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BiRINCI ULUSAL MOLEKULER VE TANISAL MiKROBIYOLOJi KONGRESI

Baslarken

Yeni bir yuzyil, yeni bir binyil, yeni bir ¢ag, yeni bir kongre...
Biyoteknoloji: Diinya'nin gelecegi, Turkiye’nin gelecedi, insanligin
umudu... Dortmilyar yillik yagsamin, dértbin yillik bilimin biriktirdigi,

umut tohumlari. ..
Bugln bir bir ekip, hep birlikte yesertecegimiz esenlik fidanlari,
yarinin mutluluk gicekleri. ..
Bu yola génil koymus ey bilim insanlari. ..
Gelin birlikte bu yolda kosalim ve tarihin en onurlu yapisina en degerli

taslar ekleyelim.

Aclik, ince hastalik, sitma, trahom, AIDS’e

kahkahalarla kirilarak galdigimuz ginlerin ézlemiyle...

Tanil Kocag6z
Kongre Genel Sekreteri
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GENEL BILGILER:
Kayit ve Danigsma Masasi:

Kayitlar ve danigsma hizmetleri icin sempozyum merkezinde kayit
kabul masas! bulunacak ve 24 Nisan 2000 tarihinde saat 09.00 da
baslayacaktir. Kayit Ucretine kongre c¢antasi, kahve ikramlari, 6gle
yemegi(2), gala yemegi ve kokteyl ve 26 Nisan 2000 Carsamba gunti
yapilacak olan Kapadokya cevre gezisi dahildir. Kongre Sekreterligi,
on kayit yaptirmadan kongre guntinde kayit yaptiran katilimeilar igin
kongre ¢antasi ve 6zet kitabini garanti edememektedir.

Yaka Kartlar:

Tim katiimer ve refakatgilara yaka karti dagitilacaktir. Yaka karti
olmayan misafirler kongre aktivitelerine, 6gle yemekleri, kahve
ikramlari, kokteyl ve gala yemegine kesinlikle katilamayacaklardir.
Gala yemegi igin davetiyelerin salona girerken gérevliye veriimesi
gerekmektedir. Yaka kartlarini kaybeden veya katilim bedelini
6dememis olan misafirler yukarida adi gegen hizmetlerden ancak
bedelini kayit deskine 6demek suretiyle yararlanabileceklerdir.

Kongre Dili:

Tarkge'dir. Yabanci dilde yapilacak konugmalar icin simultane
tercume olanag! saglanacaktir.

Toplantilar:

Bir salonda yapilacaktir. Kongremiz Turk Tabipler Birligi tarafindan
kredilendirilecektir. Bunun igin kayit deskinde bulunan TTB formunun
doktor katilimcilar tarafindan imzalanmasi gerekmektedir.

Sozli Sunular:

Kongrede sézlU sunu yapacak olan katilimcilar sunularindan en az 2
saat oOncesinde slaytlarini veya diger sunu malzemelerini slayt
odasina teslim etmeleri gerekmektedir. Slayt odasinda sunularin
onceden gbézden gegirilmesi igin gerekli olanaklar sunulacaktir.
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Posterler:

Posterlerden A kategorisinde olanlar 25 Nisan 2000 Sali gund,
posterlerden B kategorisinde olanlar ise 26 Nisan 2000 Carsamba
gunu olmak (izere saat 8.30 da poster odasinda, yazari tarafindan
belirlenen yerlere yerlestirilecek ve yine ayni giin en ge¢ 17.30 da
kaldirilacaktir. Bildiri sahibinin poster basinda hazir bulunma saati
saat 12.00 — 13.00 arasinda olacaktir. Bilim Kurulu tarafindan kabul
edilip de kongrede sunulmayan poster sahipleri bundan sonraki iki
kongrede poster sunamayacaktir.

Kapadokya Turu:

Kapadokya tur programi 26 Nisan 2000 Carsamba ginu 17.15 de
baslayacak ve 19.30 da sona erecektir. Kapadokya turu Ankara
Mikrobiyoloji Dernegi tarafindan katilimcilarimiza bir bedel karsilig
olmaksizin saglanmistir. Organizasyonun aksamamasi bakimindan,
tura katiimak isteyen misafirlerin en geg 24 Nisan 2000 saat 17.00 ‘ye
kadar isimlerini kayit deskine yazdirmalari gerekmektedir.

Kongre Oteli:

Yaka karti olan katilimcilarin timu agilis kokteyli, gala yemegi, kahve
molalari ve 0gle yemeklerini (sandvig tabagi) kongre otelinde
alacaklardir.

Konaklamalar 24 — 27 Nisan 2000 tarihleri arasinda 3 glnlik paket
program seklinde olup yarim pansiyon esasindan yapilacaktir. Bunun
disinda talepler icin kayit deskine miiracaat etmek gerekmektedir.
Otelde konaklamasi olan katilimcilar otelin havuzundan ve jimnastik
salonundan (cretsiz; sauna, masaj gibi servislerden ise 15 — 25 usd.
bedel karsiligi faydalanabilirler. Otelin check-out saati en ge¢ 13.00
de yapilacak, aksi halde otel konaklayan misafirden bir giinlik cret
alma hakkina sahip olacaktir. Paket programda tariflenen servisler
haricindeki tUm servisler , oteldeki icki ve odalarda bulunan mini bar
kullanimi tamamen otelde konaklayan misafirlerin ekstras olarak
kabul edilecek ve bedeli misafirler tarafindan otele O0denecektir. Bu
konuda organizasyon firmasinin herhangi  bir  sorumlulugu
olmayacaktir. Otel, yemeklerde acik su hizmetini ticretsiz yapacaktir.
Gala yemeginde 2 kadeh ickiden sonras menuye dahil degildir.
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BILIMSEL PROGRAM:

24 Nisan 2000 - Pazartesi

09.00 - 16.00
16.00 - 16.15

16.15 - 16.55

17.00 - 17.40

18.00 - 19.00

25 Nisan 2000 - Sal

09.00 - 10.40

10.40-11.10

Kongre Kayit

Acilis Konugmasi : Prof. Dr. Ayfer Giinalp
Oturum Bagkani : Dog. Dr. Tanil Kocagoz
Acilis oturumu: Molekuler biyoloji ve
biyoteknolojinin ¢cagimiza etkisi ve
beklentilerimiz. Prof. Dr. Selim Badur

Uydu Sempozyum (Roche)

Acilis Kokteyli

Oturum Baskani : Prof. Dr. Altinay Bilgi¢
Molekiler tani ve arastirma yéntemleri:
"Blotting"yontemleri: Southernblot,
Northernblot, Westernblot, ELISA,

Immunfloresans. Prof. Dr. Fatih Koksal

Niikleik asit amplifikasyon yéntemleri. PCR,
TMA, SDA, LCR. Dog. Dr. Tanil Kocag6z

Molekiler klonlama. Dog. Dr. Ayhan Kubar
In vitro induklenen streptokokkal virulans
genlerinin identifikasyonu.

Yrd. Dog. Dr. Faruk Aydin

Kahve Molasi
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11.10-12.00

12.00 - 12.50
12.50 - 13.30

13.40 - 14.30

14.30 - 15.00

15.00 - 15.50

16.00 - 16.50

17.00 - 17.40

17.50 - 18.30

Oturum Baskani: Prof. Dr. O. Sadi Yenen
Molekuler epidemiyoloji

Plazmid profilleri; Ribotiplendirme: RFLP-
PFGE. Dog. Dr. Sesin Kocagéz

SDS-PAGE Protein profilleri; AP-PCR.
Dog. Dr. Burgin Sener

Ogle yemegi (Diomed destekli)

Uydu Sempozyum (Diomed)

Oturum Baskani: Prof. Dr. Serhat Unal
Penisilin baglayan proteinler ve beta-laktam
direncindeki rolleri.

Henry F. Chambers, M.D. Prof.

(Penicillin Binding Proteins and their role in
beta-lactam resistance)

Kahve Molasi

Oturum Bagkani: Prof. Dr. Giilsen Hasgelik
Mycobacterium tuberculosis'in bagisiklik
yanitindan kacisi.

Joel D. Ernst, M.D. Assoc. Prof.
(Mycobacterium tuberculosis evasion of
immune responses)

Oturum Baskani : Prof. Dr. Hatice Ozenci
Rutin molekuler mikrobiyoloji laboratuvarinda

kalite kontrolu. :
Dog. Dr. Tijen Ozacar

Nikleik asit amplifikasyon yéntemlerinde
sorunlar ve standardizasyon.
Prof. Dr. Riza Durmaz

Uydu Sempozyum (Genomed)

Uydu Sempozyum (Bio-Merieux)
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26 Nisan 2000 - Carsamba

09.00 - 09.50 Oturum Bagkani:
Prof.Dr.Semsettin Ustacgelebi

Viral hepatitlerin tani ve tiplendiriimesinde
kullanilan molekiler yontemler.
Peter Simmonds, B.M, Ph.D., MRCPath.

(Molecular methods used in diagnosis and

typing of viral hepatitis.)
09.50 - 10.20 Kahve Molasi
10.20-11.10 Oturum Baskani: Prof. Dr. Seyyal Rota.

Mikobakterilerde ila¢ direncinin belirlenmesinde
kullanilan molekuler yéntemler.

Diana L. Williams, Ph.D. Assist. Prof.
(Molecular methods to determine drug
resistance in mycobacteria)

11.20 - 12.10 Oturum Baskani: Prof. Dr. Okan Tére

Bakteriyel enfeksiyon etkenleri icin molekiler
tani ve arastirma yéntemleri. ,
Dog. Dr. Nese Saltoglu

Salmonellalarda patojenite mekanizmalarinin
molekuler biyolojisi.
Prof. Dr. Mine Ang-Kiigiiker

12.10-12.30 Ogle yemegdi (Roche destekli)
12.30-13.10 Uydu Sempozyum (Genomed)
13.20 - 14.10 Oturum Baskani: Prof. Dr. Timer Vural

Atipik pndmoni etkenlerinin tanisinda kullanilan
molekUler yontemler.

James T. Summersgill, Ph.D., Assoc. Prof.
(Molecular methods used in the diagnosis of
atypical pneumonia agents)

11
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14.20 - 15.10 Oturum Baskani: Prof. Dr. Kurtulug Toéreci |

Molekuler yontemler ile anaerobik bakterilerin
tanisi ve arastiriimasi.

Sidney M. Finegold, M.D., Prof.

(Molecular methods used in the diagnosis and
research of anaerobic bacteria)

15.10- 15.30 Kahve Molasi

15.30-16.10 Oturum Baskani: Prof. Dr. Emel Tumbay

Enfeksiyon etkeni mantarlarin tani ve ;
arastirmasinda kullanilan molekuler |
yéntemler. Prof. Dr. Semra Kustimur, |

Molekuler yontemlerin Klinik Mikoloji'de énemi
ve uygulamadaki degeri.
Yrd. Dog. Dr. Siilleyha Hilmioglu

16.20 - 16.55 Oturum Baskani: Prof. Dr. Nilgiin Daldal I

Parazit hastaliklarinin tani ve arastirmasinda
kullanilan molekiler yéntemler.

Sitma: Dr. Metin Atambay;

Leyismaniyaz: Dr. Seray Ozensoy;
Toksoplazmoz: Dr. Yiiksel Giiriiz

17.15-19.30 Kapadokya Turu
20.30 Gala Yemegi

27 Nisan 2000 - Persembe

09.00 - 09.50 Oturum Baskani: Dog. Dr. Salih Tiirkoglu

Viral hastaliklarin tani ve arastirmasinda

kullanilan molekuler yéntemler. |
Dog¢. Dr. Hakan Abacioglu, :
Dog. Dr. Fiigen Yarkin, |
Dog¢. Dr. Selda Erensoy

12 r1l



BiRINCIi ULUSAL MOLEKULER VE TANISAL MiKROBiYOLOJI KONGRESI

10.00 - 10.50 Oturum Baskani:
Prof. Dr. Semsettin Ustagelebi

Enfeksiyon hastaliklarinda genetik
immunizasyon.

Prof. Dr. Murat Ertiirk,

Dog¢. Dr. Mehmet Ziya Doymaz

11.00 - 11. 45 Degerlendirme, dilekler ve kapanis, poster
odullerinin dagitiimasi.
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KONGRE KONUK KONUSMACILARI:
Henry F. Chambers, M.D. Prof.

“University of California San Francisco” Enfeksiyon Hastaliklan ve
Mikrobiyal Patogenez bélumlerinin baskanliklarini yapmakta. Alti
bilimsel dernek Uyesi. Yirmiden fazla bilimsel dergi ve kurulusun
editér ve inceleme kurulu Gyesi. Uzmanlastigi konu penisilin baglayan
proteinler ve ilac direncindeki rolleri, stafilokoklara bagl endokarditler,
tiberklloz tedavisinde beta-laktam antibiyotiklerin yeri, kinolon grubu
antibakteriyellere diren¢ mekanizmalari. Bu konularda gerceklestirmis
oldugu 150'yi agkin bilimsel yayini bulunmakta.

Joel D. Ernst, M.D. Assoc. Prof.

“University of California San Francisco” tip fakiltesi, Biyomedikal
mezuniyet sonrasi programi 6gretim tyesi, “Loewenstein Tiberkiloz
Aragtirma Laboratuvar” yoéneticisi, “Kardiyovaskiler Arastirma
Enstitist™ aragtirmacisi. Alti bilimsel komite (yesi ve cok sayida
bilimsel dergi editérii. Temel arastirma konusu fagositer hiicrelerin
islevinde goérev alan biyokimyasal mekanizmalarin molekiler temeli
ve patojen mikroorganizmalarin bu mekanizmalara karsi koyus
yollari. Bu konularda yayinladigi elliden fazla bilimsel eseri ve
kazandigi sekiz 6dull var.

Sidney M. Finegold, M.D., Prof.

“University of California Los Angeles”, tip fakiltesinde, tip,
mikrobiyoloji, immunoloji ve molekuler genetik profeséril. “Anaerobe
Society of the Americas”, “Infectious Diseases Society of America’,
“Society of Microbial Ecology and Disease”, “VA Society of
Practitioners in Infectious Diseases” baskanliklarini yapmis ayrica
“Western Association of Physicians”, “Western Society for Clinical
Investigation® ve “Association of American Physicians” (yesi.
“Anaerobe” dergisinin bas editort, “Reviews of Infectious Diseases”
ve “Clinical Infectious Diseases” dergilerinin editérii. Yirmiden fazla
bilimsel &dule sahip. Anaeroblar ile ilgili komitelerin Gyesi. Temel
arastirma konusu anaerobik mikroorganizmalar. Bu konuda ikiyiizi
askin bilimsel yayini ve birgok kitabi bulunmakta.

14
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Peter Simmonds, B.M, Ph.D., MRCPath.

“University of Edinburgh”, Viroloji béluma égretim Gyesi; “Edinburgh
Royal Infirmary Thrust” onursal viroloji konsultani. Temel arastirma
konulari arasinda, HIV patogenezi, HIV hlcre tropizmini etkileyen
genetik degisiklikler bulunmakta. Hepatit C virisi genetik
heterojenitesi ve genetik siniflandirmasi  konusunda yaptigi
calismalar, bugtn tum Dunya'da kabul edilen bir siniflandirma
sisteminin ortaya ¢ikmasini saglamig durumda. Kan yolu ile bulasan
virtslerden Hepatit G, TT virus gibi etkenlerin ortaya cikartiimasi
konusunda ¢alismalarini strdlirmekte.

James T. Summersgill, Ph.D., Assoc. Prof.

“University of Louisville”, Enfeksiyon Hastaliklari Laboratuvari
baskani. Ug¢ bilimsel dernek tyesi. Temel arastirma konusu atipik
pnomoni etkenlerinin patogenezi, ilaglara duyarlliklari ve direng
gelistirme mekanizmalarinin molektler temelleri, klinik 6rneklerde
saptanmalari icin molekuler yéntemlerin gelistiriimesi. Bu konularda
desteklenmis ondan fazla arastirma projesi yayinlanmis elliyi askin
bilimsel eseri bulunmakta.

Diana L. Williams, Ph.D. Assist. Prof.

“Louisiana State University”, Biyolojik Bilimler, Mikrobiyoloji Programi,
Halk Saglgi ve Epidemiyoloji bolumi yardimer profesoéri ve “Gillis W.
Long Hansen's Disease Center” molekuler biyoloji arastirmacisi. Uc
bilimsel dernek ve dokuz bilimsel komite Uyesi. Temel arastirma
konusu o6zellikle tuberklloz ve lepraya yol agan mikobakterilerde
ortaya c¢ikan ilag direncinin genetik temeli ve bu etkenlerin klinik
orneklerden saptanmasi icin molekller yontemlerin gelistirilmesi. Bu

konularda elliyi askin bilimsel yayini ve kazandigi alti 6dild
bulunmakta.

15
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Hepatit B Virlisiin Core Antijen (HBcAg) Geninin E. Coli’de
Klonlanmasi
Y. Bulut, M. Z. Doymaz

Firat Universitesi Tip Fakdltesi, Mikrobiyoloji ve Klinik Mikrobiyoloji
Anabilim Dali, Elazig.

Bu calismanin ilk asamasinda, Hepatit B viris pozitif bireylerin
serumundan izole edilen HBV DNA'sindan virtsiin ‘core’ antijenini
(HBcAg) kodlayan 550 baz cifti uzunlugunda gen bélgesi polimeraz
zincir reaksiyonu (PCR) ile gogaltildi. Daha sonra ise, HBcAg genini
iceren  rekombinant  plazmidin  olusturulmasi, E.coli ‘'ye
transformasyonu ve rekombinant plazmidlerin identifikasyonu
gergeklestirildi. Calismada plazmid vektér olarak pUC-19 kullanildi.
Plazmid vektér ve HBCcAg geninin ayni restriksiyon endonikleaz
enzimleriyle sindirilmesinden sonra, HBcAg geni plazmide
yerlestirilidi  ve E.coliye bu plazmidler transforme edildi.
Tranformasyona ugrayan E.coli hucrelerinin  ampisilin  iceren
ortamda secilmesinden sonra, HBcAg genini tasiyan rekombinant
plazmidler, PCR ve restriksiyon enzim analizi ile belirlendi.
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D.U. Tip Fakiiltesi Genetik Tani Laboratuvarina Basvuran 340
Hastanin “Hybrid Capture Sistemi” ve PCR Yontemi ile
Belirlenmis HBV-DNA Sonuglarinin Degerlendirilmesi
S.Tekes, M.N.Alp, S.Simsek, S.Kalkanli, T.Budak

Dicle Universitesi Tip Fakiiltesi Tibbi Biyoloji Anabilim Dall,
Diyarbakir.

Kronik hepatit, siroz ve hepatoselliler karsinomanin en &nemli
nedenlerinden biri olan hepatit B virlislti (HBV) infeksiyonu dinyada
yllda 1 milyonu askin insanin élimine neden olmaktadir. Yaklasik
olarak dinyada 300 milyon kisi hepatit B virlisunin tasiyicisidir.
Yiksek insidansi, akut ve kronik hastaliklarla sonuglanabilmesi gibi
nedenlerle HBV infeksiyonu tim dinyada &nem tasimaktadir.
HBV'nin akut ve kronik infeksiyonlarinin, rutin tanisinda serolojik
belirtecler eskiden beri kullaniimaktadir. Son yillarda molekiler tani
yontemlerinin kullaniimasi ile serumda ve karacigerde HBV-DNA
varligr goésterilmistir. HBV serolojik belirtegleri akut yada kronik HBV
enfeksiyonunu ifade etmedigi olgularda bile; HBV-DNA molekiiler tani
yontemleri ile saptanabilmektedir. Serumda veya plazmada HBV'nin
kantitatif ve kalitatif olarak belirlenmesi hastaliga dogru tani
konmasinda ve tedavinin uygulanip izlenmesinde ¢ok 6nemli rol
oynamaktadir. Bu calismada 6nceden ELISA ile HBV seropozitiflik
taramasi yapilmis bulunan 340 hastada ‘Hybrid Capture Sistemi’ ile
(Digene Diagnostics, Beltsville, MD) HBV-DNA kantitatif olarak ve
PCRile de kalitatif olarak degerlendirilmistir. ‘Hybrid Capture’ Sistemi
le 340 hastanin 282'sinde kantitatif olarak HBV-DNA negatif ve
58'inde pozitif olarak saptanmigtir. Kantitatif olarak HBV-DNA
negatifligi saptanmis 282 hastanin yapilan PCR analizinde, 17'sinde
HBV-DNA pozitif olarak tespit edilmistir. HBV-DNA pozitif olarak tespit
edilmis 58 hastanin yapilan PCR analizinde ise 57'sinde
HBV-DNA'nin pozitif, 1'inde negatif oldugu saptanmistir.

20




A03

BiRINCI ULUSAL MOLEKULER VE TANISAL MIKROBIYOLOJi KONGRESi

Hepatit B Virus DNA’sinin Arastinlmasinda “In  House”
Polimeraz Zincir Reaksiyon (PZR) Yonteminin

‘Digene Hybrid Capture’ Sistemi ile Karsilastiriimasi

B. Otlu, R. Durmaz, K. Sahin, M. Tekerekogdlu, N. Bliylkberber

Inénii Universitesi Tip Fakiltesi, Mikrobiyoloji Anabilim Dali, Malatya

Hepatit B virus DNA'sinin arastiriimasina imkan saglayan molekuler
yontemler, viral replikasyonu géstermeleri ve kantitatif sonugclarinin
tedaviyi takipte kullanilmasi bakimindai  oldukga vyararlidir.
Amplifikasyon ve hibridizasyon temeline dayali ¢ok sayida yéntem
geligtirimis olmakla beraber bunlarin 6zglllik ve duyarhliklar
arasinda 6nemli farkliliklar vardir. Bu ¢alismada ekonomik bakimdan
ucuz olan “in house” PZR yénteminin 6zgullik ve duyarlih@ini, ticari
olarak Uretilmig bir hibridizasyon kiti olan ‘Digene Hybrid Capture’
sistemiyle karsilastirmayr amagladik. HBV DNA arastiriimak (izere
laboratuvarimiza goénderilen HBsAg pozitif 268 serum calismaya
alindi. "Digene Hybrid Capture” sistemi, kit prosedlriine uyularak
calisildi ve sonuglar luminometrede okundu. Bes pikogram/mililitre ve
uzerindeki degerler pozitif olarak degerlendirildi. PZR calismasinda,
serumlar Proteinaz K (200mg/ml) ile muamele edildikten sonra DNA
saflagtinimasi yapilmadan . amplifikasyona alindi. Amplifikasyon
sonucu, agoroz jel elektroforezinde yurutuldikten sonra etidyum
bromirle boyanarak, degerlendirildi. incelenen 268 serumun 61’
(%22.8) hibridizasyon yoéntemiyle, 41'i (%15.3) PZR pozitif bulundu.
Orneklerin  207'si her iki yéntemle negatif, 41'i ise pozitif olarak
bulundu. PZR yéntemi; DNA konsantrasyonu 50-200 pg/ml arasinda
olan 10 pozitif 6rnegin 3'tinde (%30), 200 pg/ml Ustiindeki 40 érnegin
38'inde (%95) pozitif sonu¢ vermisti. DNA konsantrasyonu 50
pg/mlnin altindaki 11 hastada ise PZR ile HBV DNA tespit
edilememistir. PZR yénteminin Digene Hybrid Capture sistemine gére
duyarlihdi %67, ézgulluigli %100 olarak tespit edildi. Bu sonuclar,
in house’ PZR yonteminin rutin uygulamaya konulmadan ¢nce, ticari
bir kitle karsilastirmali olarak denenip, kosullarinin standardize
edilmesinin gerekliligini ortaya koymaktadir.
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HBV-DNA PCR Sonuglarinin Serolojik Gostergelerle
Karsilastirilmasi
T.Us , Y.Akglin , B.Kanan

Osmangazi Universitesi Tip Fakiiltesi, Mikrobiyoloji Anabilim Dall,
Eskisehir

Hepatit B virusu (HBV) infeksiyonu, diinyanin battn Glkeleri icin en
onemli saglik sorunlarindan biridir. Hepadnavirus grubundan olup,
karaciger tropizmi gosteren ve kronik infeksiyon olusturma egiliminde
olan bu virus, siroz ve hepatoselliler karsinomaya sebep olmasi
dolayisiyla, tim dinyada énemini korumaktadir. Bu ¢alismada, HBV
infeksiyonlarinin tanisinda 6nemli bir replikasyon kriteri olarak
kullanilan HBV-DNA ile HBsAg, HBeAg, anti-HBeAb ve anti-HBc
total arasindaki iligkinin saptanmasi amaclanmistir. Osmangazi
Universitesi Tip Fakultesi Mikrobiyoloji Anabilim dali PCR
laboratuvarina gonderilen 231 hasta serumu calisma kapsamina
alinmistir. HBV-DNA, HBV genomunun S, P bdlgelerine ait primer c¢ifti
(Biometra), dNTP (Boehringer M) ve tag polimeraz enzimi
(Boehringer M) kullanilarak yapilan PCR yontemiyle, serolojik
gostergeler ise EIA (Organon) yontemiyle saptanmistir. PCR
Urinunun goéruntilenmesi, etidyum bromur kullanilarak agaroz jel
elektroforez islemini takiben U.V transliminatérde yapiimistir. HBV-
DNA, 231 hastanin, 63'Unde (%27,27) pozitif olarak saptanmistir.
HBsAg, 202 hastada (%87,44) pozitif, 29'unda (%12,55) ise negatif
bulunmustur. HBV-DNA’ si pozitif 63 hastanin, 62'sinde (%98,41)
HBsAg , 24'Unde (%38,09) HBeAg, 42'sinde (%66,66) anti-HBe,
48'inde (%76,19 ) anti-HBc total pozitifligi gdsteriimistir. Sonuc
olarak, HBV infeksiyonlarinin izlenmesinde EIA yontemiyle arastirilan
serum isaretlerinin 6zellikle kronik infeksiyonun ve tedavinin takibinde
HBV-DNA sonugclariyla birlikte degerlendiriimesi gerekliligi bir kez
daha anlasiimistir.
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Normal ve Normalden Yiiksek Karaciger Transaminaz
Diizeylerine Sahip Hepatit B Virus Seropozitif Hastalarda Hepatit
B Virus DNA Pozitifligi

C. Guney, M. Yapar, S.T. Yildiran, T. Haznedaroglu

GATA ve Askeri Tip Fakliltesi Mikrobiyoloji ve Klinik Mikrobiyoloji
Anabilim Dali, Ankara

Bu calismada ELISA ile HBsAg pozitif 354 hasta serum orneginde
polimeraz zincir reaksiyonu (PCR) ile hepatit B virus DNA'si
arastiriidi. HBsAg pozitif hastalarin 125'inde serum transaminaz
degerleri normal, 10'unda sadece AST, 69'unda ALT ,150’sinde ise
hem AST hem de ALT birlikie normalden yuksekti. Sadece AST'si
yliksek 10 hastanin 4'tinde (%40), ALT'si yuksek 69 hastanin 25'inde
(%36), AST ve ALT birlikte yliksek hastalarin 101’'inde (%67) hepatit
B virus DNA’s! pozitif bulunurken, hem AST hem de ALT’si normal
hastalarin 28’'inde (%22) hepatit B virus DNA's1 pozitif bulundu.
Sonuc olarak HBsAg'i pozitif ancak karaciger enzimleri normal
olgularin 6nemli bir kisminda hepatit B virus DNA pozitifligi saptandi.
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Kronik Hepatit B infeksiyonunda Hibridizasyonia HBV-DNA
Diizeyinin Belirlenmesi
S. Karagéz', H. Kilir', C. Gursoy?

Erciyes Universitesi Tip Fakdltesi, Mikrobiyoloji ve Klinik Mikrobiyoloji
Anabilim Dali’, Erciyes Universitesi Tip Fakiiltesi ¢ Hastaliklars
Anabilim Dali?, Kayseri

Kronik hepatit B infeksiyonu siroz, hepatoseliiler karsinom gibi
komplikasyonlari nedeniyle takip ve tedavi edilmesi zorunlu bir
infeksiyondur. Aktif viral replikasyonunun en iyi gostergesi HBV-
DNA’sinin serumda gosterilmesidir. Bu c¢alismada anti viral tedavi
uygulanan kronik hepatit B tanili hastalarin izlenmesinde
hibridizasyonla HBV-DNA'sinin kantitatif olarak belirlenmesi, bunun
serolojik ve biyokimyasal degerlerle karsilastiriimasi amaclandi.
Calismaya kronik hepatit B tanili, antiviral tedavi almasi planlanan 31
hasta dahil edildi. Hastalarin tedavi baslangici, tedavinin birinci, ikinci,
Gglnct, altinci aylar ve tedavinin birinci yili sonundaki HBV-DNA
dlzeyleri, ALT dlzeyleri ve tedavi sonu hepatit B virus belirleyicileri
arastiriidi. HBV-DNA duzeyleri sinyal amplifikasyonuna dayall
kemiliminesan hibridizasyon metodu ile arastirildi (Digene Hybrid
Capture System, Murex Diagnostics S.A.). HBV belirleyicilerinden
HBsAg, HBeAg, Anti Hbe, Anti HBs mikropartikiil enzim immiin assay
ile (Abbott Axsym System) calisildi. Bulgular: 31 hastanin 13'i kadin
20'si erkek, yas ortalamasi 35,77+10.76, yas araligi 20-50 idi.
Hastalarin  hicbirisinde  HBeAg/Anti HBe  serokonversiyonu
izlenmezken, 2 hastada anti HBs pozitifligi birinci yilin sonunda
belirlendi. Tedaviye cevap veren ve vermeyen gruplar arasindaki iliski
Tablo-1'de  gosterilmistir.  Sonug olarak, kronik hepatit B
infeksiyonunda tedavinin izlenmesinde HBV-DNA’sInin
hibridizasyonla belirlenmesi klinisyene yol gésterici olabilir.

Tablo 1. Tedaviye cevap veren ve vermeyen gruplar arasindaki iligki

Tedaviye cevap Tedaviye cevap

veren grup n: 20 vermeyen grup n:11 p
HBV DNA"  441,95+592 58 252,18+345,63 0,340
HBV DNA*  0,10+0,31 182,18+357,56 0,122
ALT? 80,95+54,99 123,18+74,99 0,083
ALT 26,80+12,59 153,45+205,14 0,068

' Tedavi baslangici HBV DNA diizeyi,
2 Birinci yil sonu HBV DNA diizeyi,
° Tedavi baslangici ALT duzeyi,

* Birinci yil sonu ALT diizeyi.
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HBe Gen Bolgesinin E. coli’de Ekspresyonu
M.Yapar, C.Guney, A.Kubar, A.C.Basustaoglu

GATA ve Askeri Tip Fakiiltesi, Mikrobiyoloji ve Klinik Mikrobiyoloji
Anabilim Dali, Ankara

Bu calismada HBV infeksiyonunun tanisinda kullanilan serolojik
yéntemlerden HbeAg ve Anti-HBe igin gerekli antijenin hazirlanmasi
amaciyla HBV'nin e antijen gen bdélgesi E. colfye klonlanmis ve
eksprese edilmistir. Bunun igin HBe bolgesini kodlayan genin
primerleri tespit edilmis ve HBV-DNA'sindan PCR araciligiyla HBe
gen bolgesinin PCR uriinii elde edilmistir. Elde edilen amplifikasyon
urant TOPO-TA (Invitrogen) klonlama kiti ile PCR-TOPO plazmidine
klonlanmistir. Buradan farkli iki restriksiyon enzin ile kesilen parca
pSE420 (Invitrogen) ekspresyon plazmidine klonlanmistir. E.coliye
transfer edilen plazmid IPTG ile indiklenerek HBeAg'nin ekspresyonu
saglanmistir. HBeAg varhigi ELISA ile teyit edilmigtir.

25




A08

BiRINCI ULUSAL MOLEKULER VE TANISAL MiKROBIYOLOJi KONGRESI

Serumda Hepatit B Virus DNA (HBV-DNA) Saptanmasinin PCR
ve Hibridizasyon Yoéntemleriyle Kargilagtirilmasi
S.Kustimur, M.Yalinay Cirak, |.Fidan, H. Mansuroglu, S.Rota, S.Turet

Gazi Universitesi Tip Fakultesi Mikrobiyoloji ve Klinik Mikrobiyoloji
Anabilim Dali , Ankara

Hepatit B virusu (HBV), akut ve kronik viral hepatite neden olan ve
tim dinyada yaygin olarak bulunan bir mikroorganizmadir. HBV
infeksiyonuna bagl akut hepatitlerin kroniklesme potansiyelinin
bulunmasi, bu olgularin bir béliuminin siroza doénismesi ve
hepatoselller karsinom gelisme riski nedeniyle HBV infeksiyonunun
tanisinin  konularak erken doénemde tedavinin yoénlendiriimesi
gerekmektedir. Son yillarda HBV DNA’nin viral replikasyonun
belirlenmesinde 6nemli bir gésterge oldugu belirlenmistir. Polimeraz
zincir reaksiyonu (PCR), nikleik asitlerin ¢ogaltiimasina dayanan bir
yontemdir ve dusik titrede viremi oldugunda bile oldukca duyarlidir.
HBV-DNA hibridizasyon ybéntemi (Digene Hybrid Capture),
kemiliminesan saptama esasina dayanan HBV-DNA'yl kantitatif
olarak belirleyen bir yéntemdir. Calismamizda ELISA yontemi ile
HBsAg'I pozitif olarak saptanan 50 serum orneginde HBV-DNA
dizeyi, PCR ve hibridizasyon yontemleriyle karsilastiritarak
belirlenmistir.

PCR (-)  Hibridizasyon (-) 31 olgu
PCR (+) Hibridizasyon (+) 13 olgu
PCR (+) Hibridizasyon (-) 6 olgu

Elde edilen sonuglar, HBsAg pozitif olan hastalarin oncelikie tarama
testi amaci ile kullanilacak olan PCR ile degerlendirilip, gerekii
olgularin kantitasyon icin hibridizasyon ¢alismasina alimasinin uygun
olacagini ortaya koymustur.
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Hepatit C Virusu (HCV) Enfeksiyonunun Tanisinda EIA (Enzim
Immunoassay) ve PCR (Polymerase Chain Reaction)
Yontemlerinin Karsilastirilmasi

S.Rota, M.Yalinay Cirak, G.Bozdayi, S.Kustimur

Gazi Universitesi Tip Fakiiltesi Mikrobiyoloji ve Klinik Mikrobiyoloji
Anabilim Dali, Ankara

Hepatit C Virus enfeksiyonlari tim dinyada yaygin olarak rastlanir ve
onemli komplikasyonlara neden olabilir. HCV enfeksiyonunun seyri
sirasinda, serumda HCV antikoru saptanincaya kadar uzun bir
seronegatif ddnem bulunmaktadir. Bu nedenle erken dénemde virus
RNA'sinin saptanmasina yoénelik PCR ydntemi tanida degerlidir. Bu
calismada, HCV antikorlarini arastiran EIA ve viremiyi saptayan PCR
yontemleri ile elde edilen sonuclarin karsilastiriimasi amaglanmistir.
Calisilan 149 olgunun serumlarinda EIA yéntemiyle HCV antikorlari
ve PCR yéntemiyle HCV RNA varligi arastiriimistir. incelenen
serumlarin  %53'Unde EIA yoéntemi ile anti-HCV saptanmis,
%44 .9'unda ise PCR ile HCV RNA varligi gosterilmistir. HCV RNA
saptanan orneklerin %94'unde EIA ile anti-HCV saptanmistir. EIA ile
anti-HCV saptanan 79 serum 6rneginin 57'sinde (%72.1) HCV RNA
pozitif bulunmustur. Dokuz serum orneginde ise EIA ile anti-HCV
negatif saptanirken, PCR ile HCV-RNA pozitifligi bulunmustur. Elde
edilen sonuclar, HCV enfeksiyonunun tanisinda tarama testi olarak
EIA testlerinin kullanilabilecegini, ancak gegirilmis ve aktif enfeksiyon
ayiriminin yapilabilmesi yanisira HCV antikoru olusmamis viremik
olgularin  saptanabilmesi igin serumda HCV-RNA varliginin
arastirilmasi gerektigini ortaya koymustur.

27




A10

BIRINCI ULUSAL MOLEKULER VE TANISAL MiKROBiIYOLOJi KONGRESI

Kan Bankaciliginda Havuz Yéntemiyle HCV-RNA PCR Tarama
Testinin Degerlendirilmesi )
R.Yazan Sertoz, S. Erensoy, S. Géksel, N. Ozkalay, A. Bilgic

Ege Universitesi Tip Fakdiltesi _
Mikrobiyoloji ve Klinik Mikrobiyoloji Anabilim Dalr, izmir

Kan donérlerinin antikor testleriyle taranmasina karsin transfiizyon
lle  bulagan virus infeksiyonlarina halen rastlanmaktadir.
Serokonversiyon oncesi infeksiyonu da saptayabilen nukleik asit
testlerinin kullaniimasi ile bu risk azaltilabilir. Bu calismada kan
bankaciliginda havuz yéntemiyle HCV-RNA PCR tarama testinin rutin
kullanimda guvenilirligi ve uygunlugunun arastiriimasi amaclandi.
Calisma kapsaminda iki grup hedeflendi. Birinci grupta HCV-RNA
testi (Amplicor, Roche Diagnostics) calisilmis 192 plazma érneginden
24'lt gruplar halinde sekiz havuz hazirlandi. Havuzlardan Ucline birer,
birine iki HCV-RNA olumlu, kopya sayisi bilinen plazma 6rnegi secildi.
Havuzlari hazirlayan kisiye érnekler kér olarak verildi. ikinci grupta
kan dondrii sorgulamasindan gegmis 384 kisinin plazma orneginden
ayni sekilde havuzlar hazirlandi. Cobas Ampliscreen HCV test v 2.0
(Roche Diagnostics) ile HCV-RNA arastirildi. Olumlu bulunan
havuzlar dnce altili gruplar, ardindan birer birer olmak (izere calisildu.
Birinci grupta dért havuzda pozitiflik bulundu. Bunlarin acilimi ile g
havuzda birer, bir havuzda iki plazma érneginde pozitiflik saptandi.
Pozitif 6rneklerin, HCV-RNA kopya sayisi sirasiyla 80.000, 17.000,
161.000 ve 500.000'in st kopya/ml idi. ikinci grupta pozitiflik
saptanmadi; bu gruptaki érneklerin hepsinde anti-HCV testi (AXSYM,
Abbot  Diagnostics). olumsuz bulundu. internal  kontroller
kullanildiginda higbir 6rnekte PCR inhibitorii saptanmadi. Plazma
havuzlarinda HCV-RNA tarama testi giivenilir bir testtir. Ancak 6zel
bir altyapi ve deneyimli personel gerektirir. Havuzlarin hazirlanma
basamag: kritiktir; rutin kullanim igin bu basamakta da otomasyon
sarttir.
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Anti-HCV Pozitif Olgularda HCV-RNA Pozitifligi ve Karaciger
Enzim Duzeylerinin Kargilastiriimas:
G. Imadoglu Yetkin, N.Apaydin, G.Bahar Ulkar, M.Erol,

O.Alp Gurbuz, N.Ceryan, A.Mert
SSK Ankara Egitim Hastanesi Mikrobiyoloji Klinigi, Ankara

Hepatit C viris (HCV) infeksiyonu tanisinda ELISA ile anti-HCV
arastiriimasi pratik ve en sik kullanilan yéntemdir. Anti-HCV pozitifligi
ile birlikte ALT ve AST enzimlerinin yluksek olmasi aktif HCV
infeksiyonuna isaret eder. Anti-HCV pozitif olgularda viral
replikasyonu gostermek i¢in  HCV-RNA varligi arastirilir. Bu
calismada HCV-RNA pozitifligi ile karaciger enzim duzeylerinin
karsilastirilmasi amagcglandi. SSK Ankara Egitim Hastanesi Kilinik
Mikrobiyoloji Laboratuvarina miracaat eden anti-HCV pozitif 120
olguda HCV-RNA varligi Revers Transkripsiyon Polimeraz Zincir
Reaksiyonu (RT-PCR, Promega) yéntemi ile arastirildi. HCV-RNA
pozitif ve negatif saptanan hastalarda ALT ve AST degerleri
karsilastirildi. Sonuglar Tablo-1'de 6zetlendi.

Tablo 1: HCV-RNA pozitif ve negatif hastalarda enzim diizeyleri

ALT AST
N T N )
HCV-RNA (+) 26 . 23 7
30 (%25) %77 %23 %76 %24
HCV-RNA (-) 63 27 60 30
90 (%75) %70 %30 %67 %33

ALT: N (0-38) U/lt, AST: N (0-40) U/t

HCV-RNA pozitif olan hastalarin karaciger enzim dizeyleri ile HCV-
RNA negatif olanlarin enzim dizeyleri arasinda anlamli bir fark
saptanmad! (p>0.05). Karaciger enzimleri normal olan anti-HCV
pozitif olgularda HCV-RNA arastiriimasinin énemli oldugu gézlendi.
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Hepatit C Virus RNA’ sinin RT-PCR ile Belirlenmesi ve
Hemodiyaliz Hastalarinda HCV-RNA Genotiplerinin RFLP
Yontemi ile Saptanmasi

G. Bozdayi ', H. Verdi 2. S. Rota '

Gazi Universitesi Tip Fakiiltesi, Mikrobiyoloji Anabilim Dali "
Ankara Universitesi Hepatoloji Enstitiisii’, Ankara.

Hepatit C virusu (HCV), 80'li yillarin sonunda genomu tanimlanmis,
pozitif sens tek iplikcikli bir RNA virusudur. Genomu yaklasik 9400
nikleotid uzunlugundadir ve icerdigi tek ORF’si 3013-3030 aminoasit
buyukltugiindeki bir poliproteini kodlar. Genomun karsilikli iki ucunda
5" UTR ve 3’ UTR bélgeleri bulunur. 5' UTR bélgesinin bir kismi HCV
genotip ve suptiplerinin ayriminda etkili olan bélgedir. Tum dinyada
en az alti majér HCV genotipi (la, Ib, 2a, 2b, 3a, 3b, 4,5,6) tesbit
edilmistir. Bu ¢alismada HCV-RNA'nin RT-PCR ile belirlenmesi ve
Turkiye'deki hemodiyaliz hastalarinin HCV genotipinin saptanmasi
amaglanmistir. Calismaya, 52 hemodiyaliz hastasi dahil edildj. HCV-
RNA, serum 6rneklerinden ‘acid-guanidinium-phenol-chloroform'’
yontemi ile ekstrakte edildi. AMV ters transkriptaz enzimi kullanilarak
komplementer DNA sentezlendi. HCV" nin 3’ UTR bélgesi nested RT-
PCR yontemi ile amplifiye edildi. ikinci tur PCR Grlnleri Hae III, Rsal:
Mva |, Hinf | enzimleri ile ikili, Bst U | ile de tek enzim kesimine tabi
tutuldu. Calismaya dahil edilen 52 hemodiyaliz hastasinin 23'tnde
anti-HCV pozitif bulundu. Anti-HCV'si pozitif bulunan 23 hastanin RT-
PCR y6ntemi ile 19'unda HCV-RNA pozitif bulunurken, anti-HCV’ s;j
negatif hastalarin da RT-PCR jle Tinde  HCV-RNA pozitif
bulunmustur. HCV-RNA'’ si pozitif olan 20 hastanin RFLP's; yapiimis,
18'i genotip Ib, ikisi ise genotip la bulunmustur. Sonug olarak bizim
hastalarimizda da dinyada yaygin olan genotip Ib ¢cogunluk olarak
bulunmustur,
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Renal Transplant Olgularinda Hepatit G Virus infeksiyonu ve
Genotipleri

S.Erensoy', A.Zeytinoglu', S.Géksel', T.Ozacar', M.Ozkahya®,
S.Turkoglu®, A Bilgic'

Ege Universitesi Tip Fakiltesi Mikrobiyoloji ve Klinik Mikrobiyoloji
Anabilim Dali’, Nefroloji Bilim Dali? , izmir

istanbul Universitesi Istanbul Tip Fakiiltesi Mikrobiyoloji ve Kilinik
Mikrobiyoloji Anabilim Dalr® , istanbul

HGV genotiplerinin prevalansi cografi bolgelere gére degismektedir.
Ege Universitesi Transplantasyon Merkezi'nde renal transplant
olgularinda, RT-PCR ile (5° NCR ve NS5 bdlgesi multipleks PCR)
%42 oraninda HGV-RNA saptanmistir. HGV infeksiyonu nozokomiyal
viral bulasma gostergesi olabilir. Izolatlarin molekiler analizi ile
infeksiyon kaynaklari arastirilabilir. Calismada, nozokomiyal HCV
infeksiyonu problemi olan bu popllasyonda, benzer yolla bulastidi
bilinen HGV'nin molekller genetik analizinin yapiimas| amaclandi. 14
renal transplant alicisindan (6 HCV-RNA+, 8 HCV-RNA -) elde edilen
HGV 5’NCR (kodlamayan bélge) nukleik asit dizileri, kismi analiz ile
degerlendirildi. Calismaya ayrica iki kronik C hepatitli ve bir kronik B
hepatitli olgudan elde edilen ¢ dizi daha katildi. Serum 6rneklerinden
‘high pure viral nucleic acid” kiti (Roche Diagnostics) ile RNA
ekstraksiyonu yapildi. Komplementer DNA elde edildikten sonra
5'NCR bélgesine ait primerler kullanilarak polimeraz zincir reaksiyonu
lle U44402 dizisine gére 100. ve 285. nikleotidler arasi c¢ogaltildi.
PCR drunlerinin, dideoksinukleotid zincir sonlandirma yoéntemi ile
dogrudan ve ¢ift yonli otomatik nikleik asit dizi analizleri yapildi
(Big Dye Terminator kit, ABI Prism 310; Perkin Elmer). Elde edilen
diziler, HGV genotiplerini temsil eden referans dizilerle Clustal W
(v1.8) programi kullanilarak karsilastiriidi ve ‘neighbour-joining’
yontemi kullanilarak ‘Treecon’ (1.3b) programinda filogenetik agac
cizildi. Bu galismaya ait 17 dizi genotip 2 olarak belirlendi. Filogenetik
agacta HGV dizilerinde, c¢alisma gruplarina 6zel bir kiimelenme
gézlenmedi. Bu populasyonda HGV genotip 2 baskindir; infeksiyon
kaynaklari ¢esitlidir.
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Hemodiyaliz Hastalarinda HGV Sikhigrnin “Reverse
Transcriptase Polimerase Chain Reaction” (RT-PCR) Yontemi lie
Arastiriimasi

A.Sengiil ', U.Uyanik? A.inal ', F.E.Orkunoglu’

Gilhane Askeri Tip Akademisi ve Tip Fakiiltesi Immunoloji Bilim
Dali’, Mevki Asker Hastanesi infeksiyon Hastaliklar1 Klinigi®, Ankara.

Ulkemizde HGV infeksiyonu sikligini gésteren yeterli sayida calisma
bulunmamaktadir. HGV infeksiyonu igin risk grubunda olan
hemodiyaliz hastalarinda HGV infeksiyonu sikhdini belirlemek igin
toplam 42 hemodiyaliz hastasinda (22 bayan, 20 erkek) ‘Reverse
Transcriptase Polimerase Chain Reaction’ (RT-PCR) yoéntemi ile
HGV-RNA, koinfeksiyonlarin belirlenmesi igin HBsAg (EIA),
anti-HCV (EIA) ve karaciger enzim dizeylerinin belirlenmesi amaciyla
da alanin-aminotransferaz (ALT) ve aspartat-aminotransferaz (AST)
diuzeyleri calisilmistir. Hastalarin diyaliz sireleri, transflizyon ve
operasyon anamnezi de kaydedilmistir. Calismamizda HGV RNA
pozitifligi %7.1, HBV infeksiyonu sikhdi %9.5 bulunmustur. HBsAg
pozitif hastalarda HGV RNA pozitifligi orani %25, anti-HCV pozitifligi
%54.2 bulunurken, anti-HCV pozitif hastalarda HGV infeksiyonu
sikligr %13.6 olarak saptanmistir. HGV RNA sikligi ile hemodiyaliz
suresi, transflzyon uygulanmasi, operasyon gegirme veya karaciger
enzim dizeyleriyle anlamh bir iligki kurulamamistir. Sonug olarak, kan
yolu ile bulastigi bilinen HGV infeksiyonunun, hemodiyaliz hastalari
icin Turkiye'de de risk olusturdugu gorlilmektedir.
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Saghkh Kisilerde ve Kronik Bobrek Yetmezlikli Hastalarda
HGV-RNA Prevalansi
N.Ozturk', R.Mistik', K.Dilek? Y.Heper', M.Yurtkuran? O.Tére'

Uludag Universitesi Tip Fakultesi Mikrobiyoloji ve Enfeksiyon
Hastaliklari Anabilim Dali” ve Nefroloji Bilim Dali ? Gériikle, Bursa

Hepatit G virusunun  (HGV) hepatit yapip yapmadi§i  halen
tartisiimaktadir. Karaciger veya diger hastaliklarla iliskisi net olarak
konmamakla beraber degisik gruplarda saptanabilmektedir. Bu
nedenle bu ¢alismada saglikli kisilerde ve kronik bobrek yetmezlIikii
(KBY) olgularda dider hepatit markirlari ile birlikte HGV-RNA
prevalansini belirleyerek aminotransferaz yikseklikleri, transfiizyon
sayisi ve hemodiyaliz suresi ile iligkisinin arastiriimasi amaclandi.
Arastirmaya 200 saglikh kisi ile 17 bobrek transplant (RT) olgusu ve
67 KBY'li olgu alindi. Olgularda HBsAg, anti-HCV ve HGV-RNA
calisidi. HBsAg ve anti-HCV EIA (Axysm, Abbott Lab.) ile,
HGV-RNA nested revers transkriptaz polimeraz zincir reaksiyonu
(RT-PCR) ile 5'-uncoding bolgesine ait primerler kullanilarak calisildi.
208 bp uzunlugundaki son PCR urunt etidyum bromiir ile boyanan
agaroz jel elektroforezde gésterildi. Saglikh 200 kisinin 77'si kadin
123'U erkekti ve yas ortalamalari 36+10 idi. KBY'li 67 olgunun 31
kadin 36'sI erkekti ve yas ortalamalari 39+14, RT olgularinin ise yas
ortalamasi 35£7 olan 4 kadin 13 erkekten olusuyordu. HGV-RNA,
200 saglikli kisinin 1'inde (%0.5), 67 KBY olgunun 22'sinde (%31.3)
ve 17 RT olgusunun 6'sinda (%35.2) pozitif bulundu. HGV-RNA
pozitif ve negatif KBY ve RT'li olgular arasinda hemodiyaliz siiresi ve
kan transflzyonu sayisi arasinda bir farklilik saptanmadi. Ayrica
saglikli  grupla karsilastinldiklarinda HGV-RNA  pozitifliginin
istatistiksel olarak anlamli derecede vyiksek oldugu gorildu
(p<0.001). KBY ve RT'li 84 olgudan HGV-RNA saptanan 27 olgunun :
11 HBV, 17'si HCV ve 4'4 hem HBV hem de HCV ile ko-enfekte idi.
HCV ile ko-enfekte olgularin 6'si ile HCV+HBYV ile ko-enfekte olgularin
3'linde ALT ylksekligi saptandi. Yalnizca HGV ile enfekte 5 olguda
ALT yUksekligi saptanmadi. Saglikh gruptan 1 olguda saptanan
HGV -RNA, HBsAg ile birlikte idi ve bu olguda ALT normal diizeyde
idi. Sonug olarak; viremi prevalansinin saglikli kisilerde diistik, KBY
ve RT olgularinda yiuksek bulunmasi parenteral yol ile bulastigini,
yalnizca HGV ile enfekte olgularda ALT'nin normal olmasi ise en
azindan klinik anlamda bir karacider hasari yapmadidini
dustndurmektedir. Ayrica HGV-RNA pozitif ve negatif olgular
arasinda kan transflizyon sayisi ve hemodiyaliz streleri agisindan
fark olmamasi da bulasta tanimlanamayan baska yollarin da
oldugunu goésterebilir. 33
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Farkh Gruplarda TT virus (TTV) Genotip Dagilimi
S. Erensoy’, AAA. Sayiner', US.Akarca’, R. Yazan Sertsz'
T.Ozacar', A.Bilgic'

Ege Universitesi Tip Fak. Mikrobiyoloji ve KI. Mikrobiyoloji Anabilim
Dali’, Gastroenteroloji Bilim Dalr?, [zmir

Bu calismada post-transfiizyon hepatitindeki roli tartisilan TTV
infeksiyonunun ve genotiplerinin kan donérleri (KD), fulminan hepatit
(FH), ve hemodiyaliz (HD) olgularinda arastiriimasi amaclanmistir.
HBsAg, anti-HCV, anti-HIV, HGV-RNA negatif kan dondrleri (n=72),
HCV-RNA  pozitif hemodiyaliz olgulari (n=10), fulminan hepatit
non-A-G) olgulari (n=10) calismaya alindi. Serum 6rneklerinden
nuklelk asit ekstraksiyonu yapildi (High Pure Viral Nucleic Acid Kit,
Roche Diagnostics). TTV'nin ORF-1 bélgesine ait dejenere primerler
(NG059, NGO061, NGO063) kullanilarak “semi-nested” PCR ile
cogaltilan Urtnler jel elektroforezinde incelendi. Olumliu érneklerden
elde edilen PCR urunlerinin , dideoksintkletid zincir sonlandirma
yontemi ile dogrudan ve gift yonlii otomatik nikleik asid dizi analizi
yapildi (Big Dye Terminator kit, ABl Prism 310: Perkin Elmer). Elde
edilen diziler, bildiriimis TTV genotiplerini temsil eden referans
dizilerle  Clustal W (v 1.8) programi kullanilarak karsilastirildi.
“Neighbour-joining”  yéntemiyle ‘Treecon’ (1.3b) programinda
filogenetik aga¢ ¢izildi. Kan donérlerinin  37/72'sinde (%51.4),
hemodiyaliz olgularinin 7/1Q'unda ve fulminan hepatitli olgularin
8/10'nunda TTV-DNA saptandi. KD grubundan elde edilen on,
HD grubundan alti ve FH grubundan sekiz izolat sekanslandi. Yedi
KD, dért HD, bes FH izolati TTV genotip 2; G¢ KD, iki HD, g
FH izolati ise genotip 1 olarak saptandi. Kan donérleri grubunun
%51.4'de TTV-DNA saptanmasi, bu virusun transflzyon disi bulasma
yollari olduguna iliskin gérisii desteklemektedir. Her u¢c calisma
grubunda elde edilen izoiatlarin cogunlugu genotip 2 olarak
saptanmistir. Ancak calisma gruplar arasinda (ORF1) genotip
dagilim farki bulunmamistir,
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Dogum Yapan Asemptomatik Kadinlardan Alinan Genital
Orneklerde HSV-1 ve HSV-2 DNA Sikliginin PCR ile Arastiriimasi
B. Ulgen, S. Ergin, K. Midilli, K. Altas

Istanbul Universitesi Cerrahpasa Tip Fakiiltesi, Mikrobiyoloji Anabilim
Dall, Istanbul

Herpes simplex tip 1 (HSV-1) ve Herpes simplex tip 2 (HSV-2), cinsel
yolla bulasan hastaliklardan olup, infeksiyon olusturmada 6nemli
paya sahiptirler. Cinsel aktivitenin basladi§i yaslardan itibaren ve
cinsel es sayisindaki artisla paralellik gosteren risk orani, ézellikle
gebeligin son dénemlerinde bebek agisindan ciddi bir yeni dogdan
tehtidi olusturmaktadir. Bu nedenle HSV sacilimindaki en tehlikeli risk
grubunu olusturan asemptomatik gebelerle ¢alisma amaglandi. Bu
amaca yonelik olarak, 6érneklere hassas ve hizli bir yontem olan
Polimeraz Zincir Reaksiyonu (PCR) uygulandi. Dogum eylemi
baslamis olan 130 hamile kadindan es zamanli olarak vajinal siriinti
ve kan ornekleri alindi. 130 vajinal strantli 6rnedinin tamaminin
HSV-1 ve HSV-2 DNA agisindan PCR ile incelenmesi sonucunda, bir
ornekte HSV-2 DNA, bes o6rnekte ise HSV-1 DNA pozitif olarak
bulundu. Elde edilen tim amplifikasyon Urtinlerine, uygun problarin
kullanildigr “Dot-Blot” yéntemi yapilarak, PCR yontemi ile saptanan
sonuglar dogrulandi. Ayni hastalara ait tim kan érneklerinde yapilan
HSV-2 IgG ve IgM incelemesi sonucunda; 6rneklerin Ggilinde
HSV-2 IgG ve bu g érnekten sadece birinde HSV-2 IgM pozitif olarak
saptandi. HSV-2 IgM ve HSV-2 IgG'si pozitif olan bu gebenin sirintu
orneginde HSV-2 DNA'si da pozitif olarak bulundu. HSV-1 DNA's|
PCR ile pozitif sonug veren 5 gebenin serum érneklerinde ayni
zamanda HSV-1 IgG ve IgM calisildi. Tum 6rneklerde IgG pozitif
bulurken, yalniz bir 6rnekte IgM de pozitif sonuc¢ verdi. Belirli bir
sosyoekonomik kesimi kapsayan galismamiz sonucunda elde edilen
degerler oldukga dusUk oranlari gostermekte ise de yurt disi
yayinlarda sunulan degerlerle uyumlu gérilmektedir. Ayrica, calisilan
grup g6z onune alindiginda yeni dogan bebekler icin tasidigi risk
acisindan, oran kiglk dahi olsa, dikkate alinmayi gerektirecek kadar
ciddidir.
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Saglikh Kigilerde ve Lenfoproliferatif Bozuklugu Olan Hastalarda
HHV-6 virusunun IFA Yoéntemi ile Antikor Dagilimi ve PCR - RLFP
Yontemi ile Varyant Analizi

G.Tarhan ' , N.Yimaz'  S.Kustimur?, T.Kocagéz’, M.Dagh*

N. Gékalp'

R. S. Hifzissthha Merkez Baskanligi Viroloji Laboratuvar Sefligi’,
Gazi Universitesi Tip Fakltesi ,Mikrobiyoloji Anabilim Dal/?,
Hacettepe Universitesi Tip Fakiiltesi , Mikrobiyoloji ve Klinik
Mikrobiyoloji Anabilim Dali®

Saglik Bakanhgi Demetevler Onkoloji Hastanesi*, Ankara

Human herpes virus-6 (HHV-6) insanlarda exantem subitumun
etiyolojik ajani olmakla birlikte , immun sistemi etkileyen bir kofaktér
olmasl nedeni ile son yillarda oldukga 6nem kazanmistir. Saglikli
yetiskinlerde seroprevalansi %80-100 arasinda olup, enfeksiyon
yasamin ilk yillarinda kazaniimaktadir. HHV-6 izolatlari; biyolojik,
immunolojik ve molekuler ézellikleri bakimindan varyant A ve varyant
B olmak Gzere iki gruba ayrilmistir.Bu varyantlarin farkli popiilasyon
ve hasta gruplarinda dagiliminin farkli olmasi, virusun toplumdaki
varligina ilaveten varyant turinin de beliflenmesini  gerekli
kilmaktadir. Ulkemizde HHV-6 sikligi ve varyant dagiimi konusunda
calisma bulunmamaktadir. HHV-6 virlisinin daha c¢ok tikrikle
bulastigi yapilan calismalarda gésterilmistir. Kalabalik bir toplumda
yasamamiz ve hijyenik kosullarin yetersiz olusu HHV-6
enfeksiyonlarinin tlkemizde de fazla olacadini diistindiirmektedir. Bu
amagla toplumumuzda, cesitli yas gruplarinda saglikli bireylerde ve
lenfoproliferatif bozuklugu olan olgularda HHV-6 virusuna Kkars
antikor prevalansinin IFA yéntemi ile saptanmasi ve ayni
populasyonlarda PCR-RFLP yéntemi ile HHV-6 varyant A ve B
dagiliminin belirlenmesi hedeflendi .Calismada yaslari 6 ay - 50 yas
arasinda degisen 123 saglikli birey ve 50 lenfoproliferatif bozuklugu
olan kanserli hasta degerlendirimeye alindi. Saglkli populasyonlarda
cesitli yas gruplarina gére ayrilan 123 bireyin serumlarinda IFAT ile
%75.60 HHV-6 1gG ile %26.01 ve HHV-6 IgM antikor pozitifligi
saptanirken lenfoproliferatif bozuklugu olan grupta sirasiyla %96 ve
%28 olarak bulundu. Her iki gruptaki PCR sonuclari gbzéniine
alindiginda saglikl bireylerde HHV-6 pozitiflik orani %37 iken
lenfoproliferatif bozuklugu olanlarda %46 idi. RFLP ile yapilan varyant
dagiimi  gbzénune alindiginda ise sadlikli  bireylerde ve
lenfoproliferatif bozuklugu olan hastalarda varyant B' nin varyant
A" ya gdre daha yaygin oldugu gézlendi.
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Cytomegalovirus infeksiyonunun ‘Hybrid Capture® CMV DNA
Yontemiyle Kantitatif Olarak Belirlenmesi
S.Turet, |.LFidan

Gazi Universitesi Tip Fakiiltesi Mikrobiyoloji ve Klinik Mikrobiyoloji
Anabilim Dali, Ankara

Cytomegalovirus (CMV); herpes grubundan, yenidoganlarda ve
immunsupresif hastalarda ciddi infeksiyonlara neden olabilen, ¢cogu
kez latent olarak bulunan bir virustur. Kanda CMV disseminasyonu
aktif infeksiyon esnasinda olur, viremi klinik hastaligin progresyonu
icin major virolojik risk faktérudur. Boylece, sistemik CMV yiikinin
kantitasyonu, CMV infeksiyonunun olusmasini énceden belirlemede
yUksek sensitivite ve spesifite saglar. Anti-CMV antikorlarinin tespiti,
hastalarin ¢ogunun immunsupresif olmasindan dolayi giic olabilir.
Kanda kantitatif olarak viral DNA'nin belirlenmesi CMV hastaliginin
erken tanisini saglar, antiviral tedavinin etkinligini izlemede énemlidir.
‘Hybrid Capture’ yoéntemi, kanda CMV DNA'nin kantitatif olarak
tespitini saglayan hizli ve sensitif bir testtir. CMV infeksiyonu
dusinllen hastalardan laboratuvarimiza génderilen 50 kan
orneginden elde edilen beyaz kan hucrelerinde ‘Hybrid Capture’
yontemi ile CMV DNA arastiriimistir. Bu 6rneklerin 12'sinde(%24)
CMV DNA pozitif olarak belirlenmistir. ELISA yéntemi ile pozitif
orneklerin 9'unda (%75) CMV IgM pozitif, 2'sinde (%17) CMV IgM ve
CMV IgG pozitif, 1'inde (%8) CMV IgM negatif olarak belirlenmistir.
CMYV infeksiyonu agisindan risk altinda bulunan hastalarda serolojinin
cok guvenilir olmadidi gértlmektedir. Bu hastalarda olusacak doku
hasari riskinin azaltiimasi ve tedavinin etkinliginin belirlenmesi
amaciyla mutlaka CMV DNA duzeyinin belirlenmesi gerektigi
dusltnuimektedir.
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Cesitli Yakinmalarla Kliniklere Basvuran Hastalarda EBV
Serolojisi
M.Ozsoy, N.Yiimaz, N.Gdkalp

Refik Saydam Hifzissihha Merkezi Viroloji Laboratuar Sefligi, Ankara

Epstein Barr virus (EBV) dinya nifusunun % 90'indan fazlasin
infekte eden human gama herpes virusudur. Primer infeksiyonu
takiben EBV, infekte ettigi kisilerde yasam boyu kalir. Hastalik
genellikle kendiliginden dizelmesine ragmen B lenfositlerinde
transformasyona yol agarak onlari immortalize eder. Burkitt lenfoma
ve nazofaringeal karsinomanin etiyolojisinden sorumiu tutulmaktadir.
Hastalik sosyoekonomik seviyesi dustk, kalabalik ailelerden olusan
toplumlarda, ozellikle kiigik yaslarda gorulmektedir. Bu calismada
toplumumuzdaki EBV seroprevalansini saptamak icin degisik yas
gruplarinda EBV markerleri arastirildi. Bu amagla 1994-1998 yillari
arasinda  lenfadenopati, nérolojik bulgular, hepatit, kalp damar
hastaligi, organomegali, yuksek ates, dokunt, anjin gibi solunum
sistemi bulgulari, Uriner sistem bulgular, artralji, GIS bulgulari, kronik
yorgunluk sendromu, malignensi gibi cesitli nedenlerle Ankara Refik
Saydam Hifzissiha Merkezi Viroloji laboratuarina basvuran 489 Kkisi
calisma kapsamina alindi. Kontrol grubu olarak da gebelik planlanan
ve bu amacla TORCH istenen kigiler galigmaya alindi. EBV viral
kapsid antigen (VCA), nukleer antigen (EBNA), early antigen
(EA/D)'ye karsi olusan anti-VCA IgM ve lgG ve anti-EBNA IgG ve
IgM,  anti-EA/D IgG antikorlarn ELISA metoduyla arastinldi. EBV
“marker’ pozitifligi 0-5 yas grubunda EBNA IgG ve IgM \VCA 1gG igin
en dusuk bulunurken, bu “marker’lar igin pozitifik orani yasla
artmaktaydi. Tum hasta grubunun %9.8'inde anti-EBNA IgM, %70.8
inde anti-EBNA 1gG, %1.6' sinda anti-VCA IgM, %69.5'unda
anti-VCA 1gG, %23.9'unda anti-EA 1gG pozitif bulundu. Yas gruplari
gozéniune alindiginda EBV serokonversiyonunun yasla birlikte
arttigi, 16-30 yas grubunda maksimum seviyede oldugu goéruldd. Tum
calisma grubunda EBV serokonversiyonunun %83.2 oldugu bulundu.
Primer infeksiyon gérilme oraninin tum populasyonda %1.6 iken
6-10 ve 21-30 yas grubunda en fazla oldugu saptandi. Yakin primer
infeksiyonun 11-15 yas grubunda ve 31 yasindan buyuklerde daha
fazla oldugu ve tim calisma grubunda ise bu oranin %16.9 oldugu
gorildi . Tum galigma grubunda gecirilmis infeksiyon orani %45.2
iken bu oran yasla birlikte artarak 31 yasindan baylklerde %60.7 ye
cikmaktadir.
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Epstein-Barr Viriisii Niikleer Antijeni-1’in Normal ve Neoplastik
Hiicrelerde Transkripsiyon Diizenleyici Rolii
P Akan, T. Sarioglu, M. Ersoz ve E. Altiok.

Kadir Has Universitesi Tip Fakiiltesi Tibbi Molekiiler Biyoloji ve
Genetik Anabilim Dall, [stanbul

Epstein-Barr virist (EBV) ile enfekte olan B lenfositlerinde farkli
latensi programlari sergilenir. Lenfoblastoid tipi hicrelerde (LCL),
Wp ve Cp promoterlerinden biri kullanilarak tim viral nikleer
antijenler (EBNA 1-6 ) yapilirken, Burkitt lenfoma (BL) ve suskun
normal B hucrelerinde Q promoter (Qp) kullanilarak yalniz EBNA-1
yapilir. Viral replikasyon igin zorunlu bir transkripsiyon faktérii olan
EBNA-1'in replikasyon orijini (Ori P) ve Qp bolgesi asadisinda degisik
transkripsiyon faktérlerinin DNA'ya muhtemel baglanma bolgeleri
(Qe) vardir. Amacimiz, bu bodlgelerin transkripsiyon duzenleyici
rollerini tanimlamak, viral ve hiicresel faktérier arasindaki etkilesimleri
agiga cikarmak ve nihayet EBV ile iliskili kanser hiicrelerine karsi yeni
tedavi stratejileri gelistirebilmektir. Yukarisinda Ori P bulunan
CAT veya GFP okaryotik ekspresyon vektorlerini klonladiktan sonra
EBV(+) ve EBV(-) BL hicrelerine aktardik. Sadece EBV(+) hiicrelerde
glclt bir haberci aktivitesi goérdik. Ayrica, SV40 enhanseri etkisinde
CAT veya GFP molekdllerini tasiyan vektorleri klonlayarak aktarinca
her iki tip hiicrede de gl¢lu haberci aktivitesi saptadik. Bu plazmidin
bir bagka bdlgesine normal Qe'yi veya EBNA-1 baglama bdlgesini
'site-directed mutagenesis’ yontemi ile tahrip ettigimiz Qe'yi
yerlestirince her iki bodlgenin de glcli SV40 enhanserini
baskilayabildigini goérduk. Bulgulanimiz, Ori P aktivitesinin viral
faktérlere bagl oldugunu ancak Qe'nin baskilayici etkisinin EBNA-1'e
degil, hucresel faktorlere bagh oldugunu gdstermektedir. Ori P,
Qp ve Qe'ye baglanan faktorlerin aydinlatiimasiyla normal ve kanserli
hlcrelerdeki latensi mekanizmalari daha iyi anlasilacaktir.
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Refik Saydam Hifzissihha Merkezi Baskanhgi, Viroloji
Laboratuvari'nda Turkiye'de izole Edilen Polioviruslarin, RFLP ve
immiinolojik Yontemle Sabin Asi Susu veya Vahsi Poliovirus
Ayinminin Degerlendirilmesi

E. Ozkaya, M. Arita, i. Alaeddinoglu

Refik Saydam Hifzissihha Merkezi Baskanligi, Viroloji, Doku Kdlttirt
ve Enterovirus Laboratuvari, Ankara

Poliomyelit eradikasyon programi (PEP) kapsaminda Refik Saydam
Hifzissihha Merkezi Bagkanhdi, Viroloji, Doku Kultirt ve Enterovirus
Laboratuvari'nda, ulkemizde degisik yillarda ve degisik illerdeki
poliomyelit vakalarindan hicre kaltird ve mikrondétralizasyon
yontemiyle polioviruslar izole ve identifiye edilmektedir. Bu
polioviruslardan vahsi (non Sabin-like) poliovirus tip 1 izolatlar ile
Sabin as! susu tip 1 ve Mahoney (prototip vahsi poliovirus tip 1)
suslarinin, G¢ primer c¢ifti; Pr (+) -PrE (-), UG 1- UC 1, UG 7- UC 12
kullanarak, polimeraz zincir reaksiyonu (PCR) ile PCR Urtnlerini elde
ederek, RFLP (Restricion Fragment Length Polymorphism)
yontemiyle analiz ederek tlkemizden izole ettigimiz suslarin Sabin asi
susu benzeri veya vahsi tip poliovirus olup olmadiklarini standart
suslarla kiyaslayarak degerlendirdik. Ayni zamanda asl susuna
spesifik monoklonal antikor kullanarak laboratuvarimizca izole edilmis
olan ayni suslari immunolojik yéntemle de dodrulamayi amagcladik.
RFLP’de (g tip restriksiyon enzimi; Dde |, Hae lll ve Hinf | kullandik.
Her bir PCR Urinunun restriksiyon enzimleri ile muamele sonrasi elde
edilen DNA fragmanlarn agaroz jel elektroforezi ile izlendi. PCR
yontemiyle & bolgesine yoéneltien PrE (+)-PrE (-) primerleri
kullanilarak tim suslardan cDNA elde edilerek incelendi. Ayni primer
sistemini kullanarak Echovirus 30 gibi diger enteroviruslardan da
cDNA elde edilebildigi géruldu. Fakat poliovirusun kapsid proteini VP
1 bélgesine ait nikleik asitleri cogaltabilen UG 1 - UC 1 primer cifti ve
3D bolgesine ait nlkleik asitleri codaltabilen UG 7 - UC 12 primer cifti
kullanilarak PCR yapildiginda Sabin, Mahoney ve Sabin-like
(Sabin derive) suslari ile cDNA Grinl elde edildi. Fakat bazi non
Sabin-like izolatlarla agaroz jel elektroforezle yeterli band elde
edilemedigi géruldu. Ayrica RFLP yontemiyle non-Sabin like
poliovirus izolatlari arasinda farkhliklar oldugu gésterildi. AsiI susuna
spesifik monoklonal antikor kullanilan imminolojik y&ntemle,
poliovirus izolatlarinin Sabin derive suslar oldugu identifiye edilerek
ayrimlart yapilabildi. PCR urlnlerinin RFLP analiz sonuglar ile
spesifik monoklonal antikor kullanilan  immunolojik  y&éntem
sonuclarinin tamamen uyumlu oldugu gézlemlendi.
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Kabakulak Viriisiiniin immunojenik Proteinlerinin immunoblot
Deneyi ile Gosterimi
A. Kalkan ', Y. Bulut >, H. Bulut >, M. Z. Doymaz 2

Firat Universitesi Tip Fakiiltesi, Infeksiyon Hastaliklari ve Klinik
7

Mikrobiyoloji Anabilim Dali °,  Mikrobiyoloji ve Klinik Mikrobiyoloji
Anabilim Dali * , Veteriner Fakiiltesi, Viroloji Anabilim Dali * Elazig.

Bu calismada, kabakulak virisu ile infekte VERO hicrelerindeki viral
proteinlerin Sodyum dodesil sulfat-poliakrilamid jel elektroforezinden
(SDS-PAGE) sonra immunoblot deneyi ile  gosteriimesi
amaclanmigtir. Elektroforezi yapilan infekie hlicre proteinlerinin
“‘Coomassie” mauvisi ile boyanmasinda, infekte hucrelerde bazi viral
proteinler belirlenmesine ragmen, infekte ediimeyen hicre protein
motifleri ile arasinda gok belirgin farkliliklar yoktu. Kabakulak virisiine
6zgll hemaglutinasyon-inhibisyon (HAI) titresi yiliksek serumlarla
gerceklestirilen immunoblot deneylerinde ise, matriks (32 kDa),
fzyon-1 (60 kDa), nilkleokapsid (72 kDa) ve hemaglitinin-
noraminidaz (80 kDa) proteinlerinin virlsin immunojenik proteinleri
olduklari belirlendi.

41




A24

BIRINCI ULUSAL MOLEKULER VE TANISAL MiKROBIYOLOJi KONGRESI

Tiirkiye'den Izole Edilen Kizamik Virus izolatlarinin Genetik
Karakterizasyonu
N.Yilmaz ', P.A. Rota?, T.Tasyurek®

Refik Saydam Hifzissihha Merkez Baskanligi Viroloji ', Ankara
CDC Measles Section?, Atlanta, USA
Saglik Bakanligi, Gudul Sadlik Grup Baskanhgr’, Ankara

Bilindigi tzere kizamik halen tum diinyada oldugu gibi tilkemizde de
onemli bir saglik problemi olmaya devam etmektedir. Mart 1998'de
Ankara ili Gudul ilgesinde ortaya ¢ikan kizamik salgininda, ates,
dokintd, oksurtk, burun akintisi, konjunktivit ve Koplik lekeleri gibi
klinik semptomlari olan 16 kizamik olgusundan ilk bes gun iginde kan,
bogaz ve burun sirintust veya burun aspiratiari alindi. Klinik
numuneler kizamik virusunu izole etmek icin B95a hiicrelerine ekildi.
Turkiye'de ilk kez izole edilen bes kizamik virusunun bir veya iki kez
B95a hucrelerinde pasaji yapildi. Enfekte hiicrelerden RNA ekstrakte
edildi. RT-PCR yapildi ve elde edilen DNA'nin nikleotid dizi analizi
yapildi. Dunya Saglhk Orgiti (DSO)'nin tanimladigi genotipleme
semasi kullanilarak N geninin karboksi (COOH) ucunu kodlayan 450
nukleotid, Turkiye'den izole edilmis olan T1, T2 T4, T5 ve T6
izolatlarda amplifiye edildi. Nukleotid dizi analizi bu izolatlann D6
genotipine ait oldugunu gosterdi. Tirkiye'den izole edilen viruslarin
N sekanslar iki nukleotidden daha fazla farklilik gostermedi. T2, T4
ve T6 genotip olarak identik bulundu. N gen sekanslari oldukca
benzer oldugundan, viruslardan sadece birinin T2'nin H geni
sekanslandi. H gen sekanslarinin DSO'niin referans viruslarinin
H gen sekanslariyla karsilastiriimasi, Turkiye'den izole edilen
viruslarin genotip D&'nin bir tyesi oldugunu dogrulad. Bugline degin
Turkiye ve komsu ulkelerinden kizamik virusu izole edilmemistir. D6
genotip nadir olmayip D6 genotipindeki viruslar Avrupa Ulkelerinin
¢ogunda sirkille etmektedir.

42




BiRINCI ULUSAL MOLEKULER VE TANISAL MiKROBIYOLOJI KONGRESI

ishalli Gocuklarda PAGE Yéntemi ile Rotaviriis Arastiriimasi
M. Altindis’, A. Ozkul?

Afyon Kocatepe Universitesi Tip Fakiiltesi Mikrobiyoloji Anabilim
Dali’, Afyon.

Ankara Universitesi Veteriner Fakiiltesi Viroloji Anabilim Dalr?,
Ankara.

Calismamizda bdélgemizdeki ishalli ¢ocuklarda rotaviris sikligini
tanida en duyarli yontem olan “Polyacrylamide Gel Electrophoresis”
(PAGE) ile saptamayi amacladik. Gerek ishal yakinmasi ile gocuk
poliklinigine basvuran gerekse taramalar esnasinda okul-kreslerdeki
ishalli gocuklardan elde edilen 112 gaita 6rnegi, rutinde istenen
parazit ve diger testler yapildiktan calisma yapilana dek -20°C'de
saklanmislardir. Rotaviris RNA ekstraksiyonu icin gaita ornekleri
Y4 oraninda %1 sodyum dodesil stlfat (SDS) iceren 0.1 M Na-asetat
tamponu iginde ( pH=5.0) sulandirildiktan sonra bu siispansiyona esit
hacimde 8-hidroksikinolin iceren fenol-kloroform karisimi  (3:2,v/v)
ilave edilmis ve 1 dk. vortekslenmistir. Karisim 10 dk. 2000 devirde
santriftj edilerek berrak Ust kisim alinmis, % 0.2 bromfenol mavisi
iceren % 251k sukroz ile karistirilarak PAGE icin hazir hale
getirilmistir. % 7.5 oraninda hazirlanan poliakrilamid jele, 6zel
enjektdr ile 0.04 ml. numune birakilmis, elektroforez islemi + 4 °C'de
20 mA'de 16 saat slreyle uygulanip jel 6zenle klivete alinmis ve
30 dk. % 10 etanol ve % 0.5 asetik asit karisiminda yikanip 20 dk.
0.01M AgNO; icinde bekletildikten sonra distile su ile yikanip
bantlarin gértnebilmesi icin 0.1M formaldehit iceren 0.75M NaOH ve
0.07M Na,COg; ilave edilerek reaksiyon tamamlanmistir. Numunelerin
13'inde (%11.6) PAGE ile rotaviris RNA'si saptanmis, ozellikle kis
aylarinda cocuk gastroenteritlerinin tanisinda ve yayiliminin
Oonlenmesinde rotavirisin kesinlikle arastiriimasi gerektigi kanisina
variimistir.

43




A26

BIRINCI ULUSAL MOLEK{ILER VE TANISAL MiKROBiYOLOJi KONGRESI

Borna Hastaigi Virusu p-24 Proteinin Klonlanmasi ve
Rekombinant p-24 Eide Edilmesi
H.Yilmaz', C.R.Helps? D.A.Harbour?

Istanbul Universitesi. Veteriner Fakiiltesi, Mikrobiyoloji Anabilim Daly’,
[stanbul

University of Bristol, Veterinary School, Division of Molecular and
Cellular Biology?, Langford, BS 40 5DU, Bristol, UK

Borna hastaligi ilk olarak atlarda norolojik bozukluklarla karakterize
bir hastalik olarak bildiriimistir. Son yillarda hastalik, kediler ve
psikiyatrik bozuklugu olan insanlar dahil diger bazi sicak kanl
canlilarda da saptanmistir. Hastaligin hem insanlarda hem
hayvanlarda saptanmis olmasi, etkenin zoonoz oldugunu ve nérolojik
bozukluklari olan hayvanlarin ve insanlarin bu hastalik acisindan test
edilmesi gerektigini gdstermektedir. Hastaliga neden olan virus
(BDV = Borna disease virus = Borna hastaligi virusu) yeni bir RNA
virusu olarak karakterize edilmis ve yeni bir familya olan Bornaviridae
familyasinda yer almistir. Bu calismada, kedilerden alinan
beyinlerden BDV-p24 proteinini kodlayan ORF (open reading frame)
icin RNA ekstraksiyonu yapildi. Ekstrakte ediien RNA'dan reverse
transkripsiyon ile ¢cDNA elde edildi ve nested PCR uygulandi. PCR
urtnleri %1 agaroz jel elektroforez ile etidyum bromur varliginda
incelendi. Daha sonra p-24 geni iceren plazmid vektér (PQE-30)
elektroporasyon yéntemiyle E.coli XL1-Blue hicrelerine verilerek
klonlandi. Secilen klonlarin p-24 Uretip Uretmedigi SDS-PAGE ve
immunoblotting yéntemiyle arastinld' ve 21kD agirlidinda protein
Ureten klonlar saptandi. Klonlardan Nikel agaroz p-24 izolasyonu
yapildi.
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Dogrudan ve Heterodupleks Yaratici Kullanilarak DNA
Heterodupleks Analizi ile ‘Mycobacterium tuberculosis’
Suslarinda Rifampisin Direncinin Hizli Saptanmasi

Z. Saribas, T. Kocagoz.

Hacettepe Universitesi, Tip Fakiiltesi, Mikrobiyoloji ve Klinik
Mikrobiyoloji Anabilim Dali, Ankara.

Mycobacterium tuberculosis yavas ¢ogdalan bir mikroorganizma
oldugu igin kalttr ile antitUberkiloz ilaglara kars! direncin saptanmasi
uzun strmektedir. Molekuler yéntemler ile dirence neden olan genetik
degisiklikler kisa strede saptanabilmektedir. llag hedefini dizgeleyen
bir gen boélgesi polimeraz zincirleme tepkimesi (PCR) ile ¢ogaltildiktan
sonra mutasyon olmadigi bilinen kontrol DNA ile heterodupleksler
olusturulup, bunlarin elektroforezde yUrime hizlari incelenerek
mutasyonlar belirlenebilmektedir. Ancak sadece tek nukleotiddeki
degisiklik, heteroduplekslerde her zaman ayrima yeterli bir farklilik
yaratmadigi icin biz bu ¢alismada dogrudan ve heterodupleks yaratici
kullanarak, rpoB genindeki rifampisin direncine neden olan
mutasyonlari arastirdik. Hasta izolati M.tuberculosis'lerden ¢ogaltilan
rpoB geni dogrudan heterodupleks i¢in M.tuberculosis H37Ra konrol
susundan ¢ogaltilan rpoB geni, ayrica plazmid Uzerine klonlanmis ve
dizisi 6nceden birgok noktada degisiklige ugratiimis heterodupleks
yaratici rpoB geni Kkaristirilarak heterodupleksler olusturuldu.
Mutasyon varliginin  saptanmasinda, heterodupleks yaratici
kullanildiginda %10 akrilamid iceren bir minijel ile 2-3 saatlik bir
elektroforez yeterli olurken, dogrudan heteroduplekslerin ayrimi
ancak blyuk bir “mutation detection enhancement” (MDE) jel ile bir
gece yurutme sonucunda mUmkin olabildi. Heterodupleks yaratici
kullanilmasi, M. tuberculosis suslarinda ilag direncinin molekiiler
yontemlerle belirlenmesini kolaylastirarak, gtinlik kullanimdaki bir test
haline getirebilir.
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Cesitli Beta-laktamaz Inhibitérii ve Beta-laktam Antibiyotik
Kombinasyonlarinin M.tuberculosis’e Karsi Etkinlikleri
T.Kocagdz, |.Dincer

Hacettepe Universitesi, Tip Fakdltesi, Mikrobiyoloji ve Klinik
Mikrobiyoloji Anabilim Dali, Ankara

M.tuberculosis suslarinda klasik ilaglara karsi ilag direncinin giderek
artmasi, arastirmacilar tiberkiloz tedavisinde kullanilabilecek yeni
llag arayisina itmistir. icerdigi beta-laktamaz nedeni ile beta-laktam
antibiyotiklere direngli olan M.tuberculosis, bu antibiyotikler beta-
laktamaz inhibitorleri ile kombine edildiginde, duyarli hale
gelmektedir. Bu c¢alismada farkli beta-laktamaz inhibitérlerinin,
M.tuberculosis beta-laktamazina, farkll beta-laktamlarin ise penisilin
baglayan proteinlerine etkinliklerinin farkli diizeyde olabilecegini
dustnerek, cesitli ilag ve inhibitér kombinasyonlarinin etkinligini
arastirdik. Hem penisilin, hem de sefalosporin grubundan
antibiyotikler, tek baslarina ve sulbactam, kiavulanik asit ve
tazobaktam ile kombine edildikten sonra Middlebrook 7H10 agar
icerisinde  seyreltimleri hazirlandi. M.tuberculosis H37Ra taze
klltdriinden hazirlanan suspansiyon ilag iceren besiyerlerine ekildi ve
dort hafta boyunca 37°C'de inkube edildi. Uremeyi engelleyen en
dustk ilag derigimi minimal inhibitér konsantrasyon (MIK) olarak
degerlendirildi. Beta-laktamaz inhibitérleri ile kombine edildiginde
cesitli beta-laktamlarin MIK degerlerinde, 4 ila 8 kati dustugi
gbzlendi. Etkinligi en ylksek beta-laktam ve beta-laktamaz inhibitér
kombinasyonu, tuberkuloz tedavisinde, o¢zellikle de coklu-direncli
tuberktloz vakalarinda kullanilabilecek etkin bir ilag olabilir.
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Tiiberkiilozun Molekiiler Epidemiyolojisi
R. Durmaz', S. Gunal', I.H. Ozerol', M.D. Cave?, Z. Yang®

Inénii Universitesi Tip Fakiiltesi Mikrobiyoloji ve Klinik Mikrobiyoloji
Anabilim Dali, Malatya

Regional Tuberculosis Genotyping Laboratory, University of Arkansas
for Medical Science®, Little Rock, Arkansas, USA.

Bu calismada, tuberklloz hastalarindan izole edilen Mycobacterium
tuberculosis suslarindaki 1IS6110 kopya sayisini, “restriction fragment
length polymorphism” (RFLP) farkhligini ve tuberkilozun transmisyon
hizini belirlemek, bolgelerin bazi epidemiyolojik ve demografik
ozelliklerinin 1S6110 kopya sayisi ile RFLP farklilik derecesi Uzerine
etkilerini ortaya koymak amaglandi. Yedi cografik bélgeden toplanan
323 M.tuberculosis susu “IS6110 ve pTBN12 fingerprinting”
yontemleri ile incelendi. “IS6110 fingerprinting” yéntemi ile incelenen
suslarin Gg¢linde herhangi bir bant elde edilemedi. Kalan 320 susun
81'inde (%25.3) IS61 10 kopya sayisi 1-5 (dustik kopya sayil suslar),
235'inde (%73.4) 6-15, 4'inde (%1.3) ise 16-18 (yuksek kopya sayili
suslar) olarak bulundu. Bu yéntemle 320 susda saptanan farkli 216
(%64) profilden 155'i ortak olmayan (unique), 51'i ise en az iki izolatta
ortak olan profillerdi. “pTBN12 fingerprinting” yéntemi 156110 RFLP
profili benzer olan 37 izolat ile, IS6110 kopya sayisi < 5 olan 78
izolatin ileri analizi icin kullanildi. 1ki fingerprinting yénteminin
sonuclarl birlikte degerlendirildiginde 216 (%68.9) farkli RFLP profili
belirlendi. Bunlardan 157 profilin herbiri ayri bir tiberkiloz susunda,
59'u ise iki veya daha fazla susta (toplam 160) ortakti. RFLP farklilik
derecesi cografik bdlgelerin demografik ve epidemiyolojik
Ozelliklerinden anlamli derecede etkilenmemektedir. Arastirma
sonuglarina goére transmisyon orani %50.5, reaktivasyon orani ise
%49.5'tir. En yuksek transmisyon orani Dodu Anadolu'da bulundu.
Mevcut verilerden yararlanilarak yapilan hesaplamada Ulkemizde bir
yilda (1998 yili icinde) olusan tlberkuloz olgularinin en az %32’sinin
yeni bulasin sonucu oldugu anlasiimaktadir. Ulkemizdeki yiksek
tiberklloz insidansi yaninda transmisyon oraninin da fazla
bulunmasi tiberkilozun yayilmasini engelleyen daha etkili énlemlerin
alinmasini gerektirmektedir.
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Klinik Orneklerden Mycobacterium tuberculosis Saptanmasinda
Bactec Radyometrik Yontemi, Polimeraz Zincir Reaksiyonu ve
Cogaltilmis M. tuberculosis Direkt Testinin Kargilastiriimasi
A.Albay, S.T.Yildiran, A.Alp, H.Aydogan, M.$ahin, T.Haznedaroglu

Gilhane Askeri Tip Akademisi, Mikrobiyoloji ve Klinik Mikrobiyoloji
Anabilim Dali, Ankara

Bu calismada klinik 6rneklerden M.tuberculosis saptanmasinda ¢
farkll yontem karsilastiriimistir. Bunlar, standart yontem olarak kabul
edilen Bactec radyometrik yodntemi, oligontkleotid primerlerin
kullanildidi polimeraz zincir reaksiyonu (polymerase chain reaction;
PCR) ve DNA ara drunleri kullanilarak M.tuberculosis rRNA’sinin
amplifiye edildigi g¢ogaltilmis Mycobacterium tuberculosis direkt
testidir (amplified Mycobacterium tuberculosis direct test, Gen Probe;
AMTD). Bu amagla, tuberkuloz tanisi konmus hastalardan alinan 80
klinik 6rnek ve tuberkiloz bulunmayan hastalardan alinan 20 klinik
érnek Uzerinde calisiimistir.  Ornekler aekontaminasyon ve
homojenizasyon isleminden gegcirildikten sonra  mikroskobik
incelemeleri yapilip Bactec siselerine ekilmis, bir kismi da PCR ve
AMTD yéntemleri ile calisilmak Uzere ayrnlmistir. Toplam 100
ornekten elde edilen sonucglarda PCR ile Bactec yontemlerinin uyumu
%88, AMTD ile Bactec yontemlerinin uyumu %86, PCR ile AMTD
yontemlerinin uyumu da %88 olarak saptanmistir. Kulanilan iki
molekuler yéntemin de hizli ve 6zgul yontemler olmalari nedeniyle,
uygun sartlari olan laboratuvarlarda standart yontemlere ek olarak
kullanilabilecegi ve bazi durumlarda spesifik ilag tedavisine
baslanmasi icin yeterli olabilecedi sonucuna varilmistir,

48




BIRINCI ULUSAL MOLEKULER VE TANISAL MIKROBiYOLOJi KONGRESI

Tiiberkiiloz Tanisi icin TMA’nin (Gen-Probe MTD) Degerlendirilmesi
C. Cavusoglu ', C. C. Saydam', M .Tuncel ?, A. Bilgic

Ege Universitesi Tip Fakiiltesi,

Mikrobiyoloji ve Klinik Mikrobiyoloji Anabilim Dali’

Klinik Bakteriyoloji ve Infeksiyon Hastaliklan Anabilim Dali?
Bornova, Izmir

Kulturde Mycobacterium tuberculosis’in Ureyebilmesi icin 4-8 hafta
gereklidir. Tani igin gegen sureyi kisaltmak amaciyla son yillarda niikleik
asit amplifikasyon temeline dayali testler kullanima sunulmustur.
Gen-Probe MTD de bu testlerden biridir. Test, transkripsiyon aracili
amplifikasyon (TMA) temeline dayanir. MTD testinde hedef 16S
rRNA'dir. Bu calisma cesitli klinik 6rneklerde MTD'nin M.tubercuiosis'i
saptamadaki etkinligini degerlendirmek amaciyla yapildi. 1997-1999
yillari arasinda Ege Universitesi Tip Fakiltesi Mikrobiyoloji ve Klinik
Mikrobiyoloji Anabilim Dali Mikobakteriyoloji Laboratuvar'ina gelen 505
klinik 6rnek caligmaya alindi.  Orneklerin  dekontaminasyon ve
homojenizasyonu igin standart NALC-NaOH yéntemi kullanildi,
Dekontamine edilmis 6rneklerin asidorezistan boyamasi, Lowenstein-
Jensen, Middlebrook 7H11 agar ve MB/BacT otomatik sivi besiyerine
ekimleri yapildi. Kilturler 37°C'de 8 hafta inkiibe edildi, ureyen
mikobakteriler standart yéntemlerle tanimlandi. MTD aretici firmanin
tanimladigi gekilde yapildi. Besyliz bes 6rnegin 110’ununda kiiltiirde
M.tuberculosis tredi ve bu &rneklerin 92'sinde direkt baki (DB)
olumluydu. Kiltirde treme saptanan 110 6érnegin 106’si, DB olumlu 92
ornegin 91", DB olumsuz, 18 érnegin 15'i MTD ile de olumluydu. MTD ve
ktltdr sonuglarinin karsilastinimasi Tablo 1'de 6zetlenmistir.

Tablo 1. MTD'nin kiiltirle karsilastirnimasi

Kaltar(+) Kaltlr(-)

Orneklerde MTD Orneklerde MTD
Ornekler Pozitif Negatif Pozitif __Negatif
Tum  (n=505) 106 4 16 379
DB(+) (n=100) 1 1 7 1
DB(-) (n=405) 15 3 9 378

Kulturle karsilastinldiginda MTD’nin  duyarliidi  %96.36, Ozgullagu
%95.94, pozitif prediktif degeri (PPV) %86.88, negatif prediktif degeri
(NPV)'si %98.95 olarak bulundu. Duyarliik DB olumlu &rneklerde
%98.91, DB olumsuz 6érneklerde %83.33 olarak belirlendi. Sonug olarak
MTD solunum o6rneklerinde tiberkulozun hizli tanisinda glvenilir bir
sekilde kullanilabilir ancak daima tanida altin standart olan kiltiirle
birlikte uygulanmalhdir.
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Solunum Orneklerinden Mycobacterium tuberculosis’in
Saptanmasinda TMA (Gen-Probe MTD) ile Roche Amplicor PCR’In
Karsilastiriimasi

C.Cavusoglu', C.C. Saydam', M. Tuncel®, A. Bilgi¢'

Ege Universitesi Tip Fakiiltesi, Mikrobiyoloji ve Klinik Mikrobiyoloji
Anabilim Dali’

Klinik Bakteriyoloji ve infeksiyon Hastaliklan Anabilim Dalr’*

Bornova, Izmir

Solunum &rneklerinden Mycobacterium tuberculosis’in hizli tanisi igin
son yillarda nikleik asit amplifikasyon temeline dayal testler kullanima
sunulmustur. TMA (Gen-Probe MTD) ve Roche Amplicor PCR bu
testlerdendir. Bu calisma balgam o&rneklerinde M.tuberculosis’i
saptamada Gen-Probe MTD ve Roche Amplicor PCR'i kargilastirmak
amaciyla yapildi. Klinik olarak akciger tuberkulozu dusunulen 83
hastadan elde edilen 83 balgam o6megi ile galisildi. Orneklerin
dekontaminasyon ve homojenizasyonu igin standart NALC-NaOH
yontemi kullanildi. Dekontamine edilmis Orneklerin asidorezistan
boyamasi ve Lowenstein-Jensen besiyerine ekimleri yapildi. Kualttrler
37°C'de 8 hafta inkUbe edildi, Ureyen mikobakteriler standart yontemlerle
tanimlandi. MTD ve PCR testleri uUretici firma tarafindan tanimlanan
sekilde uygulandi. Seksen (¢ balgam érnedinin 62'sinde direkt baki (DB)
ve kiltir M.tuberculosis igin olumluydu. On dokuz 6rnekte DB olumlu ve
kiltirde Ureme saptanmazken iki ornekte kultur ve DB olumsuzdu.
Seksen l¢ érnegin 78'inde MTD, 80'inde PCR olumiu olarak bulundu.
Direkt baki olumlu, kiltirde Ureme olmayan 19 balgam &rneginin
timinde PCR ve MTD olumluyken, kultur ve DB olumlu 62 6rnegin
60'inda PCR, 59'unda ise MTD olumlu olarak saptandi. MTD ve Amplicor
PCR sonuclan Tablo 1'de 6zetlenmistir.

Tablo1. Balgam 6rneklerinde MTD ve Amplicor PCR'in karsilastiriimasi

MTD Amplicor PCR
(+) () (+) (-)

DB(+) Kultir(+) (n=62) 59 3 60 2
DB(+) Kultur(-) (n=19) 19 - 19 -
DB(-) Kultur(-) (n=2) - 2 1 1
TUm ornekler (n=83) 78 b 80 3

Sonug olarak direkt baki olumlu solunum &rneklerinde MTD ve PCR'in
Mycobacterium tuberculosis Kompleks'i saptamadaki duyarliliklar
arasinda anlaml fark saptanmadi. Pozitif ve negatif kontrollerin ticari kitin
icinde bulunmasi ve testin yapiligi sirasinda internal kontrol icermesi
Amplicor PCR'in avantajlaridir. Buna karsin, test slresinin daha kisa,
uygulanmasinin kolay ve maliyetinin daha distik olmasi Gen-Probe
MTD'nin avantaji olarak saptanmistir.




.

BIRINCI ULUSAL MOLEKULER VE TANISAL MiKROBiYOLOJi KONGRES]

H.U.T.F. Eriskin Hastanesi Klinik Patoloji Laboratuvar’na 1998
Yilinda Tiiberkiiloz Tanisi igin Gonderilen Klinik Orneklerin
Tanimlanmasi ve BACTEC Sistemine Goére ARB ve TMA (Gen-
Probe MTD) Yéntemlerinin Validitesi

A.Pinar', B.Guigiz Dogan®, G Hascelik', S.Tezcan? A.Gunalp'

Hacettepe Universitesi Tip Fakiiltesi Mikrobiyoloji ve  Klinik
Mikrobiyoloji Anabilim Dali’, Halk Saglidi Anabilim Dali?
Ankara

Tuberklloz enfeksiyonlari ile savasta birinci basamak, hastaliga tani
konulmasidir. Tuberkiloz enfeksiyonlarinin tanisinda diger bircok
enfeksiyon hastaligi tanisinda oldugu gibi sadece klinik tablo ile
de@erlendirme yapmak yetersizdir. Bu nedenle laboratuvar tanida
glvenilir, genis toplum kesimlerini taramak igin ucuz ve kolay
uygulanir testlere gereksinim vardir. Hacettepe Universitesi Tip
Fakultesi Klinik Patoloji Laboratuvari'nda tuberkiloz tanisi igin baslica
3 test kullaniimaktadir. Bunlar Ehrlich-Ziehl Neelsen boyamasi (ARB),
BACTEC sistemi (Becton Dickinson) ve Amplified Mycobacterium
tuberculosis Direct Test (MTD) (Gen-Probe)'dir. 1998 yili icinde .
BACTEC sistemi ile incelenmesi igin toplam 1541 érnek génderilmis
65 ornek pozitif bulunmustur. Ayni stirede ARB igin 2094, MTD igin
1098 o©rnek gonderilmis ve sirasiyla 136 ve 89 &érnek pozitif
bulunmustur. Toplam 1125 o6rnede BACTEC ile birlikte ARB
incelemesi yapiimis ve ARB duyarliidli %58.5, 6zgullugu %96.5
bulunmustur. Toplam 463 6rnede ise BACTEC ile birlikte MTD
incelemesi yapilmis ve MTD duyarlii§i %79.2, 6zgullugiu %95.4
bulunmustur. Pozitif olgularla negatif olgular arasinda cinsiyet, izlenen -
bolum ve génderilen érnek tipi yoninden fark bulunamamistir. Ornek
tipi agisindan en siklikla balgam ve bronkoalveolar lavaj génderiimis
ve olgular en siklikla Gégus Hastaliklari bélimince izlenmistir.
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Rinderpest Viriisii (RPV) Hemagliitinin (H) Geninin Klonlanmasi
ve Bakteriyel Agiklanmasi )
M.Z.Doymaz', A.O.Kili¢?, H.Bulut®, A.Ozdarendeli®, Y.Bolat®

Firat Universitesi Tip Fakultesi Mikrobiyoloji Anabilim Dali’, Veteriner
Fakiiltesi Viroloji Anabilim Dalr®, Elazig

Karadeniz Teknik Universitesi Tip Fakiiltesi Mikrobiyoloji Anabilim
Dali?, Trabzon

Bu calismada, sigir vebasi virisunin (RPV) hemaglatinin
(H) proteinini sifreleyen gen segmenti klonlandi ve klonlanan gen
segmentinden H proteinin  Escherichia colide agiklanmasi
gerceklestirildi. Bu amagla, rinderpest bovine O Kabete (RBOK) susu
ile infekte edilen Vero hucrelerinden toplam RNA izole edildi ve
tersine transkripsiyon yontemiyle viral RNA cDNA haline getirildi.
Daha sonra, RPV gen segmentine 6zgil primerlerin kullanilarak
gerceklestirilen polimeraz zincir tepkimesi (PCR) ile H genine karsilik
gelen segment cogaltildi. Cogaltilan gen segmentinin % 1.5'luk
agaroz jelde buyUkiugu tespit edildi ve yaklagik 1830 baz gifti
uzunlugunda oldugu gosterildi. Cogaltilan gen segmenti prokaryotik
aciklama vektérii olan pEZZ18 i¢ine yerlestiriidi. Ortaya cikan
rekombinant plazmid (pRPVH4) geni icinde RPV H geni nikleotid
dizgisinin bulundugu PCR amplifikasyon ve restriksiyon endontkleaz
analizi ile  dogrulandi. Rekombinant plazmid, E. coli
transformasyonunda kullanildi. Transforme edilen E. coli ust sivisi
icine salgilanan rekombinant H proteini affinite kromatografisi ile
saflastinldi ve sodyum dodesil stlfat-poliakrilamid jel elektroforezi ile
belirlendi. Bu testlerde yaklasik 65 kDa blyukluginde ve tek protein
bandi halinde H proteini “Coomassie Brillant” mavisi boyama
metotlariyla tespit edildi. Daha sonra gercgeklestirilen immtnoblot
yontemiyle de rekombinant H proteininin  immuanolojik olarak
kimliklendirilmesi yapildi ve rekombinant H proteinin RPV'ye karsi
hiperimmiinize edilen tavsan serumuyla tepkime verdigi gosterildi.
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HBsAg Negatif Kan Dondrlerinin Farkli Serolojik Testler ve PCR
ile Yeniden Degerlendirilmesi

C.Guney , i.Y.Avcl’, M.Yapar', A.C.Basustaoglu', N.Esin’

GATA ve Askeri Tip Fakiiltesi, Mikrobiyoloji ve Kilinik Mikrobiyoloji
1
Anabilim Dali, Ankara
2
GATA ve Askeri Tip Fakiiltesi Kan Bankasi, Ankara

Transflizyonla iligkili HBV infeksiyonlarinin &nlenebilmesi igin kan
dondrlerinde HBsAg ELISA testlerinin uygulanmasi zorunludur.
Bugun duyarliigi %100 olarak kanitlanmis HBsAg ELISA testleri
henuz gelistirilememistir. Bu ¢alismada hastaya verilmeye hazir 198
adet saglikli donériin kan érnekleri, farkli serolojik testler ve molekiler
yontemlerle HBV yéniunden tekrar arastirildi. Tum 6rnekler farkli bir
ELISA yontemi ile ikinci defa ¢alisildi. Ayrica anti-HBc total ELISA ile,
HBV-DNA ise PCR ile arastirildi. Donér kanlarinin tamaminda ikinci
yontemle de HBsAg negatif bulundu. Donérlerin %10 (20/198)'inde
anti-HBc total pozitif bulundu. Anti-HBc total pozitif bir donériin kan
orneginde HBV-DNA pozitif bulundu. Sonug olarak HBsAg ELISA
tarama testlerinin transflizyonla iliskili HBV infeksiyonlarini tamamen
Onleyemedigi ortaya konmustur.. Bu nedenle  donérlerin
HBV ybniunden taranmasinda HBsAg testleri yerine HBV ile
karsilagsmayi saptayabilen anti-HBc total testlerinin uygulanmasinin
transflizyonla ilgili hepatit gelisme riskini en aza indirecegi
kanisindayiz.
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Kronik Aktif HBV infeksiyonlu Olgularda Alfa interferon
Tedavisinin Takibinde Kantitatif HBV-DNA Ol¢liimiinin Degeri
C.M.Beker', F.E.Orkunoglu®, A.Sengiil %, A.inal ?

Glilhane Askeri Tip Akademisi ve Tip Fakiiltesi Infeksiyon Hastaliklari
Anabilim Dali’, Immunoloji Bilim Dali?, Ankara.

Serolojik, biyokimyasal ve histopatolojik olarak kronik aktif HBV
iInfeksiyonu tanisi konmus, HBV-DNA'sI pozitif bulunan 6, negatif
bulunan 9 olgu tedavi grubu(TG); a-INF ile tedaviyi kabul etmeyen 20
olgu da kontrol grubu (KG) olarak alinmistir. TG hastalar 6 ay streyle,
haftada t¢ kez, 4.5 MU a-INF'un subkutan yoldan verilmesi suretiyle
tedavi edilmiglerdir. Her iki grupta 12 ay sure ile takibe alinmistir.
Tedavi 6ncesi ve sonrasi hibridizasyon yéntemi ile serum HBV-DNA
duzeyleri belirlenmis, serolojik HBV markerleri (HBsAg, HBeAg,
Anti-HBe), ALT duzeyleri arastirimis ve karaciger biyopsileri
yapiimistir. HBV DNA negatiflesme orani, TG'da %33, KG'da %10
olarak saptanmistir(p<0.05). HBV DNA dlzeylerindeki degisiklikler
her iki grupta kendi icinde karsilastirildiginda istatistiksel olarak
anlamli bir fark saptanamamistir (TG icin p=0.79, KG i¢in p=0.64).
TG'da tedavi 6ncesi ve sonrasi HBeAg/Anti-HBe serokonversiyonu
%83 olarak bulunurken KG'da hig serokonversiyon gézlenmedi
(p<0.05). Tedavi sonrasi dlculen ALT dizeyleri tedavi 6ncesine gore
anlamli sekilde dustk bulundu(p<0.05). Ayrica tedavi 6ncesi ve
sonras! biyopsi sonuclarinin karsilastiriimasi ile de nekroinflamatuar
aktivitede anlamli bir azalma saptanmistir (p<0.05).
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Hemodlyaliz Hastalarinda TT Virus DNA Slkllglnln Arastirilmasi
H.Arslan' , F.Ergin', N.Ozdemir®, Z.Arat’, O.Tarake!’

Baskent Universitesi Tip Fakiilesi, Klinik Mikrobiyoloji ve Infeksiyon
Hastaliklari Anabilim Dali’, Nefroloji Bilimdali?; Ankara

TT Virus (TTV) ilk kez posttransflizyon non A-G hepatiti olan
hastalarin serumundan izole edilen oldukga yeni bir virustur.
Epidemiyolojik ¢aligmalar hemodiyaliz hastalari intraventz ilag
kullananlar gibi parenteral bulas riski olan hasta gruplarinda
TTV prevalansinin normal populasyona gére vylksek oldugunu
gostermisti. Bu calismanin amaci HD hastalarinda ve kan
dondrlerinde serum TTV oranlarinin belirlenmesidir. |ki farkli primer
seti kullanilarak Baskent Universitesi hastanelerinde takip edilmekte
olan 80 hemodiyaliz (HD) hastasinin serumlarinda (TTV) genomunun
varligi polimeraz zincir reaksiyonu (PCR) yontemi ile arastiriimistir.
HD hastalarinin serumlari beserli gruplar halinde havuziandiktan
sonra DNA saflastinimis ve PCR pozitif bulunan havuzliara ait
serumlar tek basina calisilarak TTV pozitiflik oranlari belirlenmistir.
Ayrica, kan donérlerine ait 160 serum 6rnegdi de benzer sekilde analiz
edilmistir. TTV DNA analizlerinde iki farkli primer seti (Primer set 1:
Okamoto H. et al. Hepatol Res.1998; 10:1, Primer set 2: Simmonds et
al. Lancet; 1998: 352:1915) kullanilarak, 250 pl serum o&rneginden
saflagtirlan 50 pl DNA'min 10 pl'si nested-PCR amplifikasyonu
yapilmis ve amplikonlar jel elektroforezde degerlendirilmistir. Toplam
16 HD havuzunun primer set 1 ve 2 ile sirasiyla 6 ve 4'Unde
TTV DNA saptanmistir. Pozitif saptanan havuzlara ait serumlardan
yapilan caligmalarda ise sirasiyla toplam 7 (%8.4) ve 4 (%5) hastanin
serumunda TTV DNA saptanmistir. Donér havuzlarindan ise set 1 ile
PCR pozitifligi bir havuzda saptanmis ve bu havuzda bir serumda
(%0.5) TTV DNA pozitif bulunmustur. Iki ayri primer seti ile yapilan
calisma sonucunda farkli oranlar saptanmakla birlikte calistigimiz iki
farkli populasyondan risk grubunda TTV pozitiflik orani beklendigi gibi
daha ylUksek bulunmustur.
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Candida albicans Salgisal Asit Proteinaz’inin indiiklenmesinde
Vajinal Ortamda Bulunan Mikroorganizmalarin Roliiniin
Arastirilmasi

. Tosun', F.Aydin', M.Erturk®, A.O.Kili¢'

Karadeniz Teknik Universitesi, Tip Fakiiltesi, Mikrobiyoloji ve Klinik
Mikrobiyoloji Anabilim Dali’, Trabzon,
Ondokuz Mayis Universitesi, Tip Fakiiltesi, Mikrobiyoloji ve Klinik
Mikrobiyoloji Anabilim Dali*, Samsun

Candida albicans (C.albicans)'in énemli virulans faktorlerinden biri
olan salgisal asit proteinaz (Sap) konak dokuya adherensi
baslatmakta ve mukozal invazyonu artirmaktadir. Bu enzimin
indtksiyon ve ekspresyonu icin, nitrojen kaynagi olarak proteinler
veya peptidlerin bulundugu asidik pH'daki ortamlar uygundur. Bu
sartlarin bulundugu vajinal ortam Sap enziminin indiksiyon ve
ekspresyonu icin cok elveriglidir. Bu calismada, vajinal ortamda
bulunabilen mikroorganizmalardan Lactobacillus sp, Gardnerella
vaginalis, HIV-1 ve HSV-2'nin Sap enziminin indiklenmesi Uzerine
olan etkileri arastirildi. Sap aktivitesi pozitif (ic C.albicans kdkeninin
amino asit ve amonyum stlfatsiz “Yeast Nitrogen Base” icerisine
ekimleri  yapildi  ve  kulturlere nitrojen  kaynadi olarak
mikroorganizmalardan belirli miktarlarda ilave edildi. Kultar
supernatantindaki Sap aktivitesi sut tozu agaroz damlatma yéntemi
lle test edildi. HIV-1 ilave edilmis C.albicans kultur
sUpernatantlarinda Sap aktivitesinin indiiklendigi tespit edilirken,
diger mikroorganizmalarin indUklemedigi saptandi.
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‘Pulsed-field gel Electrophoresis” (PFGE) ile
Karyotiplendirilen Candida glabrata’min Neden Oldugu
Nozokomiyal Fungemi Salgini

A.N.Koc', S.Kocagdz?, F.Erdem’ Z.Giindiz®

Erciyes  Universitesi  Tip Fakiiltesi, Mikrobiyoloji ve Klinik
Mikrobiyoloji Anabilim Dali’, Cocuk Sagligi ve Hastaliklari Anabilim
Dali’ ,Kayseri.

Hacettepe ~Universitesi Tip Fakiiltesi, Infeksiyon Hastaliklari
Bélimii®, Ankara. |

Bu calismada Cocuk Intaniye Servisinde st kaplarindan
kaynaklanan Candida glabrata'nin neden oldugu fungemi salgininin
bildirimesi ve antibiyotik tiplendirme ve “pulsed-field gel
electrophoresis” (PFGE) karyotiplendirme kullanarak kaynaginin ve
risk faktérlerinin  belirlenmesi amagclanmistir.  Cocuk Intaniye
Servisinde 1998 yilinda iki ay boyunca 12 Candida glabrata susuna
bagl fungemi olgusu gérildi. Salgin tehlikesinden dolayi klinikten
infeksiyon odagi igin érnekler alind.. Salgin déneminde ayni klinikte
ve benzer klinik tani ile yatan olgular kontrol grubu olarak incelendi.
Ayni susun st kaplarindan izole edilmesinden dolayi salgin kaynagi
olduguna karar verildi. Izolatlar, konvansiyonel ydéntemlerle
tanimlandi ve “pulsed-field gel electrophoresis” (PFGE) ile
karyotiplendirildi. Olgulardan izole edilen suglarin hepsi benzer
antifungal duyarlilik = paterni gostermekte, flukonazole direncli,
amfoterisin B'ye duyarli idi. Suslarin hepsi slime faktér kuvvetli

pozitif idi. Salgin izolatlari elektroforetik karyotiplendirme ile tek-:

krozomal patern gésterdi. Sonug olarak, nozokomiyal fungemilerde,
hastanede kalis siresinin ve ikiden fazla antibiyotik kullaniminin
onemli rol oynadigi belirlenmistir. Candida glabrata suslari igin
PFGE ile karyotiplendirme faydali bir molekiiler tiplendirme yéntemi
olarak goérllmektedir.
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Polimeraz Zincirleme Tepkimesi (PCR) ve Heterodupleks
Analizi ile Sistemik Mikozlarin Erken Tanisi ve Etkenin
Tiplendirilmesi

B.Sancak, S.Arikan, S.0zyavuz, D.Engin, T.Kocagoz

Hacettepe Universitesi Tip Fakiiltesi Mikrobivoloji ve Klinik
Mikrobiyoloji Anabilim Dali, Ankara

Bagisiklik sistemi baskilanmis hastalarda énemli bir morbidite ve
mortalite nedeni olan sistemik mantar enfeksiyonlarinin, klinik belirti
ve bulgularinin yeterince 6zgin olmamasi ve bugun icin kullanimda
olan konvansiyonel mikrobiyolojik yontemlerin tanidaki yerinin kisith
olmasi nedeniyle hem tanisi hem de tedavisi olduk¢a zordur. Bu
nedenlerden dolayi son yillarda molekiler yontemlerle erken tani
olanaklari arastirnimaktadir. Bu c¢alisma, panfungal PCR ve
heterodupleks analizi yontemlerinin  birarada kullaniimasinin,
enfeksiyon  etkeni olan  mantarin  serum  6rneklerinde
saptanmasindaki  yerini  belirlemek amaciyla planlanmistir.
Calismaya daha o&nce izole edilmis Aspergillus fumigatus,
Aspergillus flavus, Aspergillus niger, Rhizopus pusillus, Fusarium
solani ve Candida albicans suslari alinmistir. Sabouraud dekstroz
agarda Uretilmis olan izolatlarin ilave edildigi kan érneklerinden DNA
ekstraksiyonu yapilmig, ayni primerler kullanilarak PCR yéntemi ile
DNA varligi arastiriimis ve daha sonra elde edilen DNA rtnlerine
heterodupleks analizi yéntemi uygulanarak, bu DNA QrGninin
yukarida adlari verilmis olan mantarlardan hangisine ait oldugu
belirlenmeye caligiimigtir.  Sonu¢ olarak ayni  primer giftiyle
A.fumigatus, A.flavus, A.niger, R.pusillus, F.solani ve C.albicans
olmak Uzere 6 tur mantarin rRNA gen bélgesi kan érneklerinden
panfungal PCR ile saptanmistir. Ayrica, elde edilen DNA Urinlerine
uygulanmis olan heterodupleks DNA analizi yéntemi sayesinde
serumdan saptanmis olan mantarin hangi tire ait oldugunu
soylemek mimkin olmustur. Bu yoéntemin, sistemik mantar
enfeksiyonlarinin tanisinda hizli, pratik ve guivenilir bir yéntem
oldugu inancindayiz.
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Sanlhurfa'da Sitma Tanisinda ve Tir Saptanmasinda PCR
Yonteminin Kullanilmasi

1
G.Aslan1, M.U[ukanligif, T.Kocagézz, S.Ergijvenz‘ A.Seyrek
A Gunalp’

Harran Universitesi Tip Fakiiltesi, Mikrobiyoloji ve  Klinik

Mikrobiyoloji Anabilim Daer, Sanliurfa
Hacettepe Universitesi Tip fakliltesi, Mikrobivoloji ve Klinik

Mikrobiyoloji Anabilim Dahz, Ankara

Sitma, tropikal ve subtropikal Ulkelerde oldugu gibi Ulkemizde halen
onemli bir saglk sorunudur. Sitma tanisinda ve tir tayininde klasik
olarak mikroskopik tani yéntemleri kullaniimaktadir. Bu yéntemlerle,
parazit sayisi az olan olgular ve dizensiz ila¢ kullanan olgularda
tani glglesmektedir. Calismamizda Plasmodium varlidini kanda
saptayabilecek bir PCR'la DNA amplifikasyon yontemi ve
amplifikasyon drlntnin restriksiyon enzim analizi ile tlrinin
saptanmasini saglayacak bir yontem gelistirdik. Sitma supheli
hastalarin kan drneklerinden izole edilen Plasmodium DNA'si PCR
le cogaltildiktan sonra Alul restriksiyon enzimi ile kesildi. Elde
edilen DNA drtnleri agaroz jel elektroforezi ile degerlendirildi.
Ulkemizde &zellikle Guney Dodu Anadolu boélgesinde epidemik
olarak gértlen P.vivax'in etken oldugu sitma tanisi yaninda, zaman
zaman Ulkemizde bildirilen P.vivax disi Plasmodium turlerinin
belirlenmesinde bu yéntemin kullaniminin  faydali olacag
kanisindayiz.
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Giardiasis Tanisinda Digkida ELISA Yontemiyle GSA-65
Antijeni Arastiriilmasi ve Ornidazol (Biteral®) ile Metronidazol
(Flagyl®) Sagaltimlarinin Karsilastiriimasi

A T.Tamay', P.Ertan® K.Yereli?, A.Onag’, A.Ozbilgin'

Celal Bayar Universitesi Tip Fakiiltesi, Parazitoloji Anabilim Dali’,
Cocuk Sagligi ve Hastaliklari Anabilim Dali?, Manisa

Calismamizda giardiasisin tanisinda diskida ELISA yontemiyle
GSA-65 antijeninin ézgullugu ve duyarhligr arastiriimis, hastalarin
sagaltiminda ornidazol ve metronidazol kullanilarak sonuclar
karsilastiriimistir. Parazitoloji polikliniginde giardiasis tanisi konan
2-15 yas aras! 50 gocuk hasta grubu olarak, saglikli 50 cocuk ise
GSA-65 antijeni aramalarinda kontrol grubu olarak calismaya
alinmistir. Hasta ve kontrol grubunda olan 50°ser cocugun
diskilarina GSA-65 antijeni aramaya yonelik Giardia testi
(RIDASCREEN®-R-Biopharm™ Inc.) uygulanmistir. Giardiasisli
cocuklardan 25'ine 5 gun slreyle 25 mg/kg/gin 2 doza bélinmis
olarak ornidazol (Biteral®- Roche™ 250 mg/kg tablet), 25'ine 7 giin
sureyle 20 mg/kg/gin 3 doza boélinmus olarak metronidazol
(Flagy®-Rhone/Poulenc™ 125 mg/ 5 ml) sagaltimi uygulanmistir.
Tum hastalar sagaltim bitiminden sonra 7., 10., ve 14. gunlerde
kontrole ¢agriimis, mikroskobik yéntemlerle sagaltim etkinligi
arastinimistir. Tanida kullanilan digskida GSA-65 antijeni arayan
yontemin duyarlihgl %92, o6zgullugih %98 olarak bulunmus,
metronidazol ile %80 (20/25) ve ornidazol ile %96 (24/25) oraninda
parazit eradikasyonu saptanmistir. Sagaltimi tamamlanan tim
olgularda klinik yakinmalarin ortadan kalktigi gézlenmistir. Sonug
olarak, giardiasis tanisinda diskida GSA-65 antijeni arayan ELISA
yonteminin kullanilabilecedi ve sagaltiminda ornidazol tedavisinin
metronidazol tedavisine gére daha etkili oldugu kanisina varilmistir.
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Konjenital Toxoplasmozisin Prenatal ve Erken Postnatal

Tanisinin Degerlendirilmesi .
S Tanniverdi' K. Ozcan' F.T.Ozgiinen?, A.Curik

Cukurova Universitesi Tip Fakiiltesi Parazitoloji Anabilim Dali’,
Kadin-Dogum Anabilim Dali*, Biyokimya Anabilim Dali’ Balcall,
Adana

Aralik 1998-1999 tarihleri arasinda C.U. Tip Fakultesi Kadin-Dogum
poliklinigine konjenital toksoplazmoz sliphesiyle basvuran 19 hamile
kadin calismaya alindi. Hastalarin yas ortalamasi 37+0.5 idi.
Hastalarin serumlarinda latex aglttinasyon (lLA) ve indirekt
hemaglutinasyon (IHA) testleri ile total Toxoplasma antikorlari,
Enzyme Linked ImmunoAssay (ELISA) ve indirekt floresan antikor
testi (IFA) ile de Toxoplasma IgG ve IgM antikorlarinin varligi
arastinldi. Amniyon sivilarinda polimeraz zincir reaksiyonu (PCR) ile
Toxoplasma DNA'sinin varligi arastirildi ve 6rnekler albino (Swiss
webster) farelere inoklle edildi. ELISA ile 19 nastanin 19'unda
ylUksek titrelerde 1gG antikoru belirlendi. 19 hastanin 17'sinde IgM
antikoru pozititken, 2 hastada negatif bulundu. Ortalama 2-4 hafta
sonra yapilan ikinci serolojik incelemede 5 hastada hem ELISA hem
de IFA testiyle IgM antikor pozitifligi saptanirken, 1 hastada yalnizca
ELISA IgM pozitifligi belirlendi. Ikinci serolojik inceleme sirasinda
daha 6nce ELISA IgG ve IgM antikorlari pozitif bulunan 1 hastanin
serumunda tum testlerle negatif sonu¢ elde edildi. Diger 18
hastanin 18'inde de IHA, LA, ELISA IgG ve IFA IgG testleri ile
antikor pozitifligi belirlendi. Amniyosentez yapilan 8 hastanin 2'sinde
PCR ile Toxoplasma DNA'si saptandi. Orneklerin hicbirinde fare
inokulasyonu ile Greme olmadi. Calismaya alinan 19 hastanin 1%
dustk ve 1'i 6li dogum yaptl. PCR ve IgM pozitifligi belirlenen 1
hastanin gebeligi kendi istegiyle sonlandirildi. Dogumdan sonraki
bebek takiplerinde; 1 bebegin 5 aylikken Toxoplasma antikoru
negatiflegirken, dogumdan sonra titresi dismekte olan 2 bebek
halen takip edilmektedir. Sonug olarak, konjenital toksoplazmozun
ortaya cikarilabilmesi igin seronegatif hamilelerin gebelikleri
boyunca belli araliklarla incelenerek ,serokonversiyon saptananlara
prenatal tani yapiimasi ve riskli yenidoganlarin dogumdan sonra 6
ay-1 yil sureyle izlenerek infeksiyonun olup olmadiginin ortaya
ctkarilmasi onemlidir.
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Gebelikte Goériilen intrauterin Enfeksiyonlar ve Konjenital
Sendromlar: Disik Yapmis Kadinlar ve Dogurgan yas
Grubundaki Kadinlarin Bagisiklik Durumu

S.Seker, M.F.Abasiyanik, B.Salih

Fatih Universitesi Fen Fakiiltesi, Biyoloji Bélimdi, Istanbul

Gebeligin ilk trimesterinde, kizamik¢ik ydninden bagisik olmayan
kadinlarin kizamik¢ik virusu ile enfekte olmasi dogacak bebekte
bazi konjenital anomalilerin olusmasina sebep olabilir. Bu
¢alismanin amaci, dustk yapmis kadinlar ve dogurgan vyas
grubundaki kadinlarin kizamikgik 1gG ve IgM antikor diizeylerini
saptamaktir. Bu amagla A grubunda (yas:20-41) 48 evli, B grubunda
(yas:18-30) 19 bekar olmak lzere toplam 67 kadindan serum érnegi
alinmistir. A grubundaki olgularin 27'si gebe olup, dusiuk éykileri
(+) olan olgulardir. Ayrica A grubunda bir olgu da calisma sirasinda
dastk yapmistir. Disuk yapan bu olguda IgM (+), 1gG dizeyi ise 55
IlU/ml olarak bulunmustur. Gebe olan 27 olgunun IgG dizeyleri
42-121 |U/ml (ortalama=88 IU/ml) olup 5 olguda IgM (+)'dir. A
grubundaki diger 20 olguda ise IgG dizeyr 37-129 |U/ml
(ort.=96 IU/ml) olarak saptanip, IgM (-) olarak bulunmustur. Serum
ornekleri ayrica toksoplazma ve sitomegalovirus antikorlari
yoninden de taranmis ve hepsi IgM (-), IgG ise %89 (+)
bulunmustur. Sonug olarak, dodurgan yas grubundaki kadinlarda
IgG diizeyinin blylk oranda farklilik gésterebildigi saptanmistir. 1gG
koruyucu duzeyi >50 IU/ml olarak belirtimektedir. Buna gére bu
calismada %10 kadinin <50 |U/ml dizeyde 1gG antikoruna sahip
oldugu gdzénune alinirsa, kizamikgi§a karsi asilamanin 6nemi
vurgulanabilir.

65




BO08

BIRINCI ULUSAL MOLEKULER VE TANISAL MiIKROBIYOLOJI KONGRESI

Bacillus Tiirleri Uzerine Degisik Tuz Konsantrasyonlarinda
Lactobacillus helveticus'un Inhibitor Etkisi

G‘Urazt S.Arsian1, Y.l\flara—ug;2

Gazi Universitesi Fen-Edebiyat Fakiiltesi, Biyoloji Béliimdi,
Mikrobiyoloji, Ankara 2
Gazi Universitesi Fen Bilimleri Enstitiisti , Ankara

Arastirmamizda, 19 Bacillus turline karsi Lactobacillus helveticus'un
inhibitér etkisi cahsilmistir. Bu amagla Nutrient ve BHI Agar
besiyerine %4, %4.5, %5, %5.5, %6, %6.5 konsantrasyonlarda
NaCl ilave edilerek inhibitdr etkileri kuyu difuzyon yoéntemi ile
degerlendirilmistir. Nutrient agardaki artan tuz konsantrasyonlarinda
Bacillus turlerine karsi L.helveticus’un inhibisyon zon caplari en
buyuk degere ulasmistir. Bununla beraber bazi Bacillus turleri %6
ve %6.5 tuz konsantrasyonlarinda gelisme gdstermemistir.
L.helveticus'un en iyi  inhibitér  aktiviteyi  B.firmus ve
B.stearothermophilus'a kargl gosterdigi goézlenmistir. B.cereus,
B.subtilis, B.coagulans, B.brevis, B.mycoides, B.polymxa turlerinin
%6 ve %6.5 NaCl konsantrasyonlari  disindaki  tum
konsantrasyonlarda inhibisyon zonlarinin giderek arttigi tesbit
edilmistir. Ayni tuz konsantrasyonlarinin BHI Agara ilave edilmesiyle
test sonuglari degerlendirilmistir. iki besiyeri arasinda bir kiyaslama
yapildiginda BHI Agarda bulunan glikozun Eacillus turlerinin
Uremesini etkiledigi goérulmustir. Sonuc olarak L.helveticus'un
inhibitor aktivitesi Bacillus turlerinin Gremesinin yetersizligi nedeniyle
gozlenememistir. Bununla beraber L.helveticus'un en iyi inhibitor
aktivitesi Nutrient Agarda Bacillus turlerine karsi gézlenmistir.
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Cig Siatten Elde Edilen Bacillus Tiirlerinin Listeria
monocytogenes ve Diger Bakteriler Uzerine Degisen Tuz ve
Glikoz Konsantrasyonlarinda Inhibitor Etkileri

G.Uraz1, H.Binnet2

Gazi Universitesi Fen-Edebiyat Fakiiltesi, Biyoloji  Bélimii,
1

Mikrobiyoloji , Ankara :

Gazi Universitesi Fen Bilimleri Enstitiisi, Ankara

Arastirmada, 195 ¢ig sut 6rnedinden 33 Bacillus izole edilerek
adlandiriimasi  yapilmistir. izole edilen Bacillus'larin  Listeria
monocytogenes (680 x L.monocytogenes 2167 type |) Uzerine
inhibitor etkileri calisiimistir. Bu amagla, BHI besiyerine %2, %2.5,
%3, %3.5, %4 konsantrasyonlarda NaCl ve diger BHI besiyerine
%2, %2.5, %3, %3.5, %4, %4.5 konsantrasyonlarda glikoz ilave
edilerek besiyerine daldirma yéntemi (spot on the lawn) ile inhibitér
etki degerlendirilmistir. Listeria monocytogenes tizerine tuz ve glikoz
ilavesinin olmadigi BHI besiyerine Bacillus turleri inhibitor etki
gostermemistir. Artan tuz ve glikoz konsantrasyonlarinda B.brevis,
B.cereus, B.lentus, B.coagulans, Bmegaterium, B.mycoides,
B.sphaericus,  B.stearothermophilus ve  B.subtilis  turlerinin
L.monocytogenes Uzerine inhibitor etkisi gézlenmistir. Izolasyonu
gerceklestirilen B.circulans, B.macerans, B.licheniformis, B.polymxa
thrlerinin tum ortamlarda L.monocytogenes Uzerine inhibitdr etki
gostermedigi tesbit edilmistir. %3.5 glikoz konsantrasyonunda
L.monocytogenes'e karsi 2 B.coagulans'in inhibitér  etkisi
gozlenirken, ayni sekilde B.stearothermophilus'un da inhibitér etkisi
bu konsantrasyonda gézlenmistir. Artan glikoz konsantrasyonunda
Bacillus turlerinin  L.monocytogenes (izerine inhibitér etkileri
%4 glikoz konsantrasyonundan sonra gozlenememistir. Bununla
birlikte glikoz konsantrasyonu arttikca dogru orantili olarak Bacillus
tdrlerinin inhibisyon zon caplarinin da artti§ tesbit edilmistir.
Degisen tuz ve glikoz konsantrasyonlarinda l..monocytogenes
Uzerine ayni Bacillus turlerinin inhibitér etki olusturdugu ve zon
caplarinin tuz konsantrasyonunda azalirken, glikoz
konsantrasyonunda arttigi  bulunmustur.  Ayrici calismamizda
33 Bacillus turtnun Streptococcus fecalis, Streptococcus lactis,
E.coli K12, Pseudomonas aeruginosa, Yersinia enterocolitica
Uzerine ayni tuz ve glikoz konsantrasyonlarinda inhibitor etkileri de
arastiriimistir. Ancak bu bakteriler Gzerine hichir Bacillus taranin
inhibitor etki gdstermedigi tesbit edilmistir.
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Kendi Kendine Pasaj Yapan Kan Kiiltiir Sistemi
T.Kocagéz, D.Engin.

Hacettepe Universitesi, Tip Fakdltesi, Mikrobiyoloji ve Klinik
Mikrobiyoloji Anabilim Dali, Ankara

Kanda bakteri olmasi, ivedilikle tedavi edilmesi gereken ciddi bir
enfeksiyonu gosterir. Bakteriyemi tanisi yaygin olarak kan kalttrd
yapilarak konmaktadir. Otomatik kan kultur sistemleri sivi besiyeri
kullanmakta ve Ureme saptanir saptanmaz, bakteri tlrinin
belirlenmesi icin kati besiyerine pasaj yapilmaktadir. Pasaj
yapilmakta gecikilecek olursa, Streptococcus pneumoniae gibi
bakteriler otoliz ile 6lmekte ve izolasyon sansi azalmaktadir. Bu
sorunlari gidermek igin sivi besiyerinde dreme olur olmaz, kendi
kendine pasaj yapan bir kan kultur sistemi gelistirdik. Bu sistemde
sivl besiyeri iceren bir siseye kan 6rnegi eklendikten sonra agzi
sikica kapatilan sise icerisine steril bir boru uzatilarak, sivi besiyeri
icerisine daldiriimaktadir. Bu borunun diger ucu yatik olarak
hazirlanmis, bir veya birden fazla besiyeri Uzerine uzatiimaktadir.
Sivi besiyerinde Ureme, gaz cikisina neden olmakta ve basing artisi
le besiyeri boru icerisinde ylkselmekte ve diger besiyerleri Uzerine
damlamaktadir. Boylece kendi kendine pasaj yapilan kultar
sisteminde, ornegin kanli agar gibi bir besiyerinde, hemoliz
ozellikleri kolayca gézlenerek erken tani konabilmektedir. Bu sistem
pasaj borusunun iki yanina eklenecek bir elektrot araciligi ile sivi
gecisi, yani Uremenin saptandigi otomatik bir sistem haline
getirilebilecektir.
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Kronik Larenjit Etiyopatogenezinde Helicobacter pylori’nin
Rolii

S.Kéybas!', D.Engin’, T.Egesel®, Y.Akyén?, A.Gunalp?, S.Kaya'

Hacettepe Universitesi Tip Fakiiltesi Kulak Burun Eogaz Hastaliklari
Anabilim Dali’, Mikrobiyoloji ve Kiinik Mikrobiyoloji Anabilim Dalr?,
Gastroenteroloji Béliimi®, Ankara

Helicobacter pylori, peptik Ulser ve gastrik malignensilerin de icinde
bulundugu bir grup gastroduodenal hastaliktan sorumiu
tutulmaktadir. Fekal oral, oral oral ve yeterince temizlenmeden
kullanilan endoskoplarla bulas oldugu en cok kabul edilen
hipotezlerdir. Laringeal kolonizasyonun H.pylori bulasinda énemli bir
basamak olabilecegdi diusunutlerek bu calismada. gastrodzefagial
reflusu ve kronik larenjiti olan hastalardan alinan larinks ve mide
biyopsi 6rnekleri mikrobiyolojik ve molekiler yéntemlerle incelendi.
Sigara ve alkol kullanmayan, kronik farenjit ve larenjit semptom ve
bulgulari olan, riniti ya da sinuziti bulunmayan, gastroézefagial reflu
tanisi almig 15 hasta galismaya dahil edildi. Direkt laringoskopiyle
interaritenoid bdlgeden ve Ust gastrointestinal endoskopiyle
antrumdan ikiser biyopsi alindi. Parcalardan biri doku eziciyle
homojenize edildi. Beyin kalp influzyon agarinda kultiirs yapildi.
Kalturler 37°C'de mikroaerofilik ortamda 7 giin bekletildi. Doku
homojenatlarindan DNA  ekstraksiyonu yapilarak polimeraz
zincirleme tepkimesi ile ureA geni saptandi. Alinan diger
parcalardan hazirlanan yaymalar Giemsa ile boyanarak mikroskopta
H.pylori varligi acisindan incelendi. On bes hastaya ait mide
orneklerinin 8'i kulturle, 10'u polimeraz zincirleme tepkimesiyle,
11'i yayma incelemesiyle H.pylori acisindan pozitif bulundu. Larinks
orneklerinin  higbirisinde  bu .ydntemlerle  H.pylori varligi
gOsterilemedi.
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Dispeptik Olgularda Helicobacter Pylori Anti-CagA ve Anti-
VacA Antikorlarinin Saptanmasinda Immiinblot Testlerinin Yeri
M.F. Abasiyanik', A Acar? , E.Sander’, B.Salih’

Fatih Universitesi Fen Fakiiltesi, Biyoloji Bélim, Istanbul’
SSK Okmeydani Hastanesi Endoskopi Unitesi®
SSK Samatya Hastanesi Endoskopi Unitesi, [stanbul®

Helicobacter pylori peptik Ulsere neden olan bir etken olarak ileri
stirtimektedir. Bu bakteriye ait virtlans faktorlerinden olan CagA ve
VacA'nin, hastaligin patogenezi ve kliniginde roli oldugu
gosterilmistir. Bu c¢alismanin amaci, dispeptik olgularda ELISA
yontemiyle anti-CagA ve anti-VacA antikorlarini saptamak ve
bunlarin varhginin peptik Glserle iliskisini belirlemektir. Bu amagla,
yaslari 16-80 arasinda olan ve SSK Okmeydani ve Samatya
Hastaneleri'nde endoskopi yapilan 45 olgu (26 erkek, 19 kadin)
calismaya alinmistir. CLO testi, kaltlr ve histopatolojik incelemeler
icin her hastadan beser adet antral biyopsi 6rnegi ve ayni zamanda
serum ornegi alinmistir. CLO testi ve histopatoloji sonucu (+) olan
39 olgunun 32'sinde ELISA ile (+) sonug alinmistir. ELISA testinin
duyarhhigr %82, ozgulluiglh %83, pozitif prediktif degeri %97 ve
negatif prediktif degeri %42 olarak belirlenmistir. “Western blot"
yontemiyle 116 kDa'luk CagA ve 89 kDa'luk VacA bantlari
arastiriimis ve 3 olgu (%10) VacA (+) bulunmustur. Sonug olarak,
H.pylori antikorlarinin saptanmasinda ELISA testi vararli bir yontem
olarak bulunmustur. Anti-CagA antikorlarinin varli§i ile duodenal
Ulser (%83), gastrit (%78), gastrik kanser (%100) ve gastrik Ulser
(%100) olusumu arasinda anlamli bir iliski saptanmis olup, bu da
CagA'nin  peptik Ulser patogenezindeki rolunii daha da
desteklemektedir.
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Helicobacter pylori Tanisinda Polimeraz Zincir Reaksiyonu ve
Kaltir Yontemlerinin Kargilastiriimasi
Y.Bulut', A Kizirgil', A.Kalkan? |.H.Bahgecioglu®, M.Z.Doymaz'

Firat Universitesi Tip Fakiiltesi Mikrobiyoloji ve Klinik Mikrobiyoloji
Anabilim Dali’, Infeksiyon Hastaliklari ve Klinik Mikrobiyoloji
Anabilim Dalr’, I¢ Hastaliklari Anabilim Dali®, Elazig

Bu calismada, Helicobacter pylori (H.pylori) tanisinda polimeraz
zincir reaksiyonu (PCR) ile kiltur yéntemlerinin karsilastiriimasi
amaclandi. Endoskopik inceleme ile 70 hastadan biyopsi ornekleri
alindi. Kultdr igin “Helicobacter Selective Supplement” iceren at
kanli Colombia Agar ve PCR icin kromozomal DNA {zerinden
rasgele secilen dizilimlere karsi gelen primerler kullanildi. Hastalarin
732.8'inin (23/70) kulturinde H.pylori izole edildi. Orneklerin
%77.1'inde (54/70) PCR ile hedef DNA belirlendi. Bu sonuclara
gore, PCR yénteminin duyarliligi %100, ozgullugti %36.4, pozitiflik
tahmin degeri %50, negatiflik tahmin degeri ise %100 olarak
hesaplandi.
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Bronsgiyal Astmali Tirk Cocuklarinin Bogaz Siriintisiinde
Polimeraz Zincir Reaksiyonu (PCR) ile Adenovirus, Chlamydia
pneumoniae ve Mycoplasma pneumoniae Arastiriimasi
C.Sackesen', A.Pinar’, Y. Aky6n?, A.Guinalp?, Y.Saraglar’

Hacettepe Universitesi Tip Fakiiltesi, Pediatrik Allerji ve Astma
Unitesi’, Mikrobiyoloji ve Klinik Mikrobiyoloji Anabilim Dali?, Ankara

Cocukluk cagi brongiyal astma gelisiminde viral patojenlerin,
adolesan ve erigkin dénemin bronsiyal astma gelisiminde ise atipik
bakteriyel patojenlerin Ustlendigi rol hentiz tam aydinlatilamamistir.
Ust solunum yolu enfeksiyonlarinin  %65'inden  Rhinovirus,
%15'inden Coronavirus ve %20'sinden Influenza, Parainfluenza,
Respiratory Syncytial Virus ve Adenovirus sorumludur. Alt.solunum
yolu enfeksiyonlarinda ise bronsitlerin %5'inden ve toplumdan
edinilmis  pnémonilerin  %10-15'inden  Chlamydia pneumoniae
sorumludur. Atipik pnémonilerin en sik karsilasilan sorumlusu ise
Mycoplasma  pneumoniae'dir. Kronik  obstriktif  akciger
hastaliklarinda ve  bronsiyal astmada  Adenovirus ve
C.pneumoniae'nin  persistan  latent  akciger  enfeksiyonu
olusturmalari, brons agacini enfekte ederek siliyer islev bozuklugu
lle epitel hasarina neden olmalari ve sitokin tretimine yol acmalari,
bronsiyal astma olgularinda &ncelikle bu ajanlarin arastiriimasini
gundeme getirmistir. Bu calismada pediatrik yas grubunda
C.pneumoniae, M.pneumoniae ve Adenovirus varli§i gtvenilir fakat
invaziv olmayan bir yontemle arastiriimistir. Hacettepe Universitesi
lhsan Dogramaci Cocuk Hastanesi Pediatrik Allerji ve Astma Unitesi
tarafindan tekrarlayan vizing ve bronsiyal astma tanisi ile izlenen ve
semptomatik doénemde olan vyaslari 0-19 arasinda 55 olgu,
asemptomatik dénemde olan 28 bronsiyal astma olgusu, bronsiyal
astma tanisi almamis ve Ust ya da alt solunum yolu enfeksiyonu
bulunmayan 27 olgu olmak tzere toplam 110 olgudan nazofaringeal
suruntl ornegi toplanmis ve PCR ile C.pneumoniae:, M.pneumoniae,
Adenovirus arastiriimistir.  Semptomatik 55 olgunun 37'sinde
(%67.2), bronsiyal astmali fakat asemptomatik 28 olgunun 8'inde
(%28.5) ve bronsiyal astma ya da solunum vyollari enfeksiyonu
bulunmayan 27 olgunun 10'unda (%37.0) Adsnovirus DNA'si
saptanmistir. Olgularin higbirinde C.pneumoniae  veya
M.pneumoniae saptanmamistir. Sonug¢ olarak ozellikle tedaviye
direncli bronsiyal astmall ¢ocuklarda Adenovirus daha detayli olarak
arastiriimasi énerilebilir.
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Yetigkin Periodontitisli Hastalarda Etken Bakterilerin PCR ile
Tanisi
O.Y.Torun', A.O.Kili¢'

Karadeniz Teknik Universitesi, Tip Fakiiltesi, Mikrobiyoloji ve Klinik
Mikrobiyoloji Anabilim Dali’, Trabzon

Yetigkin periodontitis, primer olarak bakteriler tarafindan meydana
getirilen ayni zamanda periodonsiyumda yikim-tamir sireclerinin
birbirini izledigi bir dizi enflamatuvar olaylar ile karakterize bir
periodontal doku hastaligidir. Klinik taniya gore uygulanan
tedavilerden basarili sonuclar elde edilmekle birlikte, 6zellikle risk
grubundaki bireylerin belirlenmesinde patojen bakterilerin tanisinin
onemi ortaya ¢ikmaktadir. Bu calismada, yetiskin periodontitisin
muhtemel  patojenleri arasinda yer alan  Actinobacillus
actinomycetemcomitans  (Aa),  Prevotella intermedia  (Pi),
Porphyromonas gingivalis (Pg), Bacteroides forsythus (Bf),
Eikenella corrodens (Ec), Fusobacterium nucleatum (Fn),
Peptostreptococcus micros (Pm), Streptococcus intermedius (Si),
Treponema denticola (Td) ve Campylobacter recius (Cr) turlerinin
tanisinda polimeraz zincir reaksiyonu (PCR) kullanildi.  Klinik olarak
yetiskin periodontitis tanisi konmus 24 hasta ile 10 saglikli bireye ait
subgingival plak o6rnekleri PCR ile test edilerek subgingival
mikrobiyal profilleri karsilastirildi.  Aa, Pi, Pg, Bf, Ec, Fn, Pm, Si, ve
Cr'un hasta grubunda, kontrol grubuna oranla anlamli derecede
(p<0,05) daha sik bulundudu saptandi ve PCR yénteminin ézellikle
KGltarh zor ve zaman alici anaerobik periodontopatojen bakterilerin
tanisinda uygun bir yontem olarak kullanilabilecedi gésterildi.
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Brucella spp. nin Identifikasyonunda Polimeraz Zincir
Reaksiyonu’nun Kullanimi )
L.Guler, K.Gunduz, U.Ok, A.Ozturk

Veteriner Kontrol ve Arastirma Enstitiisii, Konya

Bruselloz Glkemizdeki koyun, keci ve sigir abortuslarinin énde gelen
nedenidir. Insanlarda brusellozun 6nlenmesi, hastalijin hayvanlarda
kontrol ve eradikasyonuna, bu da etkenin dogru ve c¢abuk
tanimlanmasina bagldir. Son yillarda 6zgil, ¢abuk, distk maliyetli
ve canli mikroorganizmaya gerek duyulmayan bir yéntem olan PCR.
bruselloz tanisinda da umut vermektedir. Bu ¢alismada herbiri farkli
surllerden 22 atik koyun fétusu, 3 koyun siti, 1 atik inek fétusu ve
1 insan kanindan izole edilen 27 Brucella susu PCR yontemi ile
identifiye edildi. IS711 olarak adlandirilan Brucella genomunda
bulunan ve tur-spesifik bir yerlesime sahip olan, tekrarlayan bir
genetik elemente dayanan bir PCR yontemi kullanildi. Test edilen
suslarin 26'si B.melitensis icin spesifik band verirken atik inek
fétusundan izole edilen 1 sus herhangi bir band vermedi. Kullanilan
PCR ybntemi, B.melitensis'in 3 biyovarini, B.aborius'un ise biyovar
1, 2 ve 4'Unu tespit edebilmektedir. Bu nedenle klasik yontemlerle
B.abortus bv. 3 olarak identifiye edilen bir sus diger bir PCR yontem;
le hem dogrudan mide iceriginin hem de izole edilen susun analizi
ile  Brucella spp. olarak tespit edildi. Klasik identifikasyon sonucu
PCR ile B.melitensis olarak identifiye edilen 25 Koyun susunun 1'i ve
1 insan susu B.melitensis bv.1, 24 sus ise B. melitensis bv.3 olarak
identifiye edildi. Standart B.melitensis (16 M) ve B.abortus (544)
suslari ile yapilan seri dilisyonlarin test edilmesi sonucu testin
sensitivitesi 4/ul bakteri olarak tespit edildi. DNA ekstraksiyonuna
gerek olmadan dogrudan 6lU bakteri suspansiyonunun kullanildig
yontemin klinik materyallere uygulanmasi sonucu olumlu sonuglar
alinmasina . ragmen, en uygun DNA ekstraksiyon yéntemi
konusunda calismalarimiz devam etmektedir.
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Enterokoklarda Tur identifikasyonunda intergenik Ribozomal
PCR Yontemi lle APl 20 Strep Yonteminin Kargilagtirilmasi
Y.Ersoy', E.Sénmez', H.J.Young?® K.McGregor®, Y.Bayindir'

Inénd Universitesi Tip Fakiiltesi Klinik Bakteriyoloji ve Infeksiyon
Hastaliklari Anabilim Dali’, Malatya. o
Dundee Universitesi Mikrobiyoloji Anabilim Dali*, Iskogya.

Son yillarda 16S-23S rRNA genleri arasindaki intergenik bdlgenin
PCR ile amplifikasyonu (ITS PCR), enterokoklarin tiur dizeyinde
identifikasyonunda kabul edilebilir bir yontem haline gelmistir. Bu
calismada ITS PCR yontemi ile APl 20 Strep yonteminin
karsilastiriimasi amagclanmistir. Turgut Ozal Tip Merkezinde yatarak
tedavi goren ve poliklinik hastalarindan elde edilen klinik érnekler ve
digki kultirlerinden izole edilmis 100 enterokok susu calismaya
alinmistir. APl 20 Strep ile ITS PCR yéntemine ilave olarak
biyokimyasal testler tur identifikasyonunda kullanilrnistir. Her iki test
ile 51 sus Enterococcus faecalis, 25 sus E.faecium olarak
saptanmistir. Fakat API| ile E.faecium olarak saptanan 6 sus,
ITS PCR ile E.faecalis olarak tespit edilirken, API ile E.faecium
olarak saptanan 3 sus ise, ITS PCR ile E.gallinarum olarak tespit
edilmistir. Her ki test arasindaki uyumluluk % 76 olarak
bulunmustur. Bu veriler ginimuizde yaygin olarak kullaniimakta
olan API 20 Strep testlerinin enterokoklarda tir identifikasyonunun
belirlenmesinde duyarlihginin beklenenden disik olabilecegini akla
getirmektedir. Ayrica, ITS PCR yoénteminin PCR laboratuvari olan
merkezlerde kullaniminin  sanildiginin  aksine daha ekonomik
olabilecegdi gorusune variimistir.
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Kan, Yara ve Bitki Orneklerinden izole Edilen Acinetobacter
calcoaceticus Susglarinin  Yag Asit Profillerinin  Kiyash
incelenmesi

A. Ozbek’, F. Sahin?, H.Uslu'

Atatiirk Universitesi Tip Fakdiltesi Mikrobiyoloji ve Klinik Mikrobiyoloji
Anabilim Dali’, Biyoteknoloji Arastirma ve Uygulama Merkez/
Erzurum

Acinetobacter cinsi bakterilerin bitkiler Uzerinde saprofit olarak
bulundugu, insanlar igin ise firsatgi patojen oldugu bilinmektedir. Biz
bu calismada, bitkide saprofitken insanda patojen olan ayni tur
bakterinin degisik kokenli suslari arasindaki olasi farkliliklari, yag
asit profillerini kiyaslayarak arastirmayi amacladik. Bu amacla 1999
yili icinde klinik (kan ve yara) érneklerinden izole edilen toplam
160 ve bitki érneklerinden izole edilen 143 bakteri susunun tanisi,
“Mikrobiyal Identifikasyon Sistem” kullanilarak, yagQ asidi profillerine
gore yapildi. Acinetobacter calcoaceticus olarak tanimlanan toplam
15 bakteri susuna (5'i kan, 2'si yara, 8' bitki kokenli) ait yag asidi
profilleri karsilastirildi. Incelenen suslarda en az 15. en cok
21 degisik yad asidinin  bulundugu  goruldi. Bulgular,
calismamizdaki A. calcoaceticus suslarinin bitki, yara ve kan
kaynakli olmalarina gére 3 farkli grup altinda siniflandirilabilecegini
gosterdi. Bu gruplarin birbirinden ayrilmasinda 17:1 w8c ve
18:1 w7c yag asitlerinin yizde oranlarinin énemli oldugu saptandi.
Bitki kaynakl suslarda 17:1 w8c ve 18:1 w7c yag asitlerinin yluzde
miktari sirasiyla 0.50-0.80 ve  4.5-5.0, kandan izole edilenlerde
6.0-6.5 ve 19.0-21.5, yaradan izole edilenlerde ise 8.5-9.7 ve
0.50-0.80 oldugu gézlendi. Sonuglar klinik izolatlarin bitkilerde
saprofit olan izolatlardan farkli oldugunu gésterdi. Ayrica kan ve
yara izolatlarinin da birbirinden farkli oldugu saptandi.
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Stenotrophomonas maltophilia'nin PCR ile Epidemiyolojik
Tiplendirilmesi
B.Sener’, O.Késeodlu’, D.Gur?, T.Kocagéz', A.Giinalp'

Hacettepe Universitesi Tip Fakdiltesi, Mikrobiyoloji ve  Klinik
Mikrobiyoloji Anabilim Dali’, [hsan Dogramaci Cocuk Hastanesi
Mikrobiyoloji Laboratuvari’, Ankara

Son yillarda Stenotrophomonas maltophilia suslart ile olusan
nozokomiyal kolonizasyon ve enfeksiyonlarda ariis izlenmektedir.
Bu calismanin baslica amaci, hastanemizde yatan cocuk yas grubu
hastalardan izole edilmis S.maltophilia suslarinin AP-PCR ve
ERIC-PCR yéntemleri kullanilarak molekller epidemiyolojisini
incelemektir. Kasim 1998 - Aralik 1999 tarihleri arasinda
21 hastadan izole edilen 22 S.maltophilia susu calisildi. Izolatlar,
BBL Kristal Identifikasyon Sistemleri ile tanimlandi ve antimikrobiyal
duyarliliklari disk difuzyon testi ile belirlendi. Genotiplendirme,
AP-PCR i¢cin M13 primeri, ERIC-PCR igin Eric i ve Il primerleri
kullanilarak yapildi. Oncelikle ornekler konvansiyonel AP-PCR
yontemiyle amplifiye edildi ve amplifikasyon rinleri elektroforez ile
analiz edildi. Ayrica, ornekler “light cycler" da da AP-PCR ile
amplifiye edilerek, elde edilen drianler erime egrilerine goére
incelendi. Elde edilen band paternleri genetik iliskinin derecesini
belirlemek Uzere karsilastirildi. 22 izolat arasinda, AP-PCR ve
ERIC-PCR (Eric Il) ile 14 farkli DNA profili saptandi. Sonuglar,
ylksek oranda tekrarlanabilirlik go6sterdi. Ancak, Eric 1 ile
amplifikasyon  sonucu, dustk ayirim yetenegi ve zayif
tekrarlanabilirligi olan 22 farkli profil ortaya c¢ikti. ki adet ikili, tic adet
Ucli hasta grubunun kendi iclerinde ayni profili gosterdigi, kalan
9 izolatin ise farkli genotiplerde bulundugu saptandi. Genetik olarak
benzerlik gosteren bazi suslarin, benzer antibiyotik duyarllik paterni
gosterdigi ve ayni gun, ayni serviste yatmakta olan farkl
hastalardan izole edildidi saptandi. Ayni benzerlik, “light cycler” da
elde edilen erime egrileri incelendiginde de belirlendi. Sonug olarak,
AP-PCR ve ERIC-PCR hastane enfeksiyonlarinda izole edilen
S.maltophilia suslarinin genotiplendirimesinde hiz'1 bir tarama testi
olarak o6ncelik tasimakta olup bu enfeksiyonlarin epidemiyolojik
arastirmalarinda yararl bir yéntem olarak hizmet verebilir.
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Pseudomonas aeruginosa suslarinin Antibiyotik Duyarhliklan,

Plazmid Profilleri ve RAPD-PCR Analizleri L.Acik’, |
A.Kuciikkaraarslan®, A Celebi', O.Koru® J|
Gazi Universitesi Fen Edebiyat Fak., Eiyoloji Bélimii,

Teknikokullar', Ankara
GATA, Mikrobiyoloji Bélimd?, Ankara

Cesitli hastalardan izole edilen Pseudomonas aeruginosa suslarinin
antibiyotik duyarliliklari, plazmid profilleri ve “Random Amplified {
Polymorphic DNA — PCR" (RAPD-PCR) analizleri ile tiplendiriimesi |
amagclandi. Antibiyotik duyarlihiklan Kirby Bauer disk difizyon |
metodu ile antibiyotik diskleri (Mast Diagnostic) kullanilarak l
belirlendi. P.aeruginosa suslarindan kromozomal DNA ve plazmid .
DNA izolasyonlar yapildi. Rastgele secilmis primerler ile PCR |
yapildi. PCR UrUnleri agaroz jel elektroforezinde yuratuldi.

Bandlarin varligi ve yoklugu dikkate alinarak D=1-S ile genetik

uzakliklar bulundu. SPSS bilgisayar programi kullanilarak genetik 1
uzakliklarina gore suslar siniflandinidi. Batin izolatlar plazmid :
profillerine gére & farkh gruba, antibiyotik duyarliliklarina gére

39 ayn gruba, RAPD-PCR analizleri sonucuna gore ise 50 ayri
gruba ayrildi.
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Stafilokoklarda mecA Gen Varlhiginin Metisilin Direnci
Saptamada Kullanilan Diger Testlerle Karsilastiriimasi
S.Ercis, B.Sancak, G.Hasgelik

Hacettepe Universitesi Tip Fakiiltesi Mikrobivoloji ve Kilinik
Mikrobiyoloji Anabilim Dali, Ankara

Stafilokoklarda metisilin direncinin dogru olarak belirlenmesi bu
bakteri ile olusan enfeksiyonlarin tedavisinde oldukca énemlidir. Bu
calismada metisilin direncini rutin laboratuvarlarda uygulanmasi
kolay olan dort farkli test sonuglari ile metisilin direncinden sorumlu
olan mecA geni varligi arasindaki uyum arastiriimis ve metisilin
direncini gdsteren, rutin laboratuvarlarda kullanilabilecek en iyi testin
belilenmesi amagclanmistir. Calismada HUTF Eriskin Hastanesi
Klinik Patoloji Laboratuvari’'nda Kasim 1998 - Mayis 1999 tarihleri
arasinda gesitli klinik érneklerden izole edilen ve daha énce Mueller
Hinton Agar (MHA) disk difiizyon, Mannitol Tuz Agar (MTA) disk
diflzyon ve “Sceptor” sistem ile metisilin direncine bakilan ve en az
bir testte metisilin direncli olarak belirlenen 225 stafilokok susu
kullanilmistir.  E-test  (oksasilin),  Uretici  firmanin  &nerileri
dogrultusunda %2 NaCl eklenmis MHA kullanilarak yapiimis ve
plaklar 35°C’de S.aureus igin 24 saat, koagllaz negatif stafilokok
(KNS) igin 48 saat inkiubasyondan sonra degerlendirilmistir.
Calismaya alinan 225 susun 122’si S.aureus, 103’4 KNS susudur.
Dort testte de metisiline direncgli olan 152 susun tuminde
(102 S.aureus, 50 KNS) mecA geni saptanmistir. En az bir testte
metisilin direnci saptanan 73 susun 37'sinde mecA geni gdésterilmis
(3 S.aureus, 34 KNS), 36'sinda ise (17 S.aureus, 19 KNS)
saptanmamistir. Her test icin mecA gen varligina gére uyum
degerlendirildiginde rutin laboratuvarlarda en fazla kullanilan MHA
disk diflizyon testinin S.aureus suslarinda 6zgullugu (%100) ve
duyarlih@r (%99) yuksek, KNS suslarinda ise 6zgullik (%21.1), ve
duyarlilk (%100) dastk bulunmustur. E test ile vyapilan
karsilastirmada ise S.aureus (6zgullik:%100, duyarlilik: %98.1) ve
KNS’ larda (6zgulluk: %100, duyarlilik:%96.4) 6zgullitkk ve duyarlilik
ylksek bulunmustur. Sonug¢ olarak rutinde o6nerilen MHA disk
diftzyon testinin 6zellikle KNS suslarinda o6zgullugunin dusuk
olmasi nedeniyle klinikte metisiline direncli olgularda E-testinin
kullanilabilecegini distinmekteyiz.
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~ Stafilokoklarda Metisilin Direncinin PCR ve Oksasilin Agar
= Tarama Metotlari ile Arastirilmasi

C.Eroglu’, A.Pekbay’, E.Duyar', M.Gunaydin’, $.Esen’, M.Sunbil’,
H.Leblebicioglu’

Ondokuz Mayis Universitesi Tip Fakiiltesi. Klinik Mikrobiyoloji ve
Infeksiyon Hastaliklari Anabilim Dall’, Mikrobiyoloji ve Klinik
Mikrobiyoloji Anabilim Dali’, Samsun

Metisilin direngli stafilokok infeksiyonlari yillar icinde giderek artarak
gunlmuzde hastane kaynakli infeksiyonlarin en sik nedenleri
arasina girmistir. Metisilin direncinin fenotipik metodiarla saptanmasi
problemlidir. Duyarlilik testleri ile metisilin direnci en guvenilir
mikrodilisyon, Oksasilin agar tarama (OAT) testi ve disk diffiizyon
lle saptanabilir. Calismamizin amaci metisilin direngli stafilokoklarin
Polimeraz Zincir Reaksiyonu (PCR) ve OAT testi ile tespitidir.
Calismaya son bir yilda hastanemizde etken olarak izole edilen
157 Staphylococcus aureus ve 103 koagllaz negatif stafilokok
(KNS) alinmistir. PCR amplifikasyonu icin MecA genine uyan iki
primer kullaniimistir. Amplifiye edilen 533 baz ciftlik DNA agaroz jel
elektroforezi ile ayrilip etidyum bromir ile boyandi ve beklenen DNA
bandi gérilen érnekler pozitif olarak degerlendirildi. OAT testi icin
%4 NaCl ve 6 ug/ml oksasilin iceren Mueller Hinton besiyeri
kullanildi. Yuksek inokulum (10° bakteri/ml) kullanilarak 35°C'de
S. aureus igin 24 saat, KNS'|ar icin 48 saat inklbasyon uygulandi.
PCR ile 56 S. aureus ve 67 KNS’'da mecA geni pozitif olarak
bulunurken OAT testi ile 60 S. aureus ve 68 KNS susunda metisilin
direnci pozitif olarak bulunmustur. Tum stafilokoklarda OAT testinin
RCR'na gére duyarliigi %100, Ozgullugt %96.5, pozitif prediktif
degeri % 96.1, negatif prediktif degeri %100 ve temel uyumu % 98.1
olarak bulunmustur. PCR, S. aureus'da metisilin direncinin
gosterilmesinde altin standart olarak disundlse de, rutin laboratuvar
uygulamalarinda bu teknik zaman alici ve pahall - olarak
yorumlanmistir. Duyarlilik ve Ozgulligunin yiksek olmasi nedeniyle

OAT testinin metisilin direncinin saptanmasinda PCR’na alternatif
oldugu dustnulmustir.
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Non-Fermentatif ve Enterik Bakterilerde Plazmide Bagl
Antibiyotik Direncinin Arastirilmasi

0.B.Ozgimiis’, S.N.Yilmaz', B.Ozcelik’, F.Aydin'. U.AbbasogIu®,
D.Arman?, M.Dizbay?, A.O.Kili¢'

Karadeniz Teknik Universitesi, Tip Fakiiltesi, Mikrobiyoloji ve Klinik
Mikrobiyoloji Anabilim Dali’, Trabzon
Gazi Universitesi, Tip Fakdiltesi, Klinik Mikrobiyoloji ve Enfeksiyon
Hastaliklari  Anabilim Dali?, Eczacilik Fakiltesi Farmasétik
Mikrobiyoloji Anabilim Dali’, Ankara

Bu calismada Gazi Universitesi ve Karadeniz Teknik Universitesi
Tip Fakultesi Hastaneleri Yogun Bakim Unitelerinde yatan 103
hasta 6rneginden izole edilen; genis spektrumlu sefalosporin,
karbepenem, amikasin, trimetoprim-sulfometoksazol, p-laktamaz
inhibitért ve kinolon direncli 33 Pseudomonas sp. 6 Acinetobacter
sp., 28 Escherichia coli (E.coli), 17 Proteus sp., 15 Klebsiella sp. ve
4 Enterobacter sp. suslarinin plazmid icerikleri alkali lizis yéntemi ile
arastinldi.  Plazmidler tarafindan kodlanan diren¢  genleri
transformasyon ve konjugasyon deneyleri ile test edildi.
Transformasyon ile E.coli JM109 ve C600 laboratuvar suslarina
klinik bakteri suslarindan izole edilen plazmidlerin degisik antibiyotik
direng genlerini aktardiklari tespit edildi. Bir kisminin da
konjugasyon ile E.coli laboratuvar suslarina genis spektrumlu
sefalosporinler basta olmak Gzere degisik antibiyotik direnc genlerini
aktardiklari  saptandi.  Cogunlugu plazmid orijinli antibiyotik
direncliliginin konjugasyon veya mobilizasyon ile akraba tirler veya
degisik bakteri tirleri arasinda yayilma gésterdigi belirlendi.
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Hastane Enfeksiyonu Etkeni Geniglemis Spektrumlu Beta-
Laktamaz Ureten Klebsiella pneumoniae Kokenlerinin Plazmid
Analizi ve Beta-Laktamaz Tiplendirilmesi

C.Cavusoglu, S.Goksel, M.A.Dibek, N.Ozkalay, C.Saydam,
E.TUmbay

Ege Universitesi Tip Fakdiltesi, Mikrobiyoloji ve Klinik Mikrobiyoloji
Anabilim Dali, Bornova, Izmir

Hastane infeksiyonlarini en aza indirmeyi amaclayan infeksiyon
kontrol programlarinin énemli gérevlerinden biri de epidemiyolojik
calismalardir. Hastane infeksiyonlarinin  epidemiyolojisinde
molekuler teknikler her gegen glin daha siklikla kullaniimaktadir. Bu
calismada hastane infeksiyonu etkeni olarak soyutlanan genislemis
spektrumlu B-laktamaz (GSBL) Ureten Klebsiella pneumoniae
izolatlarinin  plazmid profillerinin  belirlenmesi ve pB-laktamaz
enzimlerinin  tiplendiriimesi amaclandi. Ege Universitesi Tip
Faklltesi Mikrobiyoloji ve Klinik Mikrobiyoloji Anabilim Dal
Bakteriyoloji Laboratuvari'nda 1997-1998 tarihleri arasinda kan
Kultarlerinden soyutlanan GSBL ureten 21 K pneumoniae izolat
calismaya alinda. Geniglemis spektrumlu B-laktamaz ¢ift disk sinerij;
yontemi ile saptandi. Plazmid analizi alkalen lizis yontemiyle
plazmid eldesini takiben %1'lik agaroz jel elektroforez, B -laktamaz
tiplendirmesi ise poliakrilamid jelde izoelektrik odaklama yéntemiyle
yapildi. "Size marker" olarak plazmid analizinde % Hind 11l DNA ve
Escherichia coli 50192, izoelektrik odaklamada ise TEM-1, OXA-1
ve SHV-1 enzimleri kullanildi. Agaroz jel elektroforez sonucunda
boylari 3-154 kbp, sayilari 1-3 arasinda degisen plazmid profilleri
bulunurken, izoelektrik odaklamada (izoelektrik nokta) pl'lar 5.4-7.6
dolaylarinda degisen enzim paternleri saptandi. Plazmid
paternlerinin  degerlendiriimesi  sonucunda Anestezi Yogun
Bakim'dan izole edilen kékenlerin plazmid profillerinin yeni bir salgin
sonrasinda degistigi, Cocuk Sagligi'ndan izole edilen kodkenlerin
tUmdntn  plazmid paternlerinin  ayni (fakat hastanenin diger
servislerinde gorilmeyen) oldugu saptandi. Enzimlerin pl'lar goz
onune alindiginda, SHV-1, TEM-1 ve OXA-1 sinifi f -laktamazlar ile
uyumiu bant paternleri gdsterdikleri saptandi. On bes kokende
SHV-1 enzimi ile uyumlu bant paterni saptanirken, Cocuk
Sagligi'ndan izole edilen t¢ kokende TEM-1 ile uyumlu bant paterni
saptandi. Sonug¢ olarak GSBL Ureten K.pneumoniae kdkenlerinin
neden oldugu salginlarda plazmid analizi molekuler epidemiyoloji
amaciyla kullanilabilecek bir yontemdir.
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Cig Siitlerden izole Edilen Bacillus Tiirlerinin Proteinaz ve
Beta- Laktamaz Enzim Aktivitelerinin Arastiriimasi
G. Uraz', M. Kaanoglu®

Gazi Universitesi Fen- Edebiyat Fakdltesi, Biyoloji Bélimii,
Mikrobiyoloji, Ankara’
Gazi Universitesi Fen Bilimleri Enstitiisti, Ankara®

Arastirmamizda, 195 ¢ig sut 6rneginden 33 Bacillus izole edilerek
adlandinimistir Arastirmamizda, ¢ig st 6rneklerinden izole edilen
Bacillus turleri icinde en yaygin olarak goralen turler, 3 B.brevis
(%9), 3 B.cereus (%9), 3 B.licheniformis (%9), 3 B.mycoides (%9),
3 B.sphaericus (%9), 3 B.stearothermophilus (%9), ve 3 B.subtilis
(%9) turleri olup, B.megaterium (%3) tlrinun izolasyonu ise disik
oranlarda gercgeklestiriimistir. Izole edilen Bacillus'larin proteinaz
enzim aktiviteleri Skim—-Milk Agar ve YCB-BSA (Yeast Carbon
Base-Bovine Serum Albumin) Agar besiyerleri kullanilarak
degerlendirilmistir. 33 Bacillus'un sadece 6'sinda proteolitik aktivite
pozitif olarak bulunmustur. Geriye kalan 27 Bacillus'da ise hicbir
proteolitik aktivite gézlenmemistir. Proteolitik aktivitesi pozitif olarak
bulunan 6 Bacillus izolati 5 Bacillus tur( olarak tespit edilmistir.
Bunlar sirasiyla; B.lentus (B.lentus-I, B.lentusll), B.subtilis,
B.cereus, B.sphaericus ve B.megaterium turleridir. Izolatlarin buyik
bir ¢cogunlugu her iki besiyerinde de kuvvetli proteolitik aktivite
gostermistir. Ancak Skim-Milk Agarda, YCB-BSA Agara oranla
proteolitik aktivite zonlari daha iyi gozlenmistir. Calismamizda
adlandiriimalari yapilan Bacifllus'larin proteolitik enzim aktiviteleri
yaninda beta-laktamaz enzim aktiviteleri de calisiimistir. Bu amacla
calismamizda, lodometrik Test ve Kromojenik Sefalosporin
(Nitrosefin) Test yontemleri kullanilarak beta-laktamaz enzim
aktiviteleri de degerlendiriimistir. 33 Bacillus'ur 10'unda beta-
laktamaz enzim aktivitesi pozitif olarak tespit edilmistir. Beta-
laktamaz pozitif olan 10 Bacillus turinin 2'si  B.lentus,
1l B.megaterium, 2'si B.brevis, 2'si B.mycoides, ve 30
B.polymxa'dir. Geriye kalan 23 Bacillus izolatinin beta-laktamaz
enzim varligi negatif olarak degerlendirilmistir. Arastirmamizda
ayrica, beta-laktamaz enzim aktivitesi ve proteinaz enzim aktivitesi
pozitif olarak deg@erlendirilen Uc Bacillus turimiiz tespit edilmistir.
Bacillus lentus-I, Bacillus lentus-II, ve Bacillus megaterium turlerinin
hem proteinaz ve hem de beta-laktamaz enzim aktiviteleri pozitif
olarak degerlendirilmistir.
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Proteinaz ve Beta-Laktamaz Aktiviteleri Test Edilmis Bazi
Bacillus Tiirlerinden Plazmid DNA Izolasyonu
G.Uraz, S Arslan, H.Mavus

Gazi Universitesi Fen-Edebiyat Fakiiltesi, Biyoloji Bélimii,
Mikrobiyoloji, Ankara

Arastirmamizda cesitli 195 6&rnekten 33 Bacillus izolasyonu
gerceklestiriimistir. Bu 33 Bacillus turli proteinaz ve beta-laktamaz
enzim aktivitelerinin degerlendiriimesi icin cesitli yontemlerle test
edilmislerdir. Beta-laktamaz pozitif olan 5 (B.lentus, B.megaterium,
B.brevis, B.mycoides, B.polymxa), proteinaz pozitif olan 5 (B.lentus,
B.subtilis, B.cereus, B.sphaericus, B.megaterium) ve beta-laktamaz
negatif olan 2 (B.sublilis ve B.licheniformis) tur olmak lzere bazi
Bacillus turlerinin  hem beta-laktamaz pozitif hem negatif, hem de
proteinaz pozitif oldugu dustnllerek toplam 9 Bacillus turtntn
plazmid DNA izolasyonu yapilmistir. Calisilan drnekler A Hind |l
Marker esliginde jel-elektroforezde yurutilduginde B.subtilis,
B.mycoides, B.megaterium ve B.polymxa'da plazmid DNA
gozlenememistir. Farkli buyukliklerde olmak (zere B.cereus'da
1, B.brevisde 1, B.licheniformis'de 2, B.sphaericus'da da 2 plazmid
DNA goézlenmistir.
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Eschericia coli, Klebsiella ve Salmonella Cinsi Bakterilerde Kati
Fazda, Degisik Isilarda Konjugatif Direng Aktarimi

S. Gergin Giindes', A Karadenizli®, F.Kolayli®, H.Vahaboglu’,
A Willke'

Kocaeli Universitesi Tip Fakdiltesi, Infeksiyon Hastaliklari ve Kiinik
Bakteriyoloji Anabilim Dali’, Mikrobiyoloji Anabilim Dali?, [zmit

Konjugasyon, iki bakteri membraninin birleserek, por aracilig! ile
DNA aktarimini saglamasidir. Bakteri tarafindan sentezlenen
konjugatif plazmidler, bu birlesmeyi saglayan pililerin yapimindan
sorumludur. Konjugatif plazmid sentezinin kati, sivi ya da membran
fazda farkli gerceklestigi bilinmektedir. Enterobacteriaceae ailesine
ait bazi cinslerde plazmid konjugasyonu isiya da duyarhdir. Bu
calismada, aileye ait cogul direncli Escherichia coli, Klebsiella ve
Salmonella cinslerinin iki farkli konsantrasyon -ve u¢ farkl
isida,direng plazmidlerini alict E. Coli J53-1 (met pro Rif)
aktarmalari incelenmisti. Bu amacgla her gruptan bes bakteri
secilmis, her bir bakteride iki farkli konsantrasyonda alici ile
karstlastiriimistir. A grubunda verici: alici orani 5:1;B grubunda ise
1:5 dir. Tam konjugasyonlar plak yuzeyinde 30°C, 37°C, 42°C'de
karsilastiriimistir. “Repeated measures one way ANOVA test” ile
yapilan multivaryans analizde her ¢ grupta kendi icinde degisik Isi
ve konsantrasyon kiyaslamasinda anlamh farkliliklar goéstermistir.
2K testi ile univaryans kiyaslamalar da yapilmis, tim bakterilerde
alinan degerlerin ortalama degerlerle karsilastirilmasi sonucunda
B grubuna ait 37°C de gerceklestirilen konjugasyonlarin daha
basarili oldugu gorulmustir. Sonug olarak, plak konjugasyon
deneyinin her incelemeye alinacak bakteri cinsi icin optimize
edilmesi gerektigi, derece olarak 37°C'nin tercih edilmesi ve alicinin
vericiye goére 1:5 oraninda fazla kullanilmasinin daha iyi sonug
verdigi goraimastar.
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Bakteriyel Translokasyon ve Dokulardaki Bakteri Miktarinin
“LightCycler” ile Saptanmasi
|.Dincer' T.Kocagéz', A.Baykal?, M.Glindogan?

Hacettepe Universitesi, Tip Fakiiltesi, Mikrobiyoloji ve Klinik
Mikrobiyoloji Anabilim Dali’, Genel Cerrahi Anabilim Dali’, Ankara

Karin i¢i cerrahi girisimler ve tikanma gibi barsak ici basinci arttiran
durumlar, barsak igindeki bakterilerin translokasyonuna neden
olabilir ve bakteriler ¢esitli organlara dagilabilirler. Translokasyon ve
cesitli organlarda bakteri varliginin kultir ile gésterilmesi, cogunun
Uretilmesindeki guclukler nedeni ile oldukca zordur. Bu sorunu
asmaya yonelik tim bakterilerde bulunan ortak genlerin gogaltilarak
bakteri varliginin saptanmasina yénelik nukleik asit ¢ogaltma
yontemleri gelistiriimistir. Ancak bu yéntemlerde DNA miktari,
cogaltmanin bir platoya eristigi islem sonunda saptandig! igin,
baslangictaki DNA miktari hakkinda bir bilgi vermemekte, sadece
bakteri varligi belirlenirken miktari saptanamamaktadir. Biz bu
calismada cesitli cerrahi girisimler sonrasinda, farelerden alinan
doku Orneklerinde “LightCycler’ kullanarak DNA cogaltiimasi
sirasinda fluorometrik ile, Gram negatif bakteri miktarinin
saptanmasini saglayan bir yontem gelistirdik. Doku 6rneklerinden
DNA saflastinildiktan sonra, daha énce kiltur ile icerdigi bakteri
miktari belirlenmis slspansiyon seyreltimlerinden elde edilen DNA
ornekleri standart olarak kullanilarak, ‘LightCycler” ile DNA
cogaltilmasi yapildi. Cogaltma icin evrensel grarm negatif bakteri
primerleri kullanildi. Fluorometrik 6lctim ile DNA cogalmasinin
surekli izlenebilmesi ve standartlar ile 6rneklerin hangi déngllerde
eksponansiyel artis gésterdiginin Karsilastiriimasi  sayesinde,
orneklerdeki  bakteri  miktarinin hesaplanabildigi  gézlendi,
Fluorometrik  olarak DNA  artisinin  izlenebilmesi bakteri
translokasyonunun ne dizeyde oldugu ve farkli organlarda ne
miktarda  bakteri  bulundugunun saptanmasinda cabuk ve
uygulamasi kolay bir yéntem olarak karin ici patolojik olaylarin
etkilerinin izlenmesinde kullanilabilir.
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Rekombinant Salmonella typhimurium aroB Geninin Eschericia
coli BL21(DE3) Susunda Overekspresyonu
A.Gunel-Ozcan', D.J. Maskell, K.A. Brown®

Celal Bayar Universitesi Tip Fakdltesi Tibbi Biyoloji Anabilim Dall,
Manisa’

Cambridge University Veterinary Medicine Microbiology Department
UK?

Imperial College Science, Technology, Medicine Biochemistry
Department UK. *

Gunumuzde patojenlere karsi antibiotik direncinin artmas! yeni
antimikrobiyal ajanlarin geligtirimesini zorunlu kilmaktadir. Bir
onceki calismamizda rekombinant DNA teknolojisini kullanarak
memelilerde bulunmayan prekurizmat metabolit yolunun ikinci
basamak enzimi olan dihidrokuinat sentazin (DHQS) vyeni bir
antibiyotik hedefi olabilecegini gostermistik. Bu calismamizda ise
protein yap! calismalari icin gerekli DHQS'in rekombinant DNA
teknolojisi ile elde etmeyi amagladik. Oncelikle S. typhimurium
DHQS'i kodlayan aroB geni polimeraz zincir reaksiyonu (PCR) ile
amplifiye edilmesini takiben pET27-d ekspresyon vektorinin 6zgin
Ncol ve Hindlll restriksiyon bdlgesine aktarildi. Daha sonra
rekombinant pET27d-aroB DNA'si E. coli BL21 (DE3) susuna
transforme edildi. Elde edilen  klonlarin seleksiyonunu
takiben tek koloniden elde edilen bakteri kaltiri ODgy 0.8'e
ulastiginda, 0.2mg/ml konsantrasyonunda izopropiltiyogalaktosit
(IPTG) ile indUksiyonu sonucu rekombinant S. typhimurium aroB
geninin overekspresyonu saglandi. Hucre lizatlarinin sonikasyonu
lle elde edilen ¢ézinebilen DHQS protein elektroforez yéntemi ile
molekdler agirhiginin 39 kDa oldugu saptandi.
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Fluorometrik DNA Amplifikasyonu (LightCycler) ile Mantariarin
Saptanmasi ve Tiir Ayrimi
T. Kocagéz, B. Sancak

Hacettepe Universitesi Tip Fakiiltesi, Mikrobiyoloji ve Klinik
Mikrobiyoloji Anabilim Dali, Ankara

Bagisiklik sistemi baskilanmis hastalarda, 6zellikle fungemiye yol
acan mantar enfeksiyonlarinda erken tani ve tedavi yasamsal énem
tasimaktadir. Klasik kultir yontemleri ile mantar saptanmasi ve
turinln belirlenmesi 2 ila 7 gun slrebilmektedir. Biz bu c¢alismada
“LightCycler” kullanarak 6rneklerde, DNA saflastirilmasi dahil, 3-4
saatte mantarlari saptayan ve turlerini belirleyen bir yéntem
gelistirdik. TUm mantar tdrlerinde homolog olan 18S rRNA gen
bolgeleri kullanilarak ayni primer cifti ile farkli tarlerden DNA
cogaltmasi “LightCycler” ‘da gergeklestirildi. Cogaltma sonunda
urlnlerin  erime dereceleri incelendiginde arastirilan  ttrlerin
birbirinden ayirt edilebildigi gézlendi. Tedavinin yénlendiriimesinde
Ozellikle Candida albicans'in diger turlerden ayirt edilmesi 6nemli
oldugundan bu yéntem kolay, hizli, ve ¢ok yararli bir yéntem olarak
gunltk kullanima kisa zamanda girebilir.
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Bakteriyel DNA Metiltransferaz M.Aqul in « ve (3 Altbirimlerinin

Klonlanmasi ve Polipeptidlerin Saflagtiriimasi.
H. Pinarbasi', E. Pinarbasi?, D. Hornby’

Cumbhuriyet Universitesi Tip Fakiiltesi, Biyokimya Anabilim Dall’,
Tibbi Biyoloji ve Genetik Anabilim Dalf, Sivas

Sheffield University, Department of Molecular Biology and
Biotechnology °, Sheffield

DNA modifikasyonunun en yaygin formu metilasyondur. Metillenmig
bazlar replikasyondan sonra DNA metiltransferazlar olarak bilinen
enzimler tarafindan olusturulur. Bilinen butun DNA metiltransferazlar
S-Adenozil-L-Metionin’ i metil grubu vericisi olarak kullanirlar.
Bakterilerde DNA metilasyonu Restriksiyon-Modifikasyon
(RM) sisteminin bir pargasidir ve gérevi prokaryotik immun sistem
gibi calismaktir. Bakterilerde spesifik dizilerin metilasyonu DNA'yi
homolog restriksiyon endonikleazin etkisine karsi korur. Sitozin
5 DNA (C5) DNA metiltransferazlar hem okaryotlarda hem de
prokaryotlarda bulunur. Simdilerde elli C5 metiltransferazin DNA
dizileri bilinmektedir. M.Aqul 1990 yilinda Karreman ve De Waard
tarafindan Agmenellum quadriplucatum'dan izole edilmistir. Diger
batin sitozin 5 metiltransferazlar monomerik enzimler olmasina
karsi M. Aqul o ve [ olmak Uzere iki altbirimli bir enzimdir. ORF«,
N terminal 248 amino asidi kodlarken, ORFf3, C terminal 139 amino
asidi kodlar. Bu ¢calismada M.Aqul in o ve {3 altbirimlerini kodlayan
genler bir ekspresyon vektort olan pET 14b’ye ayr ayri klonlanmis
ve plasmid pETa ve pETB olusturulmustur. « ve B genleri
overeksprese edilmis, o ve [ polipeptidleri metal iyon afinite -
kromatografisi yoluyla tek bir basamakta saflastiriimistir. DNA
metiltransferaz aktivitesi isaretli S-Adenozil-L-Metionin den °H lerin
DNA dana timus DNA'sina aktarilmasi yontemi ile belirlenmistir. /in
vitro metiltransferaz aktivite calismalari, ancak her iki altbirimde
reaksiyon karisiminda bulundugunda aktif bir metiltransferaz
olustugunu ve S-Adenozil-L-Metionin'den metil gruplarinin DNA'ya
transferi reaksiyonunu katalizledigini gostermistir.
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n Dogru Cergeveye Oturmasini Garantileyen
or Sistemi
Kocagoz

u T

Hacettepe Universitesi Tip Fakiiltesi Mikrobivoloji ve  Klinik
Mikrobiyoloji Anabilim Dali, Ankara

Guntmuzde klonlama amaci ile DNA yaygin olarak Polimeraz
Zincirleme Tepkimesi (PCR) ile cogaltilarak elde edilmektedir.
Cogaltma icin Tag polimeraz kullanildidinda, enzim zincir sentezi
sonunda DNA’dan duserken, kaliptan bagimsiz olarak 3'ucuna bir
deoksiadenozin  (A) eklemektedir T-klonlama  vektérlerinde
klonlama bélgesinde zincirlerin  ucunda  Timidin (T) cikintilar
| bulundugu icin, bunlara PCR urtnleri A-T iligkisi ile kolayca baglanir.
| Biz bu calismada ekspresyon bélgesinde birbirindan sadece bir ve
[" iki nukleotid farkli Xa 1, 2. ve 3 plazmid vektérlerini kullanarak.

dogru ekspresyon ¢ercevesine oturtmay; garanti eden bir
T-klonlama vektér sistemi hazirladik. Xa2 plazmidi ekspresyon
bolgesinde Xai'den bir nlkleotit, Xa3 ise iki nikleotit fazla
icermektedir. Calismada Xa plazmidlerinin hepsi kiint uclu kesen
EcoRV restriksiyon enzimi ile kesildi. Taq polimeraz ve T ile 72°C'de
45 dakika inkiibe edilerek 3'uglara T eklendi ve vek:srier saflastirildi.
Bu vektérlere PCR irinleri eklenip Ligaz ve ATP ijle inklibe
edildiginde, DNA'larin vektére etkin bir sekilde bajlandigi, plazmid
izolasyonu ve incelemesi ile saptandi.
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Yogun bakim lnitesinden izole edilen gram negatif bakterilerde
oxa 10 grubu extended spectrum beta-laktamaz (ESBL) varligu.
S Kocagsz' B.Altun', P.Zarakolu' D.Ozcan inan?, M.Akova'

Hacettepe Universitesi Tip Fakiiltesi, Infeksiyon Hastaliklari
Bolimi', Ankara
Akdeniz Universitesi Tip Fakiiltes?, Antalya

Ulkemizde dinyada oldugu gibi “Extended spectrum beta-laktamaz
enzimleri” (ESBL) Enterobactericea grubu bakterilerde sik
karsilasiilmaya baslamistir. Hastanemizde de infeksiyon etkenleri
icinde bu grup etken énem tasimaktadir. Ilk kez grubumuzca 1991
yilinda hastanemizde izole edilen bir P. aeruginosa susunda
tanimlanmis 0XA-11  beta-laktamazini  takiben hastanemiz
izolatlarinda bu enzimin 4 degisik varyanti (0XA-14,15,16,17) daha
saptanmistir. Bu tip enzimleri tasiyan bakterilerin hastane
mikroflorasinda bulunmasi ve yatan hastalarda kolonizasyona yol
acmasi ve ardindan infeksiyon gelisme riskinin artmasi séz
konusudur. Bu calismada Hacettepe Universitesi Eriskin Hastanesi
ic Hastaliklari Yogun Bakim Unitesi, Yanik ve Plastik Cerrahi
servislerine yatan hastalarda yatisi takiben ilk 72 saat, 5-10 gunler
aras| ve 15-21. gunler arasi alinan surveyans kulturlerinde yuksek
seftazidim direnci (32 mcg/ml) gosteren P.aeruginosa ve seftazidim
MIK degeri >1 mcg/ml olan diger Gram-negatif bakterilerin izole
edilmesi, ve bu suslarda ESBL'In varliginin arastiriimasi
amaclanarak 10 Agustos 1997 ve 6 Aralik 1999 tarihleri arasinda
198 hastadan 307 6rnek toplanmistir. Bunlarin 109'unda (%35.5) bir
ya da daha fazla Gram-negatif bakteri Gremistir. izole edilen gram
negatif izolatlarin 4'Unde (P.aeruginosa n:2 ve K.pneumoniae n:2),
OXA-10 geni varligi dot-blot hibridizasyon ve PCR yoéntemleriyle
gosterilmistir. PCR ile amplifiye edilen 720 bp’lik gen trtanleri PVU [/
ve Haelll restriksiyon enzimleri ile kesildiginde PVU I/ ile 408/312
bp'lik iki kesim UGrlnU tespit edilerek bu Uriinlerin OXA-10 ailesinden
olduklar dogrulanmistir. Ayrica Hae /Il ile yapilan ikinci restriksiyon
enzim kesimlerinde 284/240/196 bp'lik kesim UGrunld vererek
OXA-10/ 17 olduklari saptanmistir. Bu suslarin epidemiyolojisinin
saptanmasi  alinacak  6nlemlere  yén  vererek  hastane
infeksiyonlarinin kontroliinl, hastalardaki morbidite ve mortalitenin
azaltilmasini, kullanilacak antibiyotik rejimlerinin  belirlenmesini
saglayacaktir.
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Penisiline Orta Diizey Direngli Pndmokok Suslarinin
Serotiplendirilmesi ve “Pulsed-Field Gel Electrophoresis” ile
Kional Yakinliklarinin Arastirilmasi

D. Esel ', S. Kocagéz %, S. Unal ? B. Suimerkan '

Erciyes Universitesi Tip Fakiiltesi Mikrobiyoloji Anabilim Dall’,
Kayseri.

Hacettepe Universitesi Tip Fakiiltesi Ig Hastaliklari Anabilim Dall,
Infeksiyon Hastaliklar Bélimi?, Ankara.

Pnémokok suslarinda penisilin direnci giderek 6nemi artan bir
sorundur.  Penisiline direngli pnémokoklarin  klonal yayilim
gosterdikleri bilinmektedir. Bu calismada Kayseri yéresinde izole
edilen penisiline orta dizey direngli  pnémokok suslarinin
serogrup/serotip dagiliminin ve klonal yayilimlarinin arastiriimasi
planlandi. Aralik 1997-Ekim 1999 tarihleri arasinda 20 (%51,3)'si
¢ocuk, 19 (48,7)'u eriskin hastalara ait klinik 6rneklerden izole edilen
penisiline orta dizey direngli 39 pnémokok susu galismaya alindi.
Quellung reaksiyonu yontemiyle yapitan serotiplendirme ile suslarin
en ¢ok serogrup/serotip 19 (%56), 23 (%18) ve 14 (%8)’e ait oldugu
gozlendi. PFGE ile bu suslar icinde 10 farkh klon varlig saptandi.
Bu calismada direncli pnémokok suslari arasinda klonal yakinlik
gozlenirken, serogruplar ile PFGE paternleri arasinda bir iligki
bulunamadi.
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Candida albicans'in Fare Modelinde Kan ve Cesitli Organlarda
PCR (Polymerase Chain Reaction) ile Gosterilmesi
H.Mansurodlu, S.Kustimur

Gazi Universitesi Tip Fakdltesi Mikrobiyoloji ve Klinik Mikrobiyoloji
Anabilim Dali, Ankara

Candida albicans kanser tedavisi, solid organ veya kemik iligi
transplantasyonu nedeniyle immunslpresif kemoterapi alan ve
cesitli cerrahi muidahalelere maruz kalan hastalarda mortalitesi
yUksek olan sistemik enfeksiyonlara neden olabilmektedir. Sistemik
kandidiyazisin tanisi genel olarak kiltire ve doku biyopsi
orneklerine dayanmaktadir. Ancak bu hastalarda erken tani cok
onemli oldugu halde kulturin sonuglanmasi en az 2 gln
sUrmektedir. Bu nedenle bu c¢alismada ¢ok daha kisa zamanda
sonu¢ verebilen PCR yonteminin sistemik kandidiyazis tanisinda
kullanilabilirligi  ve  duyarhligi  fare modelinde  kultar ile
karsilagtirilarak arastiriimistir. PCR yonteminde EO3 geninin
C.albicans'a spesifik olan 125 baz ¢iftini hedef alan bir ¢ift primer
kullanilmistir. PCR'in alt saptama limiti 100 mikrolitre insan kaninda

200 C.albicans hiicresi olarak belirlenmistir. Farelere 106 C.albicans
hicresi verildikten 30 dakika sonra alinan kan, karaciger, akciger,
bébrek ve dalak orneklerinde C.albicans DNA'si gdsterilebilmistir.
Karaciger, akciger ve bébrek 6rnekleri icin elde edilen sonuglarda
kaltar ve PCR arasinda %100 uyum saptanmistir. Ancak calismaya
alinan 10 kan ve 10 dalak 6rneginin hepsinde kiltir ile Gireme
saptandigi halde PCR ile 8 kan ve 7 dalak 6rnegi pozitif olarak tesbit
edilmisti. PCR'In kiltire gére ¢ok daha hizli sonu¢ vermesi ve
0zgll olmasi nedeniyle C.albicans infeksiyonu tanisinda, kultr ile
birlikte kullanilabilecek bir yéntem oldugu sonucuna variimistir.
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Disk Difiizyon Yontemi ile Antibiyotiklere Duyarliigin 4-6 saatte
Belirlenmesini Saglayan Dio-Sensimedia Besiyeri
S.Ercis, O.Darka, G.Hascelik, T.Kocagoz

Hacettepe Universitesi Tip Fakiiltesi, Mikrobiyoloji ve Klinik
Mikrobiyoloji Anabilim Dali, Ankara

Bakterilerin antibiyotiklere duyarliliklarini belirlemek amaci ile Kirby
Bauer disk difuzyon yoéntemi yaygin olarak kullaniimaktadir. Bu
yontemle duyarliligin belirlenebilmesi igin bir gecelik inkiibasyon
gerekmektedir. Dio-Sensimedia, agar ylzeyinde Uremekte olan
bakterilerin metabolik aktivitelerini, renk degistirmek yolu ile kisa
slrede gostermektedir. Enterik bakteriler ve stafilokoklar icin
kullanilan kirmizi Dio-Sensimedia Uzerinde, sariya dénmis treme
bolgeleri arasinda kirmizi daireler seklinde treme inhibisyon
bolgeleri ortaya cikar. Pseudomonas, Acinetobacter gibi fermentatif
olmayan bakteriler igcin kullanilan sari renkli Dio-Sensimedia
Uzerinde ise kirmizi Ureme bolgeleri arasinda sari inhibisyon
bolgeleri olugsmaktadir. Bu galismada, Hacettepe Universitesi, Tip
Fakultesi, Klinik Patoloji laboratuvarinda hasta érneklerinden izole
edilen patojen bakterilerin gesitli antibiyotiklere duyarliliklari Mueller
Hinton ve Dio-Sensimedia besiyerleri kullanilarak degerlendirildi ve
sonuglar karsilastirildi. Tum enterik bakteriler, Pseudomonas ve
Acinetobacter turlerinde 4-5 saatte, Staphylococcus aureus'ta 5-6
saatte Dio-Sensimedia Uzerinde renkli inhibisyon bélgelerinin
belirdigi ve sonuglarin degerlendirilebildigi  gozlendi. Boylece
antibakteriyellere duyarlilik sonucu, kiltirde bakterinin tanimlandigi
ayni is gunu icerisinde belirlenmis oldu. Sonuglar ayni gln
degerlendirilemeyecek olursa, ertesi gine renkli inhibisyon
zonlarinin kayboldugu buna karsin ayni Mueller Hinton besiyerinde
oldugu gibi bakteri tabakasinin icerisinde inhibisyon bélgelerinin
olustugu saptandi. Her iki besiyerinde saptanan duyarlilik sonuclar
karsilastiriidiginda, antibiyotikten antibiyotige degisiklik gostermekle
birlikte, genel uyumlulugun %95 ve tzerinde oldugu belirlendi.
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Plasmodium vivax Sitmal Hastalarin interlokin Diizeylerinin
Parazitemi ile lligkisi )
G.Aslan, M.Ulukanligil, A.Seyrek, H.Ozbilge, M.Bakir, S.Tasc!

Harran Universitesi Tip Fakiltesi, Mikrobiyoloji ve  Klinik
Mikrobiyoloji Anabilim Dali, Sanliurfa

Interferon tip | (IFN), Tumér nekrotizan faktér (TNF), Interlékin-1
(IL-1), Interl6kin-6 (IL-6) dogal bagisikliga aracilik eden
mediatorlerdir. P.vivax sitmall hastalarda, enfeksiyona karsi konak
savunmasinda énemli rol oynayan monosit kokenli TNFa, IL-1, IL-6,
lenfosit kékenli IFN-y serum dlzeylerini tedavi 6ncesi ve tedavi
sonrasi karsilastirarak parazitemi ile iligkisini belirlemeyi amacladik.
Kalin damla preparatlarinda Giemsa boyama yéntemi ile P.vivax
pozitif ve klasik sitma belirtileri gérilerek sitma tanisi konulan 30
hastadan tedavi 6ncesi ve tedaviden yaklasik 3 hafta sonra alinan
serum Orneklerinde TNFe, IL-1, IL-6, IFN-y (CYTIMMUNE) ELISA
yontemiyle firmanin Gnerdigi yénteme uygun olarak calisiimistir.
Kalin damlada parazit sayisi 500 parazit/ul ve (zerinde olan
olgularda o6zellikle TNFa ve IL-6 duzeylerinde tedavi sonrasi
dizeylere gbre belirgin bir artis kaydedilmistir. Tedavinin
izlenmesinde ve yetersiz ilag almis olgularin degerlendiriimesinde
TNFo ve IL-6 dlzeylerinin belirlenmesinin  faydali olacagi
inancindayiz.
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Plasmodium vivax Tanisinda Hizli "Dipstik Test" ile Standart
Kalin Damla Yénteminin Karsilastiriimasi
G.Aslan, M.Ulukanligil, A.Seyrek, A.Uzala

Harran  Universitesi Tip Fakdltesi,  Mikrobiyoloji ve  Klinik
Mikrobiyoloji Anabilim Dali, Sanliurfa

Bu calismada vivax sitmasini saptamada kullanilan konvansiyonel
standart kalin damla teknidi ile parazitin laktat dehidrogenaz
enzimine karsi 6zgul antikor gelistirilerek, kolorimetrik olarak
saptama saglayan yeni teknigin tanisal performanslari karsilastirldi.
"Rapid test" icin Optimal (Flow Inc., Portland, Oreg) ticari Kkiti
kullanildi. Sitma Savas Merkezi'ne bagvuran 167 olgunun her iki test
sonuglari klinik bulgularla birlikte karsilastiriidi. 72 hasta kalin damla
mikroskopisinde parazit saptanip, klinik olarak vivax sitma tanisi
oldugu halde bu hastalarin 3'iinde "Optimal test" sonuglari negatif
bulundu. Ancak yeni testin yalanci pozitifligi saptanmadi. "Optimal
rapid malaria diagnostic test" yiiksek ozgullige sahip olmakla
birlikte duyarliiginin klasik kalin damla yontemi kadar yiksek
olmadigi saptanmistir.
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BINNET H B09 |
BOLATY A34

BOZDAYI G A09, A12

BROWN KA B30 |
BUDAK T A02 . g



BiRINCi ULUSAL MOLEKULER VE TANISAL MIKROBIYOLOJI KONGRESI

BULUT H A23, A34
BULUTY A01. A23. B13
BUYUKBERBER N A03

c

CAVE MD A29

CERYAN N A11
CAVUSOGLU C A31. A32, B25
CELEBI A B21

CIRAK MY A08, AD9
CURUK A B06

D

DAGLI M A18

DARKA O B37

DIBEK MA B25

DILEK K A15

DINCER | A28. B29
DIZBAY M B24

DOGAN BG A33
DOYMAZ MZ A01, A23, A34, B13
DURMAZ R A03, A29
DUYAR E B23

E

EGESELT B11

ENGIN D B03, B10, B11
ERCIS S B22, B37
ERDEM F B02
ERENSOY S A10, A13, A16
ERGIN F A37

ERGIN S A17
ERGUVEN S B04

EROGLU C B23

EROL M A11

ERSOY Y B18

ERSOZ M A21

ERTAN P B05

ERTURK M BO1

ESEN S B23

ESIN N A35

ESELD B35

F

FIDAN | A08, A19




BIRINCI ULUSAL MOLEKULER VE TANISAL MIKROBIYOLOJI KONGRESI

G
GOKALP N
GOKSEL S
GULER L
GUNAL S
GUNALP A
GUNAYDIN M
GUNDES SG
GUNDOGAN M
GUNDUZ K
GUNDUZ Z
GUNEY C
GUR D
GURBUZ OA
GURSOY C

H
HARBOUR DA
HASCELIK G

HAZNEDAROGLU T

HELPS CR
HEPER Y
HORNBY D

i
INAL A
INAN DO

K
KAANOGLU M
KALKAN A
KALKANLI S
KANAN B
KARADENIZLI A
KARAGOZ S
KAYA S

KILIC AO
KILIR H
KiZIRGIL A
KOCAGOZ S
KOCAGOZ T

KOC AN
KOLAYLI F

A18, A20

A10, A13, B25

B16

A29

A33, B04, B11, B14, B20
B23

B28

B29 |
B16
B02 |
A05, A07, A35 |
B20 |
A11 j
A0B E

A26 :
A33, B22, B37
A0S, A30 '.
A26
A15
B32

A14, A36
B34

B26

A23, B13

A02

A04

B28

AOB

B11

A34, B01, B15, B24
A06

B13

B02, B34, B35
A18, A27, A28, B03, B04, B10,
B20, B29, B31, B33, B37
B02

B28
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BIRINCI ULUSAL MopEKULER VE TANISAL MiKROBIYOLOJi KONGRESI | k

|
i

KORU O B21 ':

KOSEOGLU O B20, B33 8

KOYBASI S B11 Fg

KUBAR A A07

KUSTIMUR S A08, A09, A18, B36 E

KUCUKKARAARSLAN A B21 :

L

LEBLEBICIOGLU H B23

M

MANSUROGLU H A08, B36

MARAS Y BO8

MASKELL DJ B30

MAVUS H B27

McGREGOR K B18

MERT A A11

MISTIK R A15 R

MIDILLI K A17 F
i

0-0 | |

OK U B16 r

ONAG A BO5 r

ORKUNOGLU FE A14, A36 |

OTLU B A03 N

OZACAR T A13, A16

OZBEK A B19 |

OZBILGE H B38 T

OZBILGIN A BO5

OZCAN AG B30

OZCAN K BO6

OZCELIK B B24 |

OZDARENDELI A A34 |

OZDEMIR N A37

OZEROL IH A29

OzZGUMUS OB B24

OZGUNEN FT BO6

OZKAHYA M A13

OZKALAY N A10, B25

OZKAYA E A22

OZKUL A A25

OZSoY A20

OZTURK A B16

OZTURK N A15 g

OZYAVUZ S BO3 uﬂ




BiRINCI ULUSAL MOLEKULER VE TANISAL MiKROBIYOLOJI KONGRESI

P-R

PEKBAY A
PINAR A
PINARBASI E
PINARBASI H
ROTA PA
ROTA S

S-$
SACKESEN C
SALIH B
SANCAK B
SANDER E
SARACLAR Y
SARIBAS Z
SARIOGLU T
SAYDAM CC
SAYINER AA
SERTOZ RY
SEYREK A
SONMEZ E
SUMERKAN B
SUNBUL M
SAHINF
SAHIN K
SAHIN M
SEKER S
SENER B
SENGUL A
SIMSEK S

-
TAMAY AT
TANRIVERDI S
TARAKCI O
TARHAN G
TASCI S
TASYUREK T
TEKEREKOGLU M
TEKES S

TEZCAN S
TORUN OY
TOSUN |

TORE O

B23

A33, B14

B32

B32

A24

AO08, A09, A12

B14

BO7, B12
BO3, B22, B31
B12

B14

A27

A21

A31, A32, B25
A16

A10, A16
BO4, B38, B39
B18

B35

B23

B19

AO03

A30

BO7

B20

A14, A36
A02

BOS
BO6
A37
A18
B38
A24
AO3
AQ2
A33
B15
BO1
A15
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BIRINCi ULUSAL MOLEKULER VE TANISAL MIKROBIYOLOJI KONGRESI i
!
t
TUNCEL M A31, A32 ;;
TUMBAY E B25 :
TURET S A29 :
TURKOGLU S A13 :
u-U
ULUKANLIGIL M B04, B38, B39 -j
URAZ G B08, B09, B26, B27 |
UsT AO4 E
USLUH B19 !
UYANIK U A14 )
UZALA A B39 |
ULGEN B A17
ULKAR GB A11
UNAL S B35
V-W
VAHABOGLU H B28
VERDI H A12 j
WILLKE A B28 :
Y J@
YANG Z A29 |
YAPAR M A05, A07, A35. F
YERELI K BO5
YETKIN Gi A11 i
YILDIRAN ST A05, A30 ;
YILMAZ H A26 |
YILMAZ N A18, A20, A24 ‘
YILMAZ SN B24
YOUNG HJ B18
YURTKURAN M A15
y4
ZARAKOLU P B34
ZEYTINOGLU A A13
k.
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e e

LightCycler™ System

e Real-time, On-line PCR'
e Kalitatif PCR®
e Kantitatif PCR®
e Mutasyon Analizi*
e Multipleks PCR®
e Hizli PCR®

1;{ ¥

'Her PCR dongiist, floresans gdriintiilemeyle aninda izlenir.
**Melting Curve” analizi ile PCR riiniinin ézgiinlii™ 0 saptanir.
*PCR’in log-lineer fazinda floresans élgiimiyle kinetik kantitasyon yapilir.




